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Chromosome 15 28 34 37

MLG

28/D02 105 187 114 117 191 100 227 128 124 180 210 97 178 153 100 177 170 145 120 183 188 125 146 105 178 138 114 125

111 177 120 129 185 104 230 128 130 190 226 115 170 173 104 177 174 145 120 177 190 137 156 111 178 146 123 125

28/D01 105 187 114 117 191 100 230 128 124 180 210 97 178 153 100 177 170 145 120 183 188 125 146 105 174 138 114 127

111 177 120 129 185 104 213 128 130 192 226 115 170 173 104 177 174 145 120 177 190 137 156 111 178 146 123 127

28/E01 105 187 114 117 195 104 254 130 128 180 210 94 178 153 100 177 170 147 120 177 190 140 146 109 174 138 123 125

111 177 120 129 185 122 213 108 136 180 262 115 170 173 106 187 172 147 120 175 190 140 170 117 178 148 138 125

28/E02 105 187 114 117 195 104 254 130 128 180 210 94 178 153 100 177 170 147 120 177 190 140 146 109 174 138 123 125

111 177 120 129 185 122 213 108 136 180 258 115 170 173 106 187 172 147 120 175 190 140 170 117 178 148 138 125

28/E03 105 187 114 117 195 104 254 130 128 180 210 94 178 153 100 177 170 147 120 177 190 140 146 109 174 138 123 125

111 177 120 129 185 122 213 108 136 180 258 115 170 173 106 187 172 147 120 175 190 140 170 117 178 148 138 125

177

Non-hybrid genotypes

xxx TcIII-restricted allele

xxx TcII-restricted allele

227 Intra-DTU differences xxx TcII-TcIII shared allele

xxx Allele absent from TcII/III

8741(TA) Fixed inter-DTU differences

406 10 24 27 39

 

Supplementary Figure S1. Inferred patterns of allelic inheritance in hybrid multilocus genotypes 


