Col/Ler

Chromosome SNP # Sequence alleles
1 *CER445015 TGGGGTCATTGTCTTCACACAATGTGCGAGGAACAAAACCATAGTTGTGAGGGTACACAACTGATGAGTAGAGAATACGATCAACCTGAATGAGAGAATI[TI/C] T/C
CAAACTTGTTGAGATTGATTTTGCTATAAGAAAACCATTCATATAAAAAATAAACTTTGTTCTCATCTAACCTTGATGAGTCCTGTCTTTTTGTCAAGC
1 CER469132 ATCTCTATAGATAATGCCACAAGGTGCTGTGGTGTAGTGGTTATCACGTTTGCCTTACACGCAAAAGGTCTCCAGTTCGATCCTGGGCAGCACCAATTGTIGITITT o7
TTGCAATTTTTTAATAAGAAAAATGCAAACTTCCTTTTTTCTTTTTTATATACAGACCAAAAAATTGGTATGATTTACTCAAGAATGATTGTTCTATC
1 PERL 4640 Ler CTTTAGGTCTAGCAATTAGAACCGTCAAATCCATAGTGCTAAGACAGTGTTCATCAACTTGAACCTGAAAGGTTTGCTGCGAACGGCTAACTGGATCTTG[T/G]IGC TG
- = AAGTAAAGTTATGTAGAAAGGGGACAAATGCATCATTAACTTGTTGAATTTCATTACATCAACGAGCTTGAAGTTCGTCCCCTGAGAAAAAGAGAGCA
1 PERL 7259 Ler AGCATGACAGGAAAGACGCCGGTTCTTGACATCGGTGCTCTGGAGAAGATAAAATCCGGCGACGTAGAAATTGTACCTGCAATCAAACAGTTCTCGCG[T/A]CAC TIA
- = CACGTGGAGCTCGTAGATGGTCAGAAGCTAGATATCGACGCTGTGGTTCTCGCCACCGGTTATCGTAGCAACGTCCCTTCTTGGCTTCAGGAAAG
1 PERL 8033 Ler ACCCTAATCCTGATTTTCAGGCGAGGAATCAGTTTGACGTGAATTATTACCGTAGAGGTTACTTAGATGATCAAGGGAGGTTCCATAAAGGATCTCCTCA[T/G]IGC TG
- - GCCGGCGATGAGTCCGACCAGAAAATATAAGTTTTTGCTGCCAAAGATGCCGCCGACGACGATGCCGGAGACTCCGAAACTGATGGATCTTTTTCCGG
1 PERL 9896 Ler GTTTTGAGAAGACGGCAAGGGACGCTCAACAAAGACGCAGCCTCTCATTTTCTGAGCATCCCACCAAAGCTTAACGTATTCTCTACGTGCACGCCACGAGIAITIT AT
— - CGCGCTTGAGCCTATCCCAAAGACGATGTGCTCGATTTTTGTCGGGCTCTGAGATTGATCTTGATCAGAAGATGAGAAGTATGCATGAATAGAGTTTTT
1 PERL 11886 Ler AGCGCAAAGAGATAGGTTTAGAAAAATAGTACCTTTATACCATCATCTAAATCCTTTAAGCTATCCAAGGACTGACAGCTAAGCTGTTGACTGGTCTGTC[C/G]TGA c/G
= = TACACTTGGACGAGATATGTGGTTTACATCTTTACACAGTTCACTGTTTAAGGATTTCTCAACTTTTTCTTTCTCTTCCTCCTGGTTCCTTACTGTA
1 PERL 13312 Ler AGGTCTGAACCTAAAATCCTTGAGCCTCCCTAACTCCTCAAGCGCAATACTAAATGACCCATTCCTGCAATGTTTCCTTACCAACACATTGAGAAATT[C/IG]GCCAA c/G
— - ACACTTCCTTATCATCATCTCTAATCTGTTGCAGGAATTCTTCGGGAACTTTTTCGTCATCATCACGTACAATAAGGTCAACCAAAGCGTTAT
1 PERL 15479 Ler TGGAGGATCTTCTAATGTTTCTTAAATTGGCAGCTTCGATCTTGTGCTGTATTATCCAGTAGCACATCGTCCCTAACGTCGTAATCATTATAGTTGCCCC[G/AJATA G/A
- - GCAGTCACCCAAATGGCTAGCCACTTCTCTTCTTCACCAACAACAACAAACGACAAAGCCAAAAAGGCAACAGAGATGAGAACACAGGCAAGCCACA
1 CER428759 TTTATCTGCATTCAGGTCAGGATTCTCTAAGGTAATCAATCATACTAGTCTTGTGTTTCAATACAAAATTTGGTATTTCGATGATCTCATTGCTTTTGATICITIATGTC cIT
AGGGGATATTTGACATTGTGCCATTACCATCAAAGAATGAGCTGAAAGAGCTGACCGCTCCGCTGTTGCTAAAACTCGTGGGTGTTTTAGCTTGC
1 CER446172 AATTTGCCAAAATTGTATGAAGTCAAAGGTATCTTCTCAATCCGAGTGTATTTCACATACAATTTAATTTCTAAACATGGTGGCATTCTCCGTAATAAGA[T/AJCAGG TIA
AAACCAAGGGCAAACCCACAACACGTCAGCTATATATCACTAGGCTAAGTCCCTTACCTCTCCACAACACAACTTCAGCTTTAAGACAGCTAAAAC
1 CER445501 CTTGTTTAGTTCTGATCTTCTTCTTTAAATTTTTTTGCATGTTTCTTCACATGATCTGCAGTACTGCCTGAAGAGAAAAGTAAGTTTGTCAATAACCGCCIT/CIATGAT T/C
AATGGATGCTTACTTTCATAATTGCTTCAGTTTTATTTCTAATCCCTGATCTACCATTATGGTTTGGGAGAACCTTAACTGTTTTAGCGCTGTGA
1 PERL 24716 Ler AGGTAAATAGAGACAATTAGGGTTCCAGTTAGCTTACTATCATCCTCAATCATTACTGAGAGGGAGAAGCGAAATGGAAATAATTCACAATTAAGTACCT[GITIGAG o7
— - CAACGATGACACAGATCCATACATATCACTTTTCCTAACATCTTCCACAAGAATATCCTCTGTTACGAGATAATGCAAGATACGAGAGACTTCAATT
1 CER465299 TAGTTAGTGTTTTGGCTTTCAATACTTGAACATGCATATAGCCAAGTTTATAGTTTAAAGATTCAATAATTGCAGTTTAGGATTCACGAATTTGTGCTAA[CITITAGAG cIT
GAATGATTGCTCGAAGACTTATAATGCTTATGGTGTTGCTTTGCATCCATTGAGAAAGAGTACTCTACCAAATAATCGTTGCTTTACTATGTGTG
1 CERA474495 CATTCCCTAAAAAAACGAAATGACTCCTTTTGTAAATTGCCGTAAGACAAAATCCAATGAATGATAATAAATGATTACAGCACGTCACTTAGTAAGAAACIAICITTTA A/C
GAATGATGAATGTCTACGTATACTTATGATATCATCAAATCAACTAATTCACTAGCTAAAGCTAATCCTTTTATTTATGTAGTAGTTTAGACTAAA
1 CER475313 CAGGGAAGAATGTGCTGGATAGCGAGTTCAGGGTTTAAAATGCGACAAAACTTGGTAACTTTTCCAGCAGCTGCTATCCGAACTTCTGCCTCATTATCACIAIGIAA AG
GTAGACGAGCATATGCAGGCACCAGATCCGTCCTTAATACATAAGGCACATGAGAAAGTATAAAAAACGACTCAAAGAAATTTATTAAGATGACTCAA
1 CER468122 TGCAGAGTTTTTTTTTTTACAAGTATTCGATTCTAAGAAAGATTGTGTATGTAGATTAAAGAGTTTCTGATTCTGTAGCATTAAGATTTTCAATAACACTITICIGATTG T/C
AGAGATGAGCATTTCACTTTTTAGGTAAAGAAAAACGAGACACATAATTTGTAATCTGTGTAAATAAATTTGTTTTTTGTTCCAAAAAGATTCAT
1 CER465478 GTGCGAAATTAGGAGAGTTAGGGCGGACGATAATCCTTTTAGTTGGGCCGAGAAAAAATTGGGTTCAGAGTTAGGTAACTATTAAGCCCATTGGGCTACTIGITITG o7
TATAATCTATGTCCATCGTTTGACCTCACCATTGTTAGAACAAACAAAAAAAATAGACATCACTTCACCATTATTTCTTAAATTAATGTTAAGTATGA
1 CER465333 AACTCCTCCGTAAGTCAGCCATCGATTTGGAGAAGAACAACGAATGCGGTGTAGACGCAAAGAGATTCGCAGAGCTTCTAATGGGTTCAGGAGTAGTGCTIAITIA AT
ACGATAAGATACATTGGGTGACATTCCATTGCGGATACGATTTTGGGTACTTGCTGAAACTCTTGTCAGGGAAAGAATTGCCGGAGGAGATATCGGACT
1 PERL 41814 Ler GTGATTTGCTCAATCCATCAAGGTCATAACTTTAGTTTTGCCAAATAACTCACCCAAACAAGCAGTGTCATTTTTACACTTCCTCGTCCTCAGAGTGAGA[CIT]ITCG cIT
— - GAATTTGAAGTTGTCTCGGTCTTGGTCTCCATCAATTGAGGTTGAACACCTAAACCCAATAAACAAAAACCATATGTCAACGAATGACCAACAATCA
1 CER475177 GTTGACGACAAGTTTCATTGCTGCTCCATTACCAACTTCACCCAAATAGAATTTTGACTGGATCATATAATGCAAACTAGTAACGAAAATGGTTCATTTGICITIAGAA cIT
GAAAAAAGAACTAAAAGCAAAACACAGGCAAAAGAGATACCTTTCCCATGATGTCTAAGAAAGGAGCAGCTTTTTCGTATAGCGGCTTGTCACCTA
1 PERL 46706 Ler GGCCTGTGGATTCAGCTTACAAGGCAGTAGATCTTATCGTAAAGGTACTGTTTATACCGCTGAGGCTCTCATCTACAAATAACTCACCAGTGGGTCATCGIC/G]TT c/G
— = ATTGAAAACCTTTTTCCCCCTTTAGGAACCGGCTACTCTGCTTGAGTACTCAATGAATGCAGTAACAGAAGGCATTGATGCCATCGCAACCACAAGAG
1 PERL 48654 Ler GAAATTATTGAAAATTATGTGGCTAGTACTTAGTACGATTCACAGTTGCAGAAGAATAGGGGGGAAGATATAGAAACGTGAAATGAATGTTTTGAGAATAIA/IGITTT A/G
— = AACGAGCTGTTCAAAAGAATGAAATATAATTATATACATGACTTGGTCAATAATTCTTATGGTTGAGATGTTATGTTTAGCTTCAAGCTTTATAGTA
1 PERL 50660 Ler AACTGTGGTCTTATAGTTTTAGAGGGTAATACGAAAATGAGAGTGCGATTAGTAATGGATAACTGAATTTAAGAAAAGTTCAAAGTGTGTGAATGAGAAGIG/AIAGT G/A

CGTAAGAGACAAGCATCTTCTTCTTATAACCATCTAAACCACATGCTTATGTCCACTTTTTTTCTTTCTTTCTGAGTGAAAAACACTTTAGTCTCCC




GCAACGGAATACGAAAATACCAGAAGTTATAAAACGCGCGAAATCGAATTGACTTACCAGAGATCAGTCTCTCGCCGGAGATGACAGTTTCTATGCGACA[AICITT

CH1SNP24 GGATCGGCGAATACGATTCCGGCGACTTCGGAGAAAGACTCAAAATCGTTGTCGACGATCGCTAGCGTGAGACTTGGGCCTTTGATTAATAATGTACT AC
CER432978 ATGGTTTGACAGCACCTAATTCAACTGCCAACCATATAACAAAACCACATATAACACCTGCAGTAACAAGCTCTACAACAACCAGACCCCAAGAGTCAGCIG/CICC G/c
TGTGCACAATCCCCAAGAATCATCTGCTACTTTCGGTTCTCGTGTATCAAATGTTCCATCCAATCAATTGGTGCCCAAGGATCCCAAGGAACTGGCTG
PERL 58052 Ler ATAAACCCTTCTCGATGAAGAGATAAAAGTGTAGATAAGCCATGAAGCCACAAGCACTAGTGGTCCAAAAATGAATCTCCGGAACACCAAGCTCTTCCGCIT/AJAC TIA
— — GTCAAGAGTAAAGCTCATCGAACCATCTGATACAATACAGCTCACCGGAGGGACATCCTCTCTCGTGACAATCCGCTGGAGAAGCTTCTTGAACGGAA
PERL 61102 Ler AATGGTGTCACCGGGAATCTAATTCCCAATGGTACTTTATCCAATGGAGGAGGCAACGTCTTCCGTTCTCTTGAGGAGCAAGCTGAAGGTCGTCATCTACIAIGIGA AG
- — TCCTCGCCGCGAAGAAAGCTTCCGATACGGCGGATGTGTCGGACGGGGGAAGATCTAAATGGCGATCTAACGGGTACGGCGACGAAGGGTATGATTTT
CER444670 TGCATAGCTTCACGTAGTTGTGCTTCATGCCTTCTTTAAGAGCTCCGGCTTTGTAGCCATTTCTGTTGTCTCTCCTCTCACACTTTATATTTACACCTTTI[G/AICTTT G/A
CCCATTTTGCACACTCTGTGTTCACCAGCTCCTGAAACTCAATCCTCCTCACATTAAATATCTTACAATACATTATATGTGTTCAAATAAATCAAC
PERL 68371 Ler CTCCATGGATGCTGATAACATCTCAAGATCCAGCAACTCTTACCTCGGAAAGCTCAGGTTCGTTTTCAGTCCTAGACATAGTAGTTTGCTACTGTTGAATIAIT]TTA AT
— - TGGTCGTTTATCTATTGTTCAAATAATCTTTTGTGATTCCCATTTAATCAAGCTTAATGAGGTTTCTTTATCTCTCTCTCAGATCAAACTTCCTTGG
PERL 70718 Ler AACCAAAACCCAACACGTAAATCAGTGAAAGGAAGGGACTTACAGTGGATTTTCCCGCGCCGAGATAGCCAGTGATAACAGACACACCAACTGAAACAGTIAIG]IT AG
- - CGCTTGATGAGTGAACCTTTCCGACAGAAACATCCGGATGGATTTGAACAGCCATCGGTGGTTCTTCATCATCATCTTCCATTTTCACTCCCTCAGCTT
CER426758 TCACTTGAACCTGCTTGTTCGTTTCTTTGACTTCTTTCCAGCTGAGGCTAGCGAAGGGTTAGCCCAACTTCAAACCATTGCTGCAACAAGCGTATCACCGIG/AJATT G/A
CTACTATTGATGATGCGGTTTCATACATCAACACTGTCAAGGAAGCATTTCATGATGAACCTGCAAAGTATTACGAGTTTTTCCAGCTCTTTTATGA
CER480379 GCACTTGCCTTTTTCTACAGTTGGCGTGTTGCAGCTGTCGTAACAGCTTGTTTTCCTCTTCTCATTGCCGCTTCACTTACCGAGGTAACTCAAAATCAAAIGITITTC o
CTCTCAAACCAAATTTTGAATCTTGAAACTGAATAAGCTTGAATGTTATATTTTACAGCAATTATTTCTAAAAGGCTTTGGAGGAGATTACACAAGG
PERL 77651 Ler CGACCCGGGAGGAAGGAATGGTCAATCCTTGTATCCTCCAGGTCACTATGTTTCAGTGTGGTGGTTGGGTTCTAGGTGCATCGATTCATCATGCGATCTGICITIG o
- - ATGGGTTAGGTGCGAGTCTGTTCTTCAACGCTATGGCGGAATTAGCTCGCGGAGCGACAAAGATTTCGATCGAACCGGTTTGGGACAGAGAACGTTTAC
CER479670 AGACTGATGTTGTCTGATGTATACTACATCTCTTCCACCAATGGTCACCGAAGTTACAATATGAGTGCCGTAATTTTCAATAAAGCTGTACCAAAAGAAGIG/AJAAC G/A
AAGTGGAGAAACCACATAAGAATCATGATAGATGTCATCAAGAATCACATAAAAGTGTAGCAAAAGGACAACAAAAGGAAACTGACTCTCAATTAGA
PERL 82572 Ler TGCATGAAGCCCAAAATGAAAGGTTTTGAAAGAAAATCTGCACTGTGATGACGATGAGACAGTCTTATCCAGAGTTGAAATCAGCCAATAGACACTTGACIAIG]ICC AG
— — TCAGCAAGAGGTAACCTAAACAGAATCCATTTCTGTGATCGCCAAAGCCACACGATGATTCTTGCCTAAATCATTTTAAAGACTGTATAGAGGAAAAC
CER426610 TGGTATTGGAGGTCAAGAGCCAATTGAGACTTTGAGGACTTTCAGGTCAGACAAAGTTTTACAGCCAAAGAGTAAACCACACGGAAAGGTAAAGAAAGACICITIGT o
GGTCCGGTTTATCGTCATAACAAATGAATACGAGGGTTTTGAATGGTAGATTTAAATATGATGCAGATATACTTTGGGCAGAACATGGTTTGGAAAGA
PERL 89383 Ler GTTATTAATATTTTACTTTATCAGTTAGGTTTATTAGGGGTGTTGAGTTATATATGTATGTGTAAACCGTTTAATTGGTACTGGTGCAGGAGAGATAAATIT/ICIATGCT TIC
— - GATCCACTAGGTTTTACTCGGCCCATTGTCCCCATTCATGTTCCGGGTTTTCCGCCTCGGCGGCCAACTATTCCGCAGTTACCACCATATCGTCC
PERL 94924 Ler CCTTGTACGCAATAAAGAAAATATTTTTCAATGTCGATAGCTATCTCCATTCCAATGGCCCCCCTAGTCTATTCATCGATTCACAATCTTATCAATCATGIT/G]TCCG TG
— - TCAATACACACTTTTCTAATTTCAACAATTTTATAATTGTTGCCCTCGTTACATTTAATTGTAATATTTTTGTTCTCCTCATGATAATATTATTCC
PERL 98015 Ler AAGACAGGGACGTACTTGATTTGATCATGAGAACCAAGTAAGGTCGCATTTGAAATTGCGCATACAGATTCTTTCTTCATGTCAAATTCAGCATTCTGAGIT/C]JCAG TIC
— - TTTGACCAAGGTTGGAATCAAATTTGCATCGATTACTGACTGTTATCACCAGGGGAAAACAGTTTAGTTTAGTGAGATAGCAAATAGACAAATTGTT
PERL 101417 Ler AACAAATGAAATAAACGCATAAAAGAGGGTCGCAAAAACCGTGAAAGAGACCAAAAATAAGTATGGATATCTGAACAGAACTTGGATGTCCTGAGACGCAIAITIAG AT
- - TTAGGTCGTGGCCTGGCCTATAGGCGAATCGTCTTGAGGAATGTCTCATACGCAGTCTGGAGGCGGTTTCTATGGTCCTTTCCCTTAGTGTTTTTCAG
CH1SNP41 GTCAGTTTTGATAGAAACGCACGAATTCTTTCAGAGTAGACTTCTCTCTAAAGGGCCACCATACTGTATGTCCCACATTTGGAATGTTTGTCAGGAGGTCIA/G]CCA AG
AATCGCTTGTTACTAACTACCAGAAAAACTGGTTGAGCCTTTGGTCCAAGTTTAGACTTCTCACACATATGTGAGTTTTGTTTTTAGAGTGGATTTA
PERL 108653 Ler TGGTTGTTTTTGAGATATGGCAATGTGCATTTGTAAAGAACAATCGGGTATGTCCACTATTTGTTCATCAAATTCTCAATGAGAAGCAAGAGGCACACCGIG/A]IGTG G/A
- - TTAGATAAGCTGTCCCTTAGAAGACACAAACATCAAGGTGGGAAGAGAAGTATATTTCCTAAGGGCATTTCCAACCTTATTTTATTTTAGAGTAAAA
PERL 111792 Ler ATTGGATTTATAATAATAATAATTTTTTTTCTTGGATTTTATAACACTAATAATTTAGCTAACGAGATAATATAGACAAATTTATATGGGATGACGGGTG[G/A]TCATAT G/A
- - GCGTTGGGGTATTTTCACGGATGTAAACATTTGATTAAGATGGTAGTTAACTCATTGATGTCTTCGTAGTAGATGAACTACTGTTGAGGGCTAG
CER480992 CGGCATCTTCCAGTGACAATCGCGGTCGGGAAATATCTAGCCACGCCTTTCACTGCCTCTCTCATCTGAGAATCAAAAGTTGTCAGAAAACCAAAAAAAAIAICICT A/C
AAAACAAGGGAATGAAGAAGTAAGAAGGGAAGCAAACCTCTTCAGACATGTAAGCTCGATCAGGGTTTTCAACAATGGGGGATAATGTACCGTCATAG
PERL 119867 Ler CAGTGTTTTTCACTGTTATAAAATCAAATAACAGTAAAAGAAGAATTATATATACATGTATAAATAAAGTAAATTTCTTTAAGGAAATTAGTACCAACACIT/ICIGGCGG TIC
- - TTCCCCATCTCCTACCGGCGGTCTCTCCATTGTCGATAGGTTCTATGTTTTCTCTTTTCCATTTCTTTATTCTGTTATTGTTGTTGTTAGGTTTT
CER480893 ATATTGTCAAAAAAGAATTTATAATAAAAGTCCAATATGATTGGAAATAAGAGCTACACAATACTAAGTCCATCTTTTGAGAGCAACACATGGTTTCAAA[GIT]ICAGT o
CGCTTGCCAATGTAATAAACAATATCAATTTGCCATTTGAGCGATCAAAAGGGTATTGACTCGAAATAGACAATAGCCTATTGTCTCTACGACCAA
PERL 125322 Ler GATAGTCCCAGTTCTAGAGTCTGCGCAAAATTCTGTTGGCAAGCCTCCAACATGTCCTAGTCTCAGAGACTATCCACTTCCGACGATGCTTTTCCAGTCTIAIT]GC AT
- - AAAGGTTCTCCTCGAGGCTCTGAATCTACTCTGTCTCGAGCCTCTGGATCAACTCTAGTTACAGGCTCTACATGATCTATTTAACCTCACGACTCTAC
PERL 125426 Ler GAGTTTCGGCCAGAAGAGACGAGATAAATAGAGAACGGCGAAGAAATTAGGGTTCCGTCGACTGAACGAGAGAAGAGAGCGATGTTTGTTTTATATGCGCIAIG]G AG

AAGAACGGTCAAATATCGTGTGAATAATAAGAAACCAGAAGTTTTATAGAAATTTTTGGTTTCAGATGACGTGGATTAGGGTAAATGACGTGGATTGGT




PERL_126101_Ler

CAACAAGTCTAAGTACCTACCATTCATCATTAGTAACTTAAGTCATTTCCATAATATCTCTAGACAAGTAGAAGTATATACAATCTATACACCGCTCTACIG/AIATGTA
TGGTCCGCCATTGAATTCATCTAGAAACTGATGTGATTCCCAACACATTGGGCTGTCGGTGAAACACCACGTCTCACTATACGTTCCAAACCGGT

G/A

PERL_126577_Ler

GGGCTAAGACCAGCTTGAACAACAGTAAGAGAAGAAGAAGTTACTGTTATGGGTGCCTTCACGTCTGATTTGGGAATCCATTTCTGTTTAGGCACCGCTGIA/C]TA
ACATCCCGGATAACAGCTCCTTGGATCCATCTGATGACTTGATAGGACCAGGAGGCAAGCTGTTTGATCTCTTTTTTGAACGGGACCTCCTTCTTTTG

AIC

PERL_127515_Ler

GAAATGAAATGTGAGTGGAGTAGAGAAAATGAAAAACCTGCTGACGAACACCGAGTGGGTAAATGTCGCCGTATGTTACATTCCAGTCAAAGAATCGGTA[T/G]G
GACTCTCCGCGGTTACCGCGGCGAAGAATGATAGGCAGAACAATAGGATGGTGCCTCCGGATCTGCCCACCGCCATCATTTTTAATGAACGACGGCGTT

TIG

CER480480

CATACCAGGTGCCAAATGAACCTAAATACATAGGGTTTTAGAGCAACAAACAATTGGATATTAATGGAGAATTAATGTAAGATATTAATGCACTCACACTI[T/AJATGA
ATCCATGTCGCATTGTCAAGTAATCAGACTTCCTCACTGATCTAAGTATTTGACGGAAGAAGCACATCTGAAAATTAACCTCTAGTTCCATTAGAT

T/A

PERL_133623_Ler

GAAAAAAGAAAAATATGGATTAGCAAAAGACAAAAGTGTAGAAGAACAATGCATAGAGTTACTATCATGTAAGGCAACATACCTCCTGTATCACCATAGCIAICIAGG
CTGCAAGAGAAGAAAATCAGAACATTAAGACGGTATAAAAGGGCACAAAAGTGTATGTAGTTAATTCGTAAAACAGGTCATACATGCGATGAACGGC

AIC

CER467835

ACCTAGCCTAGACCAAACAAGACAACTCTTCCACCAGACTAGAACCACTAGCCCACCACCTCTGGTTAAACTGATAAATTAACTAAGTTTTTGTTGACCAIAIC]TCC
GGACAATCCGATTTGACCCGATCCAAACCAAAACGAAAATAATTGATTTAGAAAACTCGATCGAAAACCTATTTTTATAACAAGTCAATAATATGTT

AIC

PERL_140292_Ler

CTTTGATGCAAACCACAGCTTGTAGACCACTCGCATAACGCCTGTCTCCCATGAGCCGTATTGATGATCATTGGTTTCGAATTTGCTTGTCTAGCCATCT[A/GJACT
AGCCGAGCTGATGGGTTGAGATCATCCCCATGCATTCTTTACCATTCCTCTCTCTCCATAATGCATAGACTACAACCTGAAACACATCTGTAGTGCG

AIG

PERL_143530_Ler

CTTGCAACTTCTTAGCTATCTCTGTGCATTTCTCCTCTCTTGTGTCTTCTCTGTTTCTCTGTCTTGTTTCCGATAAATCATGCTTCTCTCTCGCGAGTTC[A/G]GACT
GCAATGATCCGACAATTATCTTCAAAGTTTTCACCTCGGAATTTGCTTTCTCTATGTTGGATATAACTTCTTCAAGCTCCTTCCTAGCAGAATCAA

AIG

PERL_147948_Ler

CTAATTAAAAACCGATGGACTTCTGTGCTTGAAGCTCTAGCGGTTTCCGGTGGTTTTGGAGGTGCCTTTCGTTGCTTATCAAATCGACGATGAACGGCGA[T/CIGA
CTTATGCGTCATCTGTCCTCGGGTCTCAACTTTGTCGACGACTATTACTTCCTTACAGGAATTAGTTTTCTCTGGTGGGCTTTCATTAATTTGGGCAT

TIC

PERL_152362_Ler

TTTGAAATCCACGAAATAGGCGATTAAATCCATAACAAATTATACAGATCTGTTTCGATCTCAAGCATAGAGAACCCAAATCGTATACATGCGCAAGAAGIAIGIAAG
ATAACTACTATTTGACCCCACGAAAGATCAATGGATGCTGAATTTAACACAGAGAGAAGAGAAACGAACCAGGGATCAGATTCGGAAAATTCAGGAA

AIG

PERL_155480_Ler

ACGGCTTGATTTATCTGCAACTGAATTCAAGACATTTTCTTGCCGATCTAATCACTCTTTTTGATTACCAAACTCTTTTTGTATATGTGGAGCGTCAAGCIG/AITTAG
GGCACCCAACCCAATCAGCATCCGAATAGGCAGCAAGACAGAGATTCTTAGAGCGAGTCATGTGAACACCATGGGTAATGGTTCCGTTTATGTATC

G/A

PERL_158268_Ler

AAAAAGAATTAAACATCTTTATATAATTCAATGAACAAATGAAAGAAACAATAAGACACAAGTAACATAAAACCTTTAGAGGCAGCATAGATAGGATCAAICITIGGGC
ATTGGATAAAGACCCGCAGCTGATCCCATGTTAATGATAACTCCAGGCTTTTGTTTTGCTTTCATAGCTTTGATCTACACAAAAGTTGAAAATCAT

CIT

PERL_160456_Ler

TATTTACTTTTCATTTCAAGTTCTCAGGATTTCCGAGCCGTTAAATTTGTTTGCATAAGGGAATTACAGTTGTGCTTGATCATCGGAGACCGTAGAGTAGIC/GICGA
TTTGGTCACTAGGGAGCTAACAAAACGAGGCTCTTGCTCGTTAATCTTTCCACCAACTCATGGTATCGGGGCCTTCCTAACCCAAAAATACGGTTAA

CIG

CER481644

ATTCTCACATGGTGTTTAGAAGAAACCATTCAAAAATTCAAAAAGAAGCTGAATTCTTCATGTAAACTACCGAGCCAATGGGGTCACTTCGGTACCAAAGIG/AITCA
AGCTTACTTCTATAGAACCTTCTGAGTCCATGTCTCGAATCGCTCCTCCCCTTGAATTTTCAGATGTCAAACACTCGTTTAATTCAATAACAACTTG

G/A

PERL_166550_Ler

AACACCATTGAAAGAGTTTCTCGATAAGTACGAGCTAGCTCTTCAGAAGAAGCACAGGGAAGAAACTCTCAGCGACATAGAGTCTCAAACCTTGAACACCIG/AICG
GAGCTTAAAACAAAGTGTTCTTTCGAGACACAGCTCTCGAGAATCTACACGAGAGACATGTTCAAGAAATTCCAAATAGAGGTAGAAGAAATGTACTC

G/A

PERL_168980_Ler

CTCGTCGAGAAGCACATCTGCCACCAGCTTGACTTTCCGAGATGCTACCACTTCCAAACTGTTACCAAGCGCAGCTACGACAACATTTGCTTTTGCCCGCITI/C]TC
AGGACATCAATGATAGCAACAGCTTCCATTTCCTCCGAGCCATCTGCAATGGGTACAAGAATCTGAAAAGGAAAAACATGATCTCTCAGTGTACGGAA

TIC

CER425903

ATCCAGTTATAATTTGACTCATAACCCTTATAGAAACCCCGATCGATCCCTAAATATTGATTTTAGAGACTCAGTAATACTCGTAACCGCGGCTCTCCCT[GI/T]IAGTT
GAACGGTGGCTGACGTTGGGGGCACCCAAGACTCACGCATAGGTTCATCGGCAGGGTAAACGACAAGCTCACGGATGTTCATCGGTTGGATAACAT

GIT

PERL_174514_Ler

TTATGTCGTTGTAGACAAAAACTGCGATTAATCCTCCTTCTTTGCGAAGAACACGTTTTGCTACGTTGTAGAATGGTGCGAGATCGAAGTAGTGAACGGCIT/CITGT
GCTGCCACGATTAGATCAACGGAGTTATCTCCGCCGACTAGAGCAACCATTTGGTCTTCGGACATTGTTGTGGGAGTGTGATGGTAACTGATTCTTT

TIC

CER480463

TTGTTTATTCTTCACTGACCTTTGTCACAACAAACATAAAACTGGTGACAATGAAACAAAAGAAAAATCATAGAAGCCTAGCACAAGTTGTTGCTGCAGAICITITTCG
TATGAGAAACACATTGTGCTATCGAGAGTTCAGCGCAAAAATGGACTATCATATTGTGTAGTTTACAAAAAGAAAGGACGAGAAAACAAAAGCAAA

CIT

PERL_180543_Ler

GAGAACTAGAAGTGGATTCTTCGACGAATCTCACTGTGACGTGAAGGTACATGTCAAACGGCGCTGGAACTCGTTCGGATGCTAAAGCCATCTCAACGCAIA/GIA
GACGAGTGCCTGAGATACTGTCTGGAAAGATTGTTTCGAGGAGAGGAGAGGTCTTGTGTGGATCAAAGTTAACGACGTCTTTTAAGATAAGTTGAGTGA

AIG

PERL_185054_Ler

TGGCAGATTCATTGATGTGTTTGATTATGTTTAGCTGAAGAATTCTGTGATTCATCTTTAACCATTGTGTTGATGTTGTTGGTGTTATGATGCAGGCGACIG/AITTTG
ACTGCTTACAGAAGACATATGGGTTCCTTACACCAGAGTTCTGGAAAGAGACTAGATTCTCCAGATCGCCCTACCAAGAGCACACTGATTTCTTGT

G/A

CER428933

TCACGTTTTAACAGTAAGACCCACAGTACGCAGACAATGAACTTCAGGTTGTAAAATACACATAAAATAAAACACACCACAGAGTACGCACTACAAGGTGIC/IG]AG
GCAAACACACTAGAAAAATCATAAAAAACAAAATTTGAACAGTCTATACAAACAAAAAATATAGAGATTGAAGAGACCGTTGCTGCAATGTAATAACA

CIG

PERL_191685_Ler

AATAAGGAGCAAGCAAAAGCCAATCCGGTTAGGAGAAGAATGGTGGGTTTCATTTGGTTAGGTGAAAGTGAAAGAAACTTACTTTGAGAATGCCCTTTTCIT/CIGG
GTCTGAAGCTATATCGGGAATAGTTGAACCCGCCATGAGATGAAACAGATTCAAAATAAGGTTGCTCGATTTCCGGAGAATGTTGTAGGCTTCGCAAC

TIC

PERL_195268_Ler

CATTTATTACAGAAGAGGTGGTCTTATAGCAAGAAAGGCACAAGAACTAAACCTAGTTCTTCAAACACCATAGCTCCTGGTTCAAAGTCAAGACCACTCGIG/AJAAT
CACTTGCGAACTGTAACCCCCTCCTGCTGAGTTTTCCAATTTGTACAATGTACATTATCAAGAACCATCTTCATGTTCCTCCCGGTGCTTTTGTATT

G/A

PERL_199396_Ler

TTTTTATACCGGACAAAACAGGCTGAATTCCATTGAGGACAATTGTGATGGCTAAAAAGGGAGATAAATCCGCAACGGCCTCAGCCACTGCTGGACTATCIAITIGT
AAACGCATAGCTGATGACGTGACGCCACGATAAGACCACGATGGCTTCGAAAACCGATAGTAAGAATGATACTCCCGTTGTCACGACTGTGGAGAACG

AT




CGAATATGCTATGGTAATATATATCAACTTGAAAAAGAATATAGTTTCAATAATAAATTTTGTGTCTTTTAGTGTGAGTACCTCGATTGGATCGCAGACCIT/A]GTGT

CER446517 GGATTCCCACATGTTGAACATTGGAGAGATCAAGAAGTAACTCGCGGTTACCAGAGACTTGGTAATCAACCAGAAACTTTCCGTGATGAATGGGAT A
PERL 206982 Ler AATTGAGATTCGGAGAAGAAGAAGAAGCTATAAAGGTTGTTACCATAATGTCCATGTGAAGCCAATTGGCGCCCAAATCGATCATCCGCTTAGCCTCCGCIG/CIGC G/c
— - AAGATTTGCAAAGTCCGATGACAACATCGACGGAGCGATCTTCGGCGACACACCCACCATCTTCTCTGGTTTCAACGAATATGGTAGAGAAGAAGAAT
PERL 211165 Ler GTGCATCAACTTCACCGGGAACTGAATACTCCATTAACGGTGATCAAGAGTTCGTTGAAGTCACAATCGATCTTCAAGACGATGACACAATCGTTCTTCGIT/AJAG TIA
— - CGTCGAGCCAGCAACCGCCATTAATGTCATCGGAGATATCTCCGACGACAACACCGGAATAATGACTCCGGTTTCGATTTCGAGATCTCCGACGATGA
CER425307 ACTCCTTAGGCCAAAGCCACTAGGAACCAAAGGTATAGTAAAATTTGTTTCGGTAAGGTCATAAAATATGTAATTAACATACTTGCTTTGATAACACAAGIT/CIGGA TIC
GAAAGGCATGTCGAGACAGCACGTTGCACAGATTCTGATGGTGTATTCAACACCTCCAACAGCTTTTCCACAACATTATGTACTTTAGGATCATCCT
CER431810 CCTGAGAAGGGCAAGAAGAATCGCCAGGGCAATAGTTCTGATCAATGAGGATAGGATATGAGACATTAACCATAATAGCTCCTAAGAACCGGACCCTCTCICITIA o
CGAACCCGTTGCTATGTCGCGGCCACGACTTGATCCTAAGCCCATTGTCCGTCCGTACAAACACAGCATTCTTCACAGTTACGTTTTCCACGCCTTGCT
PERL 223567 Ler CTCACTGGAGAGGTCACTGTGACAAGAACCGTGAGAAATGTTGGACCGGCCCGTTCAGTCTACAGACCAGTGATTGAGTCTCCTCTTGGTATCGAGCTTGIA/C]T A/C
— - GTGAAACCGAAGACTCTTGTGTTTGGTTCCAACATAACAAAGATTACTTTTAGTGTGAGAGTGAAATCGAGTCATAGAGTTAACACTGATTTTTATTTT
PERL 227196 Ler ATGTATTCTCATTGATCACCACCGTCACCTCAAATCCTTTTCTTAAAACACTTTCCAAATTGGTCACATTCAACTCTTTCTCTTTTGTATCGAAACTCGT[G/A]JGGAAC G/A
— - CTTCACGGTGAAACTGGAACGACAGCTCTCAGGATATTTTTCAGGGCTTTCAGACACTGAGATGGGACCTATCTCAGGACATGTATAGCTAGAAA
PERL 230392 Ler TAACTTTCTCACCACACAAAGCAACTCAACGCCAATCTTATCATCCTCTCCATTATCACTCTCAGGTACATCTTGAACAATGACGCGCATGTAGTCAGCTIAITIGAG AT
— - CGGTGGCGATTGTACCGATGGCTTGAAGCTCAACGAGGTTAGGTTTTTCGTCTAACGGGAGAACCGGAGCTAAGAAGGATCTGAGAATAGTCTTGTT
PERL 232983 Ler TATCAACTAGTCTCAACAATTGTCACAAAGCGATGCACAAAAACTCTTTCAATGGTGAGAGGAGAACTCGCGGTAATAGCGGCGGGTAATGGTGAAGTCTICITIAC o
- - TCTACATTTGGGCAGCTGTTGTGGCTTTCTCCGTCATAGCAGCCGTGATTTTCTCATGCAGTGACCGAGCTTCTAAACCTCACACTAACGACGATGTC
CER465324 CATTAATTGACACAACCAGAACACACGGACTATGGGCTTGTCAAAAGATAGTTGAACATGCGTGAGTCGAAAATCCAGAGAAAACTAAAGCCAATTGGTGIAITIAT AT
CGCTGCTTACCATTTGAAGGAAGATGAGGCCAATGCTATAGATATCGAACCTATCTGGCAAATTCATCTGTTTGGACAAAACAATAAGTATCAAATTC
PERL 238431 Ler TATGGCCATTCAAGAAACATACGCTTGAATGTGACCCGAGTGAGAGACTTGTGAAAGAAGCAAGCAGAGACTTTGAGACTGTCTATGTAGGCCAAGTTTGIT/CICT TIC
— - CTCGTGGGAGATGCTTCGATGGCAATACGACAAAGTCTTGGAATTTGATTCACAGGTTACTACTTATCAATACAACTTAGTAGCTGGAGAGTTTCAGT
PERL 241367 Ler CGCTGATTAGGAGCTCAAGCTCTTTATCATTGAAAATTGATACAAGCTCACGAGGTATCAACTCATTTAAGCCTTCTAGGAAAGCGTTGATTTGAGGGCGIT/AJATA TIA
— - GCACTGGTAAGTATGTGGTCGGCCACAAGGTCAACATATTCATGTTTTGTTTCTTCTGTTACCCGTATGTTTCGTCCTCCAGGTTTAAGTTCATAGT
CER425902 TGTTAGACATGAATCTGCTAGAGACACTGCGCACAGAACCGATATTCCTAGGAAGCAAGGCCAAGAGAAGCTTGGAAAGAGCGATATGGAACGACACCAAITICIT TIC
TCTTGGCTGTAAGTGTTTTCATTACCCCCAATTCATATTTTGTTCTTAAGTGTTTTGATTAATCTGTTTCCCCATTATCCTCTTGTGGTTAGTCTGTGG
CER473460 AGCCCTCTTTTTCATGGCTCTTCGATCCGCACTCTCAATGCTGAAACATGATTCTGAGGGTAAAGAGTTCATGGAAAAGATAGTGAAGCGGCTGCACGCA[CIT]TA o
AGCTTCCATATGAGAAGCTACTTTTGGCTCGATTTCCAGCAGCTCAATGACATTTACCGTTACAAGACGGAGGAGTACTCTCACACCGCGGTAAACAA
PERL 248424 Ler ACGGTGGAGATTCTACGATGATACACGTGTAAGTCAATGCCGTTATGAAGATGTAGATCCGATCTATCCAAATCAAAGTTACAGAAACTGGCATGAGGAAIG/CIGT G/c
— - AAACCACCGCCGGAAGATGTAGATCAAACAGAGGACGGTGATAATGGAGAAGGAAGTAAGGTCCGTAACGGCGGTTCGGAAACTGAGAAAGTTGAGGT
PERL 251951 Ler AATTGCAGATATATAGAAGAGGAATCATTGATTTTGACTTACTCTCCAAGGCAGCCATGTCTATAAGGTGAGGTCTATCTTCTCCGTCGATATCTTGAGC[C/G]JACA c/G
— - AGGTTCCTCATCCAATTAGGGTAGTTCCACAATGTCAATGCGCCACAAGATTGGTGTCCCATTGAAACAAGTAACTGCTCAAACCCAAGTTTCGAAG
CER468291 CATGGACATTGATACCTAACATGTTACCTGAAAGAAGCAGTGGAGGTGGAGGAGATCAAGCAAAAGAGATTGCTGCTGCAACAGCGGCTTCAGAGGCTCCIA/G]C AG
CGCTTGTAGCAGTTGTAAAAGACGAGCTTTATGCTGCGAATTACGCGCAGCAAGAGGTGAAGAAATACGATAAAAGGCTTAATGTATGGAATAAGGTAG
PERL 255454 Ler CAATTTAATTTGTGAAAATATATTGTTTTTCTTTTTGTCTTTGTAATGTCTTTTTCAGATCTACTCTTAGCTTATGAAACGAACTCGCGCTCATTTGGCT[C/IG]CAAGT c/G
— - GTGGAGATCTTGTAAGTTTGTTTCAGCAAATTAAGGTTCAAATTTTTTATGATACAAAGTACAAACCCTTATTCATATAAAATGGGCCATTTTTC
PERL 257106 Ler ACAGAAGATCAAAATTCCCACTATAAGATTCGTTAATGCTGCAACTGTCTTCTACAAATGTTCAAAGAGTTTTTCTTCTCATAACTCTACAGTATCACGCI[G/A]JCAGA G/A
— - GCATAGCGAGTGGATAAGGACATGAAATGGATGAATGGGAAAGAAGTGGGAGATACCTGAAGCATTAGCTGCTCCGCTAGCTCAGAGTTTTTAGAT
PERL 258427 Ler ATTACAAATACCTAGGATCCATGTTGATAAGATCACACAATTCAATGTTAATAGCCCAATCTGGACCAATCAGCATATCATTTGTAGCCCTTTCTGCACA[T/G]GCAG TG
— - CCGCATCATTTGCCATCTTAACAACTCTTATCAATCAACTCCCACAAGTTTCCAAATTTTTCCTATGAAGACACCATACTCTACTTTAGTCCAAAG
CER468885 AGACAGATACGTCCAAGCAGCAACAGATCACCACAGGACTTGAAGCTCCAGTGGGATCTTCCATTTATGGGAGCGACGGACAAGCGAATGCTCGTCTGCCICITIG o
AGGAGTTGCATACCAGTGTTAGCTCACAGCCACAAAAATCAGATAAGCATGAAAAGGTTGCAAGTAGCAAAGGGCCATCAGCGCCTCGTAAAAGAAATT
PERL 262340 Ler GATTTGGTTGGTTGTGGCAGGGGAAAGAAATGATTTGGGGATCTAAAACGTTCATGGCGTTTGGATATGGAGTTAGACTTTGTGTAGGTGCAGAGTTTTC[A/G]CG AG
— - GCTTCAAATGGCAATCTTCCTCCATCATCTTGTGGCATATTACGATTTCTCAATGGTCCAAGACTCCGAGATCATTCGTTCACCATTCCATCAATACA
PERL 264296 Ler AACAATGCCTTGACCTCTACGATTTAAAACGACAAAAACATCAGGTAATAGGGAAATTAAAAACCTTAAAAAGAAAACAAAGGGAGATAAGACACCGCCA[G/AJAAA G/A
— - GGTAACAGGAACCACGACAGATCAAAGATATCTTTCAGAATACACTGAGACAGAACTAGCCTTCTTTGCATCTTCAAAAAACCTAAAAGAATGGGAC
PERL 266525 Ler AGGTGGTAAACCTGACGAGCGAGCCGTCGATAAGCAGCTTTAATCTCCTTGTTATTGGCAGATTTAGAGACACCGAGAGTGGCGTAGTAGTCTCCGGAAGIT/CIA TIC
- - GCAAATACGACGAGGGAACGGCCCCGTCGATTTCGATAAGGCGTAGACGAAGAAGACGAAGATGAAAGCGACAAGAAGCTCTTGTGATACCTGAAATTG
“PERL 268547 Ler TTCTGTCCGAGAAAAGGAAAGCTCTGTTCGAGCCACTTGAACCCATTACGAACTTGAACGGAAAGCGACCAACTGCGGCTGATTCATTGTTGCCACCGCCIG/A]IG G/A

ATTTCGAGACTGCAAACTACCCAAAAGGCTGGTTGATCGGTAAGAAGAGGAAGCTTGTGAATGTTGATGTAGTTGAGAGCATGCGTAGAATAGCTGTCC




*PERL_269150_Ler

ATTCCCCACTTCCGATCCTTCATGACTCACAACAGCTATTTCAGACATCAAATCCTCCCGCTGGAACCGCTGAGACAAAGTCGACGATGAATCCAAGTCIGI/CIAAA
CTAGCCTCATGGGCATGCGAACCCATCGCACTTGAATACACACCACCTGGTCTCCCAACATCTCTTTGTTCCACACGCAGTCGCTTCCCGTTGGAT

G/IC

PERL_270864_Ler

TCCTCATGGTCTCATGGTCTCATGGTCATGGAGCTCCATTGTTGGCGTAAGTGTTGACAAGGGCAAGAGCATTACTCGTTAGCCTCTTCACTTCCTCGAGIC/AICG
ATCACAAACGGTCGTCTTAATCAATCCTCCTTCGTCCATATCTTCAAATCCATCCGTACACGTGTCCTCATCCGTCAATGCTGCACTCATCCACGTCT

C/A

PERL_273021_Ler

TTGGCGTTGTTGCCCTAATCGGTGTCCCGTTTCTAGAAGGTTCTTGGCTCGCTATAGGAGTCATTTCAGTTCCCATGTCTCTCATTGACACAGACCTTGCICITIGTT
GAAGGCGGTTGAGCAAACGCAGTTGCGACTGACGAGTCATGACGGCTGAGATTAACTGCAAGAAAGCAAGTAAAATTGGCTTTAGAAGATAAATAGA

CIT

PERL_276304_Ler

ACTTGTTCTGTTACATACCACCTCGTGTGAAGGTAAAGAGACTAGACTATCTTCAGTACGTGAGGAAAAAAGAAGATGGAGCATTGATATACGCGGCTCA[T/CIGC
AGATTACTACATTCTTTTGCGGGTTTGTGCTAAGGTAGCTGAGATTGATGTGAGGAATATGCATAGAGGTGTGTTGAGCTTTGAGAGGAGATTGGCTT

TIC

CER427280

CATACCAGTACTCCAATATATGATCCCAAAAGGGTCCACCTATAAACTTCCCTTCACAAAACGCTTCAACCGCTTTTTCGATAGGATAATCCGCGGTTTCICI/T]TCA
GGAGCTAGCTTTTTCCCAAAATGCCATAAGGACACAAACATGTCCTTAGGGTTCCTACAACAATACACAATCTTACAAGACGAGCTCTTAACAGACT

CIT

PERL_281027_Ler

CGTTTACTAAATACTAAAACAAAAAAAGAATATATATTATCTCCGACTTATAATTACATATACAATATTTGGGCCCTTAAACACATAAGACCAATCGAATIAIT]IGCCTT
GCTGTATCACCATTCAACCCCATTGTATATGGTTGAGTTTATCCTTATAGTTAAAACAATCCAACTATTCCCGACATCTTAAAAAAAAAAAAAAA

AT

PERL_284251 Ler

TCACCCATGACCCGAGAAAAAGACGACGTCGTTTTCTCATTTCTTTAATTAATCGAAACGTAAGTCTCTATCACCACCTCTGTCATCTCTTTCATCGGAA[TICICGTC
GTAATCTCCCTTGTCGTCTCCCTCATTCTTAACCACACTATCATCGTCCCCCGAACTTCTGTTTTCACCACCAACATTTTCACTCTCGACATCACT

TIC

PERL_288159_Ler

ATTCACTTTAACATTTGCACTTCGGGAAATTAAAGATAAATTGAAAAATCAAACTCATCATTATCTTCTTGAATCGCTTATAGGTACGTAGTAAAGGCTGIG/IT]JCCAC
TTTGTTGGAGAAGACACTATCTTCACCAGGTCTGAGCAGTTTGTAAAAAATGTTACTTCTCGCTTATCTTGGCCAATCATGCATCTCATTGCCCTA

GIT

PERL_291873_Ler

ATTTGATCCGTCAAGAAGTTGAGGGTGTCGATCGACACCCATCTGGTATCGCTTGACACCTACGTCTACGTTGCGAGCAACGAGTTGCGCGTTGAGTTGCIA/G]C
CTGCTCCATTATCTGATCCTCATCATGGATGATTATGTGATCATCTAGTCTCTGTCCAGTGACATTATAGGCTTGTCCATCATCATCTCTCAAAACTCA

AIG

CER442147

CGGTTTATCGATTTTTTCAATTTTTCTAGGGTTTCGCGCCGGGATCTAAAAAATCACAATCATGCCGGTGAGTTTGACTCCGAACGCAATCACGGCGATA[C/AIATG
ACGGCGACGTGAATTTGAAGCCGTTGTTACAGGTTTTAGAAATCAAAATGATAGGAAGAAGTCAAGAGAGAAGCCAGGAGAGGTATCGTTTCCTCAT

C/A

PERL_298019_Ler

TGTCAGCCCAGTACATATATAATCTTATGAATACAAAGACTCATCGTTAACGCTGAATTACATATCTCCTTCGTACCATTCCTTCAGGTCTTCCATGGCT[T/C]JCCGA
ATCAACATGGACTCCAGCTGACTTCGGAAGGTTCGAGATTATGCTATCATTGTCAACACCAGACAAAGTAGACTTTGGATACATTGCCAAGTATCT

TIC

PERL_301285_Ler

ATTCATCAAACTCTCCTTCCTTCTATTCACGTCTCCAAAGACTTCACGGTTCCACTTTTTTAATTTACTCTTTAGAGCTGCCAATGCTACAGGCGTCTCTI[C/AJCTTC
CGTATTCCAAGAAGCCTGAAGCAAATCCTTAAAACCACTATGGGTAAGCCAAGCCGCTTCAAACCGGAAGGGTCTCCTCAGCGGATTACTCCGCAC

C/A

PERL_301533_Ler

TAATAGCAGTTAAAACAACATGTTATATAAAATAATAACATGCTAACATATTTAATATCTAGATAATATTTGTATGAACGTGCCATCTCAATCCACGTTT[T/C]JCATTCA
CGCCACCTCTTTTTTTGTCAACTCACCAATACTGATTTTAATATCTTTGTTTCGATTTGATTTTATGTTTCCATTATTATTCTTATAGTTTTGT

TIC

PERL_302774_Ler

TACCAAACCTGCACTAGATAACCTGAGCATCCTTAAACTGTTCAAGCAGGGAAACTCCAGTGAGATCATTGTCAAAACCATAGATGTCACACAAATCTCTIT/CIGGT
GGTAGACTCTATCTGACACCGCGAATGAAGTAGATAAGAGCTCCTTCCTGAGCATTGCGTTTCCTGTCATTCACATAGTAGACCCTAACAGAAACCA

TIC

PERL_304972_Ler

AGGATTCGATTAGAATTGAAGCAACAAATGAAAGATTACTTCCAATTCACTACAAAATTATTTCAATAAATCAAGGATTCAAGAAGAATTGAAGCGCGAAIC/G]IGATT
GAACGACGAAGATGCAAAGGTCTTTTTCGGGTCGCCCGCAAACCCGCTACATTTAATGGGCATGTCTTGTTTAATCCGCAATCCAAACGGATCATA

CIG

PERL_307094_Ler

CACATTTTTTGGATCAGTAATTGTACGTATATACATTGAAAATTTTCTGATCTCCGAATTCTTGTTATTTATAAAACATGACTTCTCGCGAGTCTTCTAA[GI/T]JCACGG
AACCATCCGTTCAAACCCTCCCATAGTCCAAAAAAACAGTCCTCTCCTTCCATCTTCATCCGCAAAAAAAAAATTTTCCTCGTCGCTTACTTGCC

GIT

PERL_309922_Ler

TAAATCCAAGACCACGATTGTCTCTCCAATCAAAATTTGAATCCATTCAAAAAGTCGTTGACACAAATCTTCCGCAAAGCTATCGAGAGAATGGCAGCTT[C/G]TAA
CGGTCAAATCTGCAGCTCGATTGGCTTCCGTAATCGTTTGTTAAGTCTTCCTTTCTTAGCTTCTGAACTAATTGATTTAATGCATTTCCTACATAGT

CIG

PERL_312769_Ler

GATCTTTTCCATGATGGTTGTGCACTTAGCAGCGTGAATCTCCTGCTTAGAACGACGCTTCCTACGATAAGGGACAAGAGGAGTAAGCAGATTCGAGGTGIAICIAT
TGGGATTCGCACCTCATATGGTGCAGTCGGACCCAATGTCGATCGACACTCTAAGCAAGTTATGAACTGAAACTAACTTAGCATTCACCTCTGCCATC

AIC

CER445429

ATCATTTTTTGTAATGTAATGTTAAATTAAATTCAGAAAAATATAAAAAATGGATCAAAAATTTTTTTTTATATAATATTCATTGTTTTTAAACTCGACCIT/ICIGGATGGT
AAACCGGACTACCTTCTGAGTCACGGGTCATTGGTTTGCTTGGGTTCGATCATAGATTAATTGATTAAAATTTATTTAATATATTTTATATTT

TIC

PERL_319622_Ler

ACAAAGACATAAGTCATTTGCCCAATATCACATGTGGCAATTAAGACATAATATTTTAGTGAATACCTTGAGATATTCTTTGTTCAGAATATGTCGAGAGIGIT]GAAC
AACACCAGATGAGGCTGTTTGGCTAAGGCCATTCAGACAATCATCCTCTTCCATAACTTGTTTAGCCGCTTCCTCCACTTCGAGAACAAGAGACTC

GIT

PERL_323687_Ler

AATTTGTTTACCTACAAGTAGATGATTCTACACCTCTAAGGAATGACCTACGCCACCATATCTGAAACGCCTTGCTGAGATTAGGGCACTCAGTCCCATGICIT]TTT
GAGAACCACCTGAACCATTCCATGAACACTTGATACTGCTCTTTTACTGGTAGCGTTAAAAGCGTTTGCCCCATCCCTTCTTCTACTTCCCTCATGT

CIT

PERL_326605_Ler

AAGAAATTTAGAAAGAGCAGAAAGTTTAAACATAACCTACATTGGTTCCGTGAACGATATTGAGAACCCCATCAGGTAAACCAGCTTCCATTGCCAACTCIG/CIGCA
AGTATTACAGAAGCACCTGGAGAAAGCAAGTAATATCAATAATCAACCAATCAATAGAAGGGACCTCTATAGCTATAGTGGAAAACAGTCAATCAAC

G/IC

PERL_328856_Ler

TCCCTATTACAGAAGTCACATGGACACAATTGACAAGAACATAGGATACACTGTTTGGTACAAAGAGTTACAGAGATACAGATGCGAAAAAGAACACCGGITICIAT
CAAGGGCCACATCAATTAAAAGAACGCTTCGCATTGATTCCTTTCCGGGGGAATAAATAGATGGACCATTTCGTTCTCTTAGGCACGTTCATCATTCG

TIC

PERL_330675_Ler

TTTTACCGCCGTTGATCTTCATTGATGAATTTGGGCATTCTTGACATTTAAAAAGTTTTCCGCCGTTAATCTAGAGTTTCCTCTTGGTCTGCAGTAGTGC[G/A]GTTT
TGTCACCGATATAGTCGTTGCTGATCAGGTTTTAACGGAGGTGAAGGTTTAAAGCCGTGTTACGCGGTTGAAGACGTCGTGAAGTGCTTCGAGTTC

G/A

CER433367

GGATTCTGTTTCGTACAATATTTTGATCCGTGGTTGTAGTAACAATGGGGATTTGGAGATGGCTTTTGCTTACAGGGATGAGATGGTGAAACAAGGTATGIG/AITG
CCGACGTTTTATACTTACAACACGTTGATACATGGTTTGTTTATGGAGAATAAGATAGAAGCTGCTGAGATATTGATTAGGGAGATTAGAGAGAAGGG

G/A




PERL_336286_Ler

TCGGCTCCTCGGCTCGGTGTTTAAGAGTCTGAAACATGAGCTCAGGCTCATGCTGCATTGCTCTGAGGACATCTGCAGAGGATTGGCCCATCACAGCACGIG/A]
GTCACTGCGAATCCGTGAGGTCCATCGCTCTGCAATACGCGAACCACGCTTGGTCCACCGAACAGATTGTGGACTCCACCGAGAGCTTCCTCATAAGCTC

G/A

CER432380

AGAACACGGTAGTGAGTATGTTCATCTCCTCCACCACCAACTGGATTTCATTTCATTAACATTTGGTTAGCCAGTTACAAGATTCTTGCGGGTTACATT[G/TICAAA
GGCGCATGCACATACCTGTACACTGTCAATCTCACACCGATCACCACATCGTAAGGGTGTACGATGAATAAGAAGATGATGGACTCGAAGACGGT

GIT

PERL_340933_Ler

TGGATAAAGGGATGGAGTTATATGAAATGATGAAATCAAGTGGTGTAAAGCTTGAGAGTAATGGTTATGCTACACTTGTGAGGTCTCTGGTTAAAAGTGGICITIAA
GGTCGCAGAGGCTTATGAAGTGTTTGATTATGCAGTTGATAGCAAGAGTTTGTCAGATGCTTCTGCGTACTCTACACTTGAAACTACCTTGAAATGGT

CIT

PERL_343158_Ler

TGATCTGGACCAGATATGGTAAATAACTAATGCAAATTCCTTTGCAAGAAAAAGTTGAAGAACTTATTGTTGCCACACTCCCACAACTAGTTTCATAGCGICIT]JCAC
CACCAGTAAACATGCATGTGTTTGATTCCTAAGGGGTTTTTAAGTCGACATTAAAAAGGCTAAATTGTTCAAATAGTTATCTTACAGATTGTTTTCT

CIT

PERL_345444 Ler

TTTCTTGGGCATAAGTCAAACAATTCTTATGGAGTGGGAACCGTAAGACTAATGTTGTAACGCCTCAGTCCCTTCTTAGTGAGGCCCACGTCTTCTCCGG[T/AITT
GTGAGTCCATCCTTATCCGACAATCCTTATCCGACAGTCCGTATACTATGTCTAAAGATTTTAAGGACTTGTTTATCCATCCTACAAGTTATCATATA

T/A

PERL_347732_Ler

AAAAATGAGCAAAACTAGTGGTTCACGTTGCGGTACAACACATCATTTGCATGCAAACACATTTCTCTTCTTCGTAGCTCTCTTTAGCATCTGTCAGGCT[CITIAAT
GTCGTCGATTCATGCGAAGTCTAAAAAGAATTTAAGAATTTTATCTATCTCAACCCATAAACTTTAAAGATCCGTTTGGTTATCTATCTTTGTATTG

CIT

PERL_349483_Ler

TCTACCCAAGAACTACACAACCTACTCGGTATTCATCCCCGAGGATGATGTTCGGAAGAGAAACATAAGCATCGAGGAGCGACTCCTCCAGATTCCAGCCIA/GIA
GCAGGTCAAGATAATGAGAGAGAATGTCATCAACCTCATCCCAAGGCTGATCTACGCAGACCCGAGATCAGAACTGGAGACGCAGAAAGATGCATTTGA

AIG

PERL_351339_Ler

GGTTCATCATTTGTGCAGTTAAACATTCCTTTGATAATCTCCTCTTTTACCAGAAAACCAAAAAGGTTTCCAAGGTGGAAGTAGGAACTAGGTCTACCGAIGIT]GCA
TCACTCGATGAATGGCTCGAGGTTCGCTTCTCTCTTTGTACTCTTCCTCCTCTTCCTCCTCTTCAGTGTGATTGAATAATCTGATTGAAGGGTATGT

GIT

PERL_353122_Ler

CTCTAAAAGTACAGAAGCAAATCTATGAATTTTACTACACCGGCAAGTGTTTCATCTTGGCTCAGGGCATTAAGCCAAGCTATACTCTTTGTCGATTCACIT/ICIAGTT
CCGGCAAAGTAGTCTAAACCACTATGCTCATAACAATGATTGTTGCTCACGGACATACATAACACAACCAATAACGATGAATCAGAAGCAGACCTG

TIC

PERL_354658_Ler

TCTTTGAGAGTATTATCAGTATCAATCAATCTAATGTATTATTATTTTTAATTAATATTATCAACCAGTATCTATTTGTATTTGATTGCCTTTCACGCCT[G/A]JCACATA
AAATTCAGAGTCGTCGTATATATGTATAAAAATATAATCGTGTTTAGCCATTAGCACATGAGCAAGTCCAAATCTCCCTCTCTCTCTCTCTATC

G/A

PERL_356299_Ler

CAGCACATTCTCCAGAAACTTCTGCTTGATAGAGCAACCATCGGTGGTACGGTTACAATTCTCCATCAAGAAACTGTTCTCCGACGTTGGTGCGAAATTCIT/AICG
CCGAAAAGCGGATTCATATCTTCAATCTTCCGAGTACAATTGTGAGAGAGACCGACAAATATACTGTTTTCCGTCACGTTTTGAACGGAAAAGTCTCC

T/A

PERL_357977_Ler

TTTAAAATTCATATCAGTCTTAACAAATCCAGGACAAACCGAGTTAACGCGAATCTCGGGATGTTTCTTCGCTAAGATCCTCGTGTAAGCATTCAAACCGIG/AICTT
TCGAAACAACGTAAGCCGACATGACTTTAGCCCAATATTTTGTCTTAGCCGTATCTTCTTTCAGATCATTGAGAAGTTGGTTGATCACTTGGTCAAT

G/A

CER429760

GCATTAAACCAACATCGTTAGATGTAGCTAGACATGCCACATCAGTAGAATCATTTGGGAATCACCGACCGCCGATATCGCCGTGGCACTCACCGGTGCC[G/A]T
ACCTATTCGGTGGTCTTGCGGCGATGTTAGGCCTCATAGCCTTCGCTTTACTTATCCTAGCCTGCTCTTACTGGCGCTTGTCAACCTCCGGTGATGACT

G/A

PERL_362547 Ler

TTTTTAGAGAAATGATTATTGGTAAGTAAATAAATTAATACTCTTATTTTGGGCCTTTCGGGACTTATTTTTTTACTATTCGAGGGTCCTAAGTCATTTG[G/A]JCTGCC
GACCTGCTAAATATGGGAAAGGATCCTCCCTTCTTATTTCTCATCATACTAATCTCATAAGATATAAAATTTACTCACTCAATGATTTGTGTCCA

G/A

PERL_364614_Ler

ACTGCTTGAAACAATTGGAGTGACGAACACTCGTATCGCACATGTAAGGATGACATCCACTAGAAGAAGAAGAGCATGTCAAAAGAACAGCATTGTGAGGITICIG
GTTCCATGCAGATTACACACCGCACATCCTCCCAACCTGTCTCAATAGGCGACTCTGACGCCTTGTGTTTGTCGGTCCTCGAAGACCGAAGCGGGTATG

TIC

CER427000

TGTCTTACCGGCCTCATTGGGTCACGTCGCTGTTCCGGTTCCTGGACCGGTCCGATCACAAAGCTCTTCTTCGTCTCCTTCACCGTCCCCATTGGTTGAT[CITICA
CCCGTTAATAATGCTCCACAGTATCAGATGGGACCAACACCAGCTTCACATAGCGCAGCTTCAGCAGACTTTATCTTTACTTTCTCTTTTGATCTTAC

CIT

PERL_369404_Ler

GCAAATAGAATAAAGTAAATGAGACATAAGCAATCAACCAATAAGAGAATGTAAACACCCTAAGAAACTGTTAGGCTCTAAGACTTACCTTGTGCTCTTCI[A/IG]CGA
TCTTGCATTCGTGGAAGAGCCGCTTCATGTTTAATGTCATCATAAACTTCATCGTATGCAAAAGCAGAAGGATCCTCCTCTATAGCTTTCTTATGCT

AIG

PERL_371102_Ler

ATTTGATGAACTACTGATGACGTGTCGGTTTCTTGAAGATACGACGCCGTGTCTTTTGGGTTAATTGCGGCGACTCCGGGAATGTAGTCGATTAGATCGCIT/CIGC
GGGTTTCTGTGATAAGAACATAAAATTTATGGGGAAGATTTAGATAATTAAGGAAATTGAAGGATGCGTTCTGTAAATTAGTTAAAGGAATAAATAAA

TIC

PERL_372171_Ler

CTTCTTCCGTTAGACCAGAGTTTTGTTGCATCTATAGAGTACCAGACCGGTTACGCAAAGTGAACCCCGAGGCTTACACTCCTCAAATGCTGCTAATCGGIAIC]CC
TCTTCACCATTCCAAGAAAGCTGAAGCCCTCAAGCGCTACAAAACCGATTTAAGGTAACAAGTAACAACATAGTATTTTAACTAGTATTATTTTTGTT

AIC

PERL_373965_Ler

GGTAAGGCTGATGAAGCTTAGGGAGAATGATTAATGGTCCGTACACAGTAGCTCTCATCCACTGAATATGAGCATGCCACCACAAGGTTCCTCTTTGTCCIAIGIGT
CACCGTGAAGTTGTAAACATAACTTTGTCCCATCCGAATTGGACATTGTGTCACATAGGACGGTCCATCCGCCCAACCACTCCTTAGCTGCCGGATAC

AIG

PERL_375688_Ler

TTTTTGTCAACAAAATATTTTTGGACCCTTGACCTATAATCTCATGCGGTCCGGAACTAGTCGGGAAAAACCGTTTACATAACATAGTGACAACCCATGCITIC]IGCC
TCAACTATGCTTGCAATGCTTCGAAGTTCGGACATCCAGATATTGCTCGATTTGTATTGCTGCCACTTTTACTACCATTCGGATCTCTATCTTGGTG

TIC

CER442035

ATATCTGTAATGGTTCTAATAAGAATATGGTATTTGCATGTTATCACGTATGTAGCAAATCAAAAGAATCAAAAACCACAAGCTGTTGTAAAGCCTGAGGICIT]IGCA
GAAAGAAGCTCTTCCCATCGAAGTTCCTCCCTTGTCTGTGGATGAGGTTAAAGAAAAGACTGACAATTTTGGATCTAAGTCTCTGATTGGTGAGGGT

CIT

PERL_378201_Ler

TTCCGACGAAAGCAGATCGTCCACCGAGACGAGAAACAGCGATTGCGACGTTAGCGGGAGCACCGCCTGGAGCTTTGAGGAATCCAGGAGCTTCGGCGAGIAIT
IGAGACGCCTGATTCGGTAGGGACGAAATCGATTAGCATCTCGCCGAAGCTAACGATCAGTCCTTTATCACCGTTGGATGCCATTTAGATCAGAGATCTGT

AT

PERL_379592_Ler

TTTTTGTTTTCATCAGTACACAAGTCCCTGGTGAGTGGACAATATACCCCTGGATACACAGCAACTGCAATTCGCTCTCGGACAATGATCAGCTACGCCCIT/AJIATT
GCGATTCCTGATATTCATCCTGCAAGGTATGCCTTATCGAACAACAGTAGAACTGGCCTATGGTTTTTGGAATGTGTTGGTAGTTTTAGGTATAAAG

T/A

PERL_381438_Ler

CCTATGTTAAGTTCAAATTCATGTTTTGTATTTAATCTTATCTACGGTTGTAACCGTTTATTTAATCTATCTCATTTATGTATCATTCCGGGACTTTTCG[G/CJCATCGA
GTACCCGGTTTCTTTCGGTTGTAATCGCATTCGAAGATTAATATAATATTGTTGACAAAAAAAGGGTTTCAAATTCATGACTTCGAAGCTATAT

G/IC




PERL_383347_Ler

CGGAGGTAACCCCTCGCCATTGGGAAAGACAAAAGGAGATTTGCATGGTAGCGATCTTGACCGTCGATGTTCTATCTTAGAGATCTAATGGTTAGGAATTIT/IGIAT
GGCGGTACCACCCGGTCAAAGTAATGCGTACCGTCGATATTTGACACGTGTCGGTAATTTAGCTCCGGTTTGACAGATAGACGATACGAGAGATTACC

TIG

PERL_384706_Ler

CTTTCACCCCAAACATTAAACTTTGAGATGTCTTACTCTCTAAATTCTGACTTTAGCTTTGATTATTTTGTCTTAGCGTCTACATCTGTCTGCGAAATTC[T/CJACACA
ACAGCTGCGTAATTTCTCCATGACACTATTTGCGTATGTTTCTCAATCTTAGTCTCATTCTAACCAAGCTTAGTGTTTTATTCTGTACACAACTC

TIC

CER427509

CTCAGTATCTGGACATGGTACTTCAAATAATAGTTCATCTAATGTGAGCAATTTCGACCAGCCTGTGACTCAGCAAAGAGTCTTTCATTCTGAGCGAACTI[GI/CITAC
GAGATCCAACAGAAACTAACCGTTTGTCTAAATCTGATGATTCCCTTGCTTCTCAATTTGTAATGGCTCAAACAACATCAGATGCTTTCCTGCCTAT

G/IC

PERL_387436_Ler

TGTTCAAAGGAGCAGTCCCGAGGTTCTTCTGGGTGGCTCCTCTAGGTGCTATGAACTTTGCTGGGTACGAACTAGCCAAGAAAGCTATGCAGAAGAACGAIAIG]IG
ATGCAGTGCTAGCGGATCAGCTTGGTCAGAAGAAGCTTTGCTAATGGGATTTTACTTTGCTTTGCTGCTACGAAGTTTTTTGGGGGCAGCTTAAGCCGG

AIG

PERL_388688_Ler

TTTATCTCTATAATACATTTGCTTATCGGTTTAGTTATTGGTCTTAATTCTGACTGATCTTATTGTGCATGCAGGACAATACAGGTGTGTTCCCGTTGAGIT/CJTATGA
CCCGTCAGACACAAAAGATAATTTACTTGGTACGCAAACAGTTTTTGACTTGTGATGTTTATCTGTTATATTTAGACATGTTTTTTTTTGTTTAT

TIC

PERL_390343_Ler

TAGTGAAACACTGAACAACGGAGTGATTTCGAAGGCTTCTTCTCACCAGAAGAGCATAAGCATCGATAATAAAAAGAGACAAGCTCCACAGGCTTTGCAGIG/AICT
AACCGCAAGAACCAAGCAACTATCACAGTAACAGATAAGAGCTTGTCAGATTCATATAGTCTAAAACCAAATTGCTCAAACTAAATCCAAATTCTGAT

G/A

PERL_391711_Ler

TTGCTAATATCAGAAAAAAAAAAAAAAAACTGACATATTTGTAACAACAACTACAAAATGAAAATTTTATCTTTCTAGGTTTAATGTTTCTTACCGGGTG[A/GJAAATT
CTATCCCTCTGAGTAACATCAGTAAAACTACTCTACGAATACCTGAACATACATATATAAATCAGAGAATATTTTCACTAAAAACCGGTCTTTTC

AIG

PERL_393403_Ler

TGCAAACCTAGTTTTTAAGCAGTTCAACAAGAAATTTTGGGCTCTTCTTTTTTCGCCTAAACAGTTGTTCAAATTCTCTAACTCGATCATTGATTACTGCIGIT]IAAAAC
TCGACCACTCATTGTAAGTTGTTGAGAATTTATGATGTTTTTCTTTGCACTTGTTCGAGTAAATAGAATGTGAATGTAGTAGCTAGCTGTGCTTT

GIT

PERL_394981 Ler

TGGCCCACGCAGATGGATTTCCTCTTTCAATAAAAAGTGCCACAATAGTGCTTTCAATAGACCCCAAAAAACATATGTAAGCTGTCAAGGATAGCTCTACIAI/CIGG
GTACGACTTAAGCGTGATCGCCTGCATAAACAATCATTTTAGTGGTTTAGTACTATATATAACCGTTTCTAATATATTGAACAATATATAAATATTGG

AIC

PERL_396668_Ler

TCGATAAATGGGAAACTCATGACGCCGGAGCAGAAGTTAGATCCGAGAACTTTTGCTGATTGTTATCATTGGTGTCTTCCGGGATTGCCTGATTCATGGA[A/G]CG
AGTTGCTCTCTCTGTATATCATCTACAAAATTTAAATGTTTTTTCTGATTGAATGTGAGAATTTGCAAACACCAGATTCCTTCTTCATCGGGAACGTC

AIG

PERL_398212_Ler

AAGAGCATGAGCAGCAGCAACAAAAGGTAGATCAGAGTGACATTTACATATCGTAAGGCACGCGTTTGTACAGATCCGAAGGCAACCGAGGCGTTGCAACICITIG
CTTGCACAGGGGTACGCATGTAAGTAACGAGTCCAGGGTTTTCAGACATGTCAATCTCCTCCGGTTTAGTCCCTTGAGGAGGTGTCCAAACAAAATGGT

CIT

PERL_400707_Ler

TTTCAAGACTCGGATTTTATCTATATTTAGAATTTTATAGAAGGTATGGCTTATGAACTATTTAATGATCGGAAGAATTTGAGACTCAATACCGAAGTTCIG/AJAAGA
CGAGTGGACAAAACAGCAAAGATGGTTCGGATGTATTGCTTGATGAACTCACGAGGGTAATGATCAGAGTACATGAAGCTGCAATGACTCATGCCC

G/A

PERL_402952_Ler

CGTCGCTTCCATCGCAGCAATCTGAGAAACAGACAATGTCATGCTGCTTATCCAATCCAACAAAAACATGTAGATTACTAGCATACAGCAAGAGACAGCTIGITIAA
ACGAGAATCATTTAGTCGAATTCAGAACATTAGTAACTACTGACCACAGATTCGATCATTCACACGAGAAGAGTAAACGAACTTTGGAGAACTTCCAA

GIT

CER425424

TATGCCAGGGATGGTGGGGAGACCCCACAAGTTACCGCTCCAGGAGCTGCTTCTCCTCCTCCCCCACAAGTTGCTGCTCCAGAGGCTGCTTCTCCTCCAAIC/TIT
GGAACCAACACAGCCAATACAACTGCTACTTTTGTTAATGAATCACCTTCTCAGAAAGTTGAGACTTTCGATGAATTTGATCCACGCAGTGCGTTTTCA

CIT

PERL_407406_Ler

GAAATCTTGTACAACGGTGATGTTGTTGGTGAAATGAGGATTAATGGACAACGAGTGGCTTCATTTGGTGACTTAAGAACAGAGGTTAGTGCAGAAGTGGICIG]ITT
ACAGAGGGAATCAGAAATCACCTGTTTGGTTGAAGAATGATATAGAGAGAAGGCTAATAATCCTCGAGACCAGAGCTAAACTAAGAGGTGAAGTGCAC

CIG

PERL_409455_Ler

GGTGATGGAGGAGGCATCAAGTCTAAGGGAAAAAAGAAAGGAGGCAAAAATAAGAATAAAGGAAAGAAGAAAGGAGGTGGCAAGAAGAGAGGCAAGTAATICIT]
GCGGTAGCTCTGTAACAAGTTTTGAAGCGTTTCAAGTATCATTGTATACTTCACAAGGATTACTCTTGGAATTCAACATTACAGTGAAAGAGCTATGAGT

CIT

PERL_410860_Ler

AGATGATTTTGTTTTATTTTTATCACAAGGGTTTGAGCAATTTAAACAAACAGAGGAAAGTATTACAATGGCTAATTAATGGTCTGTTTCTTTACGGGAA[T/C]JGGCA
TATAACGTGTTGGTCCTGTGTAATGTGATACCAAAGGTCTCGTCCATATCCAAGTCCTCTGAAACGACACCGTTAGGAAGCTTCCAGTCAAAGGAA

TIC

PERL_412300_Ler

GTTAAAGCTATTTAATAACCCAAAAAGACTTCGAAGAATATATGAGATTAGCCCCCCTTTTTTCATTTTCTTAAAAAGATTTGTATAAGATCTGCAGTGC[G/AJAAGG
TGAGATACGTCTATATATTCTATAAGATGAATAGCTGCTCTAGCTACTTTTTTTGTGTGGTACATGTTATGATAAATTGAAAACGTTTAATCTATG

G/A

PERL_414078_Ler

TTCTTTTTATCTACTGGGCCTTTTTAGTTATTGTGCAGATTATCTGGAAACTTTTTCTTTTCATTTACTGGGCCTTTTTAACTAGCTAGTACGGCGGAAT[A/CIGTGAA
AACCGCACAAGCCAATTTATCTAAGATTTTGGATTTTGCCACCCACCCAACTTATCGTGAAAACCGCACAAGCCAATATACACACTCAGCCAACT

AIC

CER448159

TCCCCAGCGCCGCAGCGAGATCGGAGAGCGGTCTCATTTGGTCAGCCTCGTCCGCCTTGACGTCTTGAAGAGCCAGCACGTCTGCGTCTAGCTCACTCAGIC/A]
ACTTCCAGAGCCGTTCTGGTGCTCCGGAGACCGATCTCGCCGGGCCTGAGGGGAGAGTGCTGTGGATCCTCCCGGAAGCTGAGCTGGCGGCTGATCTCGT

C/A

*PERL_416019_Ler

AACGCAAGCCTCAGATGGAGACATTCCATCATGAGATTTCTCCACGGGAGATGGTGCTACATTGACCATGTCCCCTGAGAGCTTAGCAGACACTTCAAA[G/AJAAT
TTAGATTCTTCAACTGCAAAAGTATCATGACTAGAAATGATATCAGAAGGGCTTGTCTGTGCTGTTGCACTGACCACAGTGTCCTTGGGTGATCTT

G/A

*PERL_416091_Ler

GAAACTTCACAAATTTTTTGAGTAGATCAATTCGCACAATGTTACTCACCATCCGTAGAGTTGTACCTGTTCCTGTGATTGCTTACTTGTTCTGTTATCI[G/CIGTGAG
CCTAACATGAACCTGTGTTCAACTCTTTGTACTGATCATACTACTTGTCATTTTGTTCTCTTGTGTTTGACTAATGATAGAGAAGGAGAATGGG

G/IC

PERL_416091_Ler

TCCTAGTCTAGTAATATTGGTTGAGAGACCTGATAAGTGAACATTGTAGTTGATACCAATTTGGACTTTTGACATAATGACAACATACTTTGGTAATTATICITIGTCTT
CGGCCAAGATCATTTTAAAATTGAATCAACGTTTTAGGAAACGTGATAAGTATACTTGAAAGGCTGGCTTTAAGCGAACAAATCCAAAAAAAATA

CIT

PERL_420280_Ler

GATACAAGCAAACAGCGGCACAGTCATCGACTTTGGAAGTCGGGTATTTGTATCTCCAAGCTCTGACCGCAGACTCGACTAAAGCTCTTGCTGCAGAGGA[G/A]IC
GCGATGGAGCTGAAGCTACAATCGCCACTACATCTTCATTTGAGAGAACATCCCAAATCTATCACAATAGAAAGAAATGTGAGCAGCAAAAATTGCAAA

G/A

PERL_422425_Ler

AACCTGACAGCTCTTTTGAATTTTAATTATGTTGCTTGTCAACTAATTCAAATGGATCTTGATTCCAAAACTAATGTTACTAAGAAAATATTTACGCTAG[G/C]JCCAAT
TTGGTTGTGGATTTACGATATTTTGGGCTGGGCCAACAGAAAAGAGCATGTGGCCATATTTGATCAAGTCATTGTAACTTTCATTAGCCGTATGT

G/IC




GGATCCTCTGTGTAGGATTATCGTTCACTTACCAGCTCTTATATCTGCTGGACGCTACTGGATTTTATTCTCTTGGGCTACAAGCTCTTGGGATTCAAGTIT/A]JTGT

CER473550 AGAGCTACAGGGCAAGAACTGGTATTAACTTCCTCCTTTCTGGTTGAAATTTCGTGTCACCATTATCTTACTATGCACCCCATAGAATTAGGGCGCT A
CER468485 AGTTAAACCGTTAGACCAAAACGACGTTTTGGTACCAAGAAATAAAATCGCAGTTTGTTTTTGGTTAAAGCTTGATGAAACACGAGACTTTGGTTTCTGT[A/G]TTGT AG
ACAGAGTTTGTTACTTTGTTTCAACGTCCATATAGTTTTTTTATTTGGAAAAAAATAATGATTTATTCCAAAAATAAAATTGTAAAAACACTAAAA
PERL 429038 Ler TTGAGGCTTTTCTTGGTTCATATACTCTTACTTTTACTGCCAATTATTACCCAAAATATTCCCTTTAATTTAATTAAATGGTTGTATGTCTAGTGATCTCIT/CJTAGTGG TIC
— - TGCCCTGCATAACTCATGATTTGTGAATGTGTCGGTCTACAAGATTCGATCACCACAAATAAAATAACAATCACTCACAATACATAGAAAAAAG
PERL 431508 Ler ACAAAATTATTATAAATAAAAAGTGACAAGAAATGAAAAGAAATAAAGCTGCATCGCCGTTTCAAATCCAATATTGCAAACGTTATCCAAGTCTGTCGGCIT/CIGAAA TIC
- - TACCGGCAACTAACCATACTCTGATATGTTCCTCACTCATAAATGCTAACATGCTTAAGTGTCATAATTTTTGTTTTGTTTTTGGATTTTACTGAT
PERL 433766 Ler TATAACTTGTACTGAGAGTGCAAAAGAGAATAATTGCATGAAGAACCTAATGGAGTTGGATTAGATGGATCATGAAACTTGGGTTTTATTGTTTCTAGGCICI/T]CAC o
- - GTTTTCTACGCAATTAGTTAGATTTTCACATGCATATTGATAACAAGTGATTATCATCTCATATATTAACGTAACACAGAGATGATGGTTTGGAGAA
PERL 435300 Ler CTGTTAATCTGCAGTGTGTCAGTGCAGAGGTAGAGGTTCCTGGTAATGGTCCTTACAGTCCGATTTCCTTTGTGCCTGGTCTCCCGGTGGCTATACCGTG[T/C]GA TIC
— - GATCACACTGCTTAATGTGCCAAGAGATACCTGTTTATGGCTGAGAATATCAAGAAACGATGAAACTTGCCAATTTGTGTACTTGGATCCAAACCTCT
PERL 437189 Ler GTATTCAACAACATCAATCAATACTTACTAGTTTTCTGAATAATTTTTAAAAAATCCTAGAATCAAAAACCTCATGATTTTATAAAACAGAGTATCTGCCIT/IGIGATTGT TG
— - GCTCCTCCAGGAAGGGAGAAGGTTTGGTTAGTTATGTCTTCAAGAACACGCTTGAGTTCAGCTTTCGCTGTCTTAACAGATATTTCGGTAGGCC
PERL 439306 Ler ATATGGAAGTCAATAAGCGGTAACAGAGGATGCTACTTTAGAATAACAGAACGAACTATCCAATAAAAAGGAAGAGCTAACAGATATTAGAAACCTGTGAIA/G]TA AG
- - GTTTTGAATGGCCTTGTTGAAACCACCATGATAAGCATGGACAACTTCATCAACAACCTCCTCGACAACATCACTTTGTTCCTTTAATATATGAATGT
PERL 442052 Ler TATTATAATATAGAGATTATAGATAATTGTATAGATATTGTACGTTAAAAGAAATATGTATATATTACATGGAACATCATAGGGAATTGAATGTTAGTGGIA/G]CATTA AG
- - CGATGTGAGACCGCCTTCAACTTTTTTGACTACGATAAGAACACAATTCTCGCTGTCTGAGAAGTCTATATACAAATGAAACAACTCCAATGTTA
CER477518 TATTCGGACAAACAGCTCAAGTTTCTTGAGGCTTGCTCTGAAAAGCCGAGTTCAAAATGCGGAAATGAGGTTTTCAAGAACATGTTAAATGAGACGATGCIT/CIAAT TIC
TACAGAGGAATGTTGTCGTGATATATTGAAGATGGGCAAAGATTGCCATCTAGGATTGGTTAAACTCATATTTGCCACATATGAGTATAAAAATATT
CER437449 CAGACGGTCCTTTGATGCTCTACGTCTCTAAGATGATTCCCGCATCTGACAAGGGCAGGTTCTTTGCCTTCGGTCGTGTCTTTTCTGGTACGGTTTCTAC[T/AIGG TIA
TATGAAAGTCAGGATCATGGGTCCTAACTATGTCCCTGGTGAAAAGAAAGATCTGTATGTCAAAAGTGTGCAGAGGACTGTCATTTGGATGGGTAAGA
PERL 448757 Ler ACCTGAGGATTAATGGACGGTGTTGGTTTTCACAAATCATATGGGCTAAGATTTATTTATAAATGGGCTTACAAAAGCACAATGTTATGTTATCCTCCAAIAICITTCG A/C
- - GGCCTCTTAACACTTGTACACAACTACACATGATATGAATACAAGCATATCTTCGTTCACATTTATTGCATCATTGCATATGTGTACACAAATAGT
PERL 450708 Ler ATCTAGCCGATAAGAAGATAACTTAGAGAAGTGTGACATGTTTTGCTTCTATCTTACATGATAGTTTGATGCCGTCAATTTGATTTATGTGATGGGCCTGIT/GJACCT TG
- - GGGCCAATTCTTGATTAGGCCTGCATTAAAATATTCTGCCAACGGCTAGAAACTTTTTCTCTTCTTCTATAAATTTACTTTTTTTGGCCTAATCCC
PERL 452986 Ler ACGTGTCTTTCATCTATCTCACTCATACCGGACGGACCGGTCTTCGCGTACGTACGCAATAACAGCTTCCAAGTAGTTTCATTCCCAACCCAAACCGTGTIG/AJAT G/A
— - TTTGCGTTCTGTCTGAACATCTTATTCCCTGACATACCGAGAACACCCCTACTTCCTTTTCGACGTTTCTTGGAGTAAAGTAGCAATGTCGGTGTAAA
PERL 454858 Ler GAGAATCAAACTTTCTTTTAGTTAAAAATGAAATACAAAACCAATAAGTAACCATCAAAACATCGCAAGCTTCACCAAATTCTTCAAACTCTAACCCGTGIG/AICGTA G/A
- - AATAATACAATAACTCTCAAATAGAATACACAAATAGACTAAATGATTAATCTCCCTAATCAAAATCTACGCAACTATCTTTAAGCTCTCCATGCA
PERL 457971 Ler CACTTTGGGCTCCACGACTGGAGTAAAGTAGTTAATGCGGTATGAGACGAACCAGTTTCTGTCAAGGCTAATTCGGCTGCGTTCTTCATAGCCATGGTTC[GITICT o
- - CCCTAACCGGACACTCCCCAATTATCTCTTGGACTCGTTTCTCCACCTCTGTAGAGCTCACGAAACCCGTCTCTGATTCATTCATCGAAATCGCAATC
PERL 460787 Ler TAGGGTTTTACTTCCACGCTTTCAATCTTTTATATTGTGACGGCTCAGTCAAATAAGTTACTCGCTCTGTTTTTTCGGGCCCGAGAAGACTCTGGGCCTCIG/AJACC G/A
- - CGTAACTTCCTAGATAACCCAACTCAAAACTCTCCTTTGCAAATTATCATTCATCCGCGCCAACCACAAGTATAACATGATGAAAAGGAACGTTTTT
CER439712 TCCTCTGCTTCCGGTGGTTACAAATTTGAAGACAAAGAAACCCACCCTAACTGAATTGGGCCAATCATGGGCTTTAGAAATCTAATAGGCTTGTAATGTGIG/C]CC G/c
GGTGAAAGAGATAAGAGTGATATATTATAGGGATGAATTGTGAAGATTGAACCTCAATAAGACCAATCGGAAGATCACGAAGGTAAGTGTAATCAAAA
PERL 466437 Ler ACGTGTTATAAATTTGATCACTTAGTTGCAACCTATGGAAAGTTAGTTGTTAGTATGTCAGACAGTAATCAACTGATCAGAAACCAGTTTGAAAGGCTCA[CIT]GAA o
— - GATTGGTCTGCAATAGCTGTTATAATAGATATCACTTGCGAAAAGAGACTGACATTTTGGTTTAAAGCATGTTTAGATCTTATAGGTTGATCTATTG
PERL 468933 Ler TACGTATAACGCCTGAATAAATCTTTCAGACCTGCGTCGACGGTTCGCTGCCGCCGAAATTTCCGATCAACCTTAATAAGGAATATGACGTCTCTGTCGGIT/CIAA TIC
- - ATGATCGGAAGGATTTTGTAGATGGGCAGATGAAGTACTGGCGTCAAATAGCCGAATCCGATGTACGTTCTTCTTTCATTTTTATGATCTAATTTCGT
PERL 471183 Ler TCGAAATTATTATTAGTTTCTTCTCCTTCCTTTGGGACCCTACAAGAGACGAGACGCGCTTATCGGCATCGTCGTCGTCTCCCGTGTTAAAAGTAAATGCICITIGTG o
- - TTGAGGATACGCATTAATGTGGAGAAACAAACATTTTTGTTCTTATAAAAACTGAATTATGTCTCTCCATTAAACCCCAATCTCAGAACACAAAACG
PERL 473449 Ler TCCTTCTCCGATTTCGTTCTCACGCCTTCGCATTCCTTTTTTTAATTTCGTTTCGAAACGCGTTTCAAGGTTACGTCGATCTCAAAGTAACATCGCCTTCIA/G]IGAGA AG
— - GAAATTGATAAACCTTGCTCCAATTCCATTGTTATTCATGGCTCTTAGAAACTTTACCTAGATTACTCGGATTCAATCGTCAAGTTTATATTGGAT
(1) GGGCTCACACGATTGGCGTCTCACATTGTTCTTCCATGAATACGCGTCTCTACAACTTCTCGACTACAGTAAAACAAGATCCATCTCTCGATAGCCAGTAI[T/IC]GCA TIC
PERL_476047_Ler |GCAAATCTAAAGGCTAACAAATGTAAGAGCCTTAACGACAATAGCACCATCCTCGAGATGGATCCCGGTAGTAGCAGAAGCTTCGATCTCAGTTATT
PERL 478227 Ler AATTAAACCCTGTTCTAGCACAATACTACAACATTAAATGTTGAAGGTGGGGATAGATTACACCAAAACATTCGTTCTATTGTCGAAAGTGTCAACGGTTIA/TIGGA AT
- - GAGTTCTTAAGATCGCATTAGCTATGAACTTTTTATTGTTTTTGTCAGGAAAAAAAGAAAACTAGCAAATGTTAATTACATTTAAGAGAGATATAAT
CER434254 TGTGTTAAATATATATATTTTTTTTGCATATTTATTGTTGCATATTGTGTTGCATATTTAGTAATGGTTACATTCCCTGTTATCGGAGATCCAAGATAATIAIGICGGCT AG

CTTGTGGCATGGACTACTACTCCATGGATTCTTCCAAGTAATCTTGCTTTGTGTGTCAATGCAAAGTTTGTCTATCTTAAGGTTCGTCAACAACA




PERL_484378_Ler

AGTGGATTGTTGGTCGAAGAGATGAGAGGCGAATGAAACAGAACCTAAAGTAGTAGCGCCACTAAAAACCGCCATTGTTGCGCGGTAGAGCAAAAAAGCCIAIGIC
GGAGATTGAAGGTAATGATGGTTAATGGATTTTGCCATTTTGGATAAGAAAGTGAGAGACTGGAGATGAAGGTGACGTGGCATTTGTCAGCTCACAGGT

AIG

CER435667

AATGCACAATCATTTCATAACTAGTTTTTTTCTGACCTGAACCATCAGCTGCCGTGAACGCCTGAGACTTTCAGTTATGCTTTCAGCATCGGATGTCACGICIT]ICAG
CATTTGCTCTATAAACAACCACAAATGTTAGATTCACTGGAAACTAACACTGAACTCTTTTTTTAGTGCATGATGCATTTACCAATAAACAAAAGCA

CIT

PERL_490837_Ler

ATGAAAACAGCTTTGAAAGAAAGAATGGATTTTGATATAAGAAATGTGAGAGAGAAGATTGGTATAAATAAAGATAGAATGTGGTTTTGCATAGTGGAAGIC/AJAGT
GAGAGCTAAGTGAAGTCGTCATTGAAGTGAAATCGACGTTAGATGACTTTTCTAATGTATATTTTGGACTGGAATCACATCACTTTGAAATTATACA

C/A

PERL_495988_Ler

TCATTTTTCTTTCTGTAGTTTAGGGACCGGCCAAAAGTACATCAACTTAGACCCAAGCTAAGACCCAAAAATTTGGACCATTTTCTAACAACTTGCCGTCIC/AJATG
GAAACCGAATCAAAAATAGCATCATTCGTTGGTGACCCATTTTTGGGATATTTAGCATTATCCCATTCACCATTTATCAGCCATCAATCATTCATCC

C/A

PERL_499681_Ler

AGCACCATTGACAAACCCTAGAAGGTTTTGTCCAGAGAGAAAGGACTCAAACTGAGTCTTCCAGAGAAGATAGTTTCTCTCAGTAAGTTGAACCGTAACGITI/CIAG
TTGGAAATGTGAATGACAGGATGCGAGTAGAGCTGGATTTGAGAATCCATGGCTCTGATACCATGAAAGTAAAGATGCTCAAAGGCTAAATATGAAGA

TIC

PERL_502764_Ler

AGAGAAGCCAACACCATATGATCGATCGCAAGCATCGCATTCAATACCATCACGATGGTAAATTAGGGATACACGATGCTCGTGTCCTTGTAACGTGAGA[CIT]TC
ATAGCTGTTGCGGTTAGAGAGGATCAAATTAATGTTTTGGGGTAATAGCACTTTGGTTTCGTGTAATAATAGATCAATATAGTTGTTCATCTATATAC

CIT

PERL_506778_Ler

TTCTTATATTTATATATTATTTATTTATTTATAATTTTACACAAATTCATGTAATTCTTTGTTGATCTAGCTTAGTTTAAATCTTCATAGGCATCAAAGGICI/T]IGGCACTT
GAGGAGAGCAATAAGCATAATTATACCGGTCCAAATTTTCTAGGCTAAATTTAAGGGTCCAAACATTTGTTTTAGTATAAAGACAAGGCCATT

CIT

(1)
PERL 515012 Ler

GAGTACCAACCATTTCCTGAAACCTGATGAGGGATGCGTAAGCACCGGATTTGGCAATGAGTTCTTCATGTGTTCCGGTTTCAACAACTTGGCCTTGCTGIT/AJAT
CACGGCAATGGAATCAACATTTCTGATGGTGCAGAGACGATGAGCAACAACAACAGTGGTCCTCCCCACCATGACTCTGTCTAAAGCTTCCTGAACAA

T/A

PERL_520525_Ler

GAATCATCCAATATAAAATAGAAAAATAAAACGTGATCTAAGTAGGCTTAGCTAAATAGTGCACGTATGGTAAATGAGGACTCTTGTCAGCTTTGAACGAICITICGA
GTAAGGAGTGAAAGGCCTTTGAAAACCAGAGAAAAGCAGGGGAGTACTCTATATTGTGCGTTCTATTATTGCGTCTTATTTCCGAGGGAGTAGTCGT

CIT

PERL_524537_Ler

TTTTCTGTTACTCGCCGGCTAATGTCTCCGGGAGGTTTTTGTTACTCGCCGGCTAATGTCTCCGGAAATGTTCATGTTCTTGCCGGCTTTATTGTCACAGIT/IC]GGA
GGAATCGATCACAATCTTTTGTAGCCTGCCTAGGGCTACTCTTTTTAGCTATAGAATCTCTTTGAAGTTCATAAATGCATTACTTAGGTGTAGTGAT

TIC

PERL_530599_Ler

AAGTGAAGTCATTGAAAATTCTTTTCCGTACGGTTTGAGATTTTTCTGAAAATGTCTACTTAGTCGATCTTTTCCTGTAAGTAACCTTGTTAGGCGTTCCIA/G]IGAGA
CTTTTTCAAAAATGGAAGTATTATAGTCCCTTGCAAACAGTAGAGAAAAACGTCGAATTTTTAGATCTCCTTCTTTTGTTAAAACGCTCGTCGTAC

AIG

PERL_536106_Ler

CTCCCATAGATAGTGAAGCCACCTAGACCAAACCACCACCTCTATTCCCCATAGAGAACCCCACCAGGGCAACACGCAAAGAGATCTTCGCTGCAAACCA[C/G]IC
GTAGGCTGAAACTACAACAACAAATACCAGCAACACACAAGTAGTAATCAAAGCAAGTCACGAAAGAGCCACAACGGAAAAACGGAGCCGCAAAACCAC

CIG

PERL_539850_Ler

TTCATAACCATGTCATCCGATTCAAAGAAGTGGTGCACCATTGAGCAGACATCATTCCCTATCAAGTCCCAAAATTGTTGGTAGAAGGCAGCCGTGAAACITICIGT
CAAAATTTGGAGCTCTATTTGCCTAAATCGAAAGGACTGCATCCTTTATTTCCTGATCTAATAATGACTATAATAACTCTCGATTCATCTGATCTGTT

TIC

PERL_544271_Ler

AACTGTAATTGTAGAGCGAATAGGCCTGAAGCGTTCATCCAAATTGAGCAGGAATTGATGAACCTTGTCGTCTTCACGTTCTTTGGCGATGTCGGGAGCA[G/A]ICT
TCACACGTGCAAGTCCGACTGGTCTTGTAATTTTGCAGTTCTTCCCAAAGCTTGGTTAGTCTCCCGTAATAAACAAGAACAGATTGACCATCTTGCTT

G/A

(1)
PERL_548475 Ler

AGGTTGTGAAATCATCAGGATTAATAGGTATACCAAACCTAGAATGAGCAGTTCTCCCACCTTGTAACAACAAAGAAGCAATTCCGCTAGACGCGACGTTIC/AJAC
AGAAATTAAACCTCTCATTCTAACTGCAGCAGATAAAGTTTTCCACATGAAAGTTTTACTGGTTCCTCCAAAACCGTAAACAAAAAAAATTCCACCAC

C/A

PERL_551641_Ler

GAGTCGGACGCAGTGGAAATTTGTGACGATCTTGAGGATCTAAAGCCCGACATGATTACAAAGAAAATTAAAGTCAAAATTGTTCGAAGGTTCGTATGCAJAICIGG
CGTTACGCGATAGGGTGGTGGAATTTATCTTTGCATATTCAAAGGTAACAATTATTAATTATCGTAAATTTGTTATGCTATAAGGATTCAACCTGATT

AIC

PERL_554387_Ler

ACATAAATCTTAAAAAGCAAGATAAGGCAAAGAGACTAATCAAATATCACCAACGTGGTATTGGCCCAATATTAAATCTTCCAAGTGAAGTGTTGGCTTC[G/AJACG
CCCGATTGAGAGGGATCTCCGCTCCAAAGTAGATGAATTCAACATGGTGTGGGTCCCACCTTTAAGAGATATAAGTCCTTTGAACTTGAAAACTAAT

G/A

(1)
PERL_556114_Ler

CACAAGGACACAAAGAAAAGATGATAATGTTATTGAACCAGGTCCAACATGATCACCAAAGTCAGTGAAAGTAACTGAAACCTTTTCATTAGGATTTTCAIT/G]CCA
CTTTACGCATCTTTGTTGGTCCTCTCTTCTTTCTTTCTTTCACTCTTTCCTCCGCTACTTTACTTCCTTCACCATCTTCTTCCATATTGGCAGCTTC

TIG

PERL_558058_Ler

AAACAAAAAAAAAAAATTAGAAAAAAAAAACAGAAACCCAACTTTCTCTCTCCTCTCCTCTTTCTCCTTTGAAGTTTGAGCTCGTCGCTCTTACTCGCCGIA/IGJAATT
CGATTTCAGTAGTCATTGTTGGCATATCTTCTCCTCCGGCGAGTTTTGTCGAGATAATAAGAAAAGGTATGTTTTTAGAGCTGCATAGAGCTCAAA

AIG

CER477616

ACGTAGTGAACAATGTTGGCAACGGAGAAGGGTAAGAAGAAGGCATGGGCTTCTTCTGGCCGGCTAGCTCTAAACCGGCCACTTGGTCCGCCCATCACGTIAIT]
ACTAAGCTCGTCAATGAACTGTCCCTCGATTCCGTAGATATCATTTACCGGTCCATCGTGAACCAGTGGCTGCTCTCCTTCTTTGTACGACCACACCTTA

AT

(1)
PERL 565686 _Ler

ATGGTAACCTGTTGGTGAAAGCAACAAGATCGAGGAACAGACTGTACAAAGTGGAGCTAAAAGTCGAAAACACTAAGTGTTTACAACTTGCGGCACTTAAITICIGA
CTCAACAAAGTGGCATGCTCGATTAGGTCACATTAATCTTGAGACCATAAAGGCAATGGTAACAAAAGAATTTGTGATTGGAATACCTAGTGCCCCAA

TIC

PERL_571321_Ler

ACTCATTCATAACATGGATAGCATTTCGTAATCGCCTAGCTACGGGAGAAAAATTAGTAAAGTGGAATAATGATGCTAATGGGGGTTGTTCTTTCTGCGA[T/ICIGAG
GCTATGGAAACTAGAGAGCACATTTTCTTCTCTTGTCCATATTCATCAGCAGTGTGGTCAGCCCTTACAAAAGATTTGCTTGGTCAACTCTTTACAA

TIC

PERL_577028_Ler

TACCCATTCATGCGTTGGGCGATGGACATCGTCGGACCTCTTCATGCGTCCCGCCAAAAGAAATACCTTCTCGTCATGATCGACTATTTCACCAAGTGGGICITICG
AGGCGGAATCATATGCCCGGATCCAATCGAAAGACGTCCAGAATTTTTTTTGGAAGAACATTATTTGCCGCCACGGGCTTCCGTACGAAATTATTACC

CIT

PERL_583287_Ler

AAGTCTTCCAAGTTACAATGAAACCCAATTTGTTGAGGTTGAAACAGGTGAAGCAAGAAGTGTAATGTACAAAGGTTTTGCGTCGGAGTTGTTCGTACCGIAIT]ATA
TGGATCCAGGGGAAGGTTGGTATTCAAAAGCTTACATGGATGCTGGAGAGTTTGGTTTAGGACCTTCTTCAATGCCACTTGTGCCACTCAACGACTG

AT

CERA477076

GATCCAACCATAGCACATCTGGGCAGGCCGGAGCAAATCGTCACAGTTGCGAGTATGGAGTCTCGCTGATAAAGGATGGCTCCTCGAGGTTCAAAAGCGA[TIC]
GGATAGATCGTGGGTTGAGCTTGGCAAGGGAACGGGGTTGCCGGGAAACGTCTCTTAGCTTCAACATCCGAAGAAACATCAAAGAGCTTTGGATTAAAGG

TIC




TCCTCCACCAATTTATTTCCATCGAAGTCACTACACTTTACACTAATAGTGATATTTCTGTTGGGACCTGATCTTCATAGGAAGTGCCTAGTTCTAGATCICITIGATG

CER477021 CGATGAATTGATTAAACTCTTGGTGAAGCAATTTCTGAACGACATAAATAACCTGAATGCGTTGTTGTTCTTGGGATAGTATGTGATAACATGTTT e
PERL 597178 Ler ATCCTCCACTGGCTTGTCTTCCGGTGTGCGGTCTATGACCCATTGCACCATAGGCTTAAAAACAAGAAAGACGACGAGAAAAAAGATGATCACCGCGACA[G/AIT G/A
— - GTCACGATAGGCTGTTGCATGTGAAACATGAATGTAGGTCGCTTGTATAGAGGCAACTATCATGGAAAAAATCCCCAAGATGTCGTTGATGACACATGC
(1) ATGCAAAAGATTTGACCGCATTTGAAGCAACATCTCCTAACTTCATCTTCTTTAGTTGATATAGAGAGCTCGGTTTCTGACATTAAAGCCGAGCATCGCGIA/IGIGTT AG
PERL_600735_Ler |TGGGCAGTAAATTCTCCCTGTTACAGGGATTAAGTCTTCTTTAATCCTTTGTTGCCACATCTCTCTTATTTTAGGTGTCAAAAGATTTATACAGCCT
CER478878 GTCGAATCTTTCTGTCTGATAAGCTCTCTTCGAAGTTACTTACTTCGTCCAAAGAGATTCTCGCAAGCGTAGGCGGTAACTCTGGCTCAGACATTTACCAIC/G]JAC c/G
GGCAAGAGTCTTCACCGAAGTCTCTAGCTACAAATTCTCGGTCACTCGTGGTCGTCATTGGGTTCGTCTCTATTTCAATCCTTTTGACTACCAAAACT
PERL 609298 Ler TAATTCGTTTGTTCTCCATAGTAGATATTTGCTTCTTTTGCTTTATATACTCAAGTTCAGACTTTGTAATCTGAGGATGTCGATCTGGTGCACTTGACGT[T/C]JGCAG TIC
- - AGAGCCACACGAGCAACCAAAGGAACCCCGATAGTCCAAAAATTACAAATGGGCCATATATACCTCCTTGAGACATAAGAATAGGAGACAACATGA
PERL 612997 Ler GGGATGGGAACCCGCCTAAAAAGGCAGTTCGAGTGTTATCCCTCGCTGTGCCTTCAGGAGAATGCTTTGGCATGTTAGGGCCCAATGGTGCTGGCAAGACICITIT o
— - CTTTTATCAATATGGTCAGTACACAAATCTACCCCTAAAAAATAAATAGTTGTGCTTAGCTTATGACTGAAAAACTCCCCTTGGATAATAAAAGTTGCA
PERL 615911 Ler GTTTTACCGATAGCTTCTGATCAATTTCCAAATTGCAATCTCGCAGTCGAAGCTATAGAAAAGCTTTATATAGATCGTGAACCAGAGGAATTTGAATCGTIT/AJATCG TIA
— - AACAATCCCTTGTTCGGTTTCTTGAAGATCGATCACTACCGATTCCGATCTGGGCGATTAGATTTGATGACAAAAATTACGGTGTGTGTGTTCTTC
PERL 618967 Ler TGCTTCTCTGTTTCTCCGTCGAGTCTCCCGGAGATTTCATAGAATCCAATCGCCTCAAATCGAATCGCTAATCTAGTTGAATCAAGATGGTTTATATCGCIAIT]TCG AT
- - TGGGACGAATTCGTTGATCGATCTGTTCAGCTTTTTCGAGCTGATCCGGAATCTGTAGGTTAACTATTTTTTTGCTCTCCTCTTTCGATTTCACTAT
PERL 624470 Ler TTTTTTCCACACCGATAGGTGATGTTGCATCAGATAATCTCATTCTTGAAGTTACAGATAATCTCATTCTTGAAGTTACTTATCAATTGGAGCATGCCAT[C/ITIGCTA o
- - ACTGATGCCTCTTTAAATTACAGAGTCCACTCTGATGTTTGCTTGTAATGGAACCCAAATTGGGCTGGCAAAGTTGTTTCAAGGCTACCGTCTCTC
PERL 626784 Ler AGACGAGGTACGTAGCTAGTCTAAGAAGATGTGATGATCAAGCCTTCGTTCTTGAGAAATTGGGGAGAAGATGGAGGCAGTGAATGAAATGAAGGTCGTGIT/CIA TIC
— - CAAGAGGATTTCCGGTTCTCCTTGGTGGAGACCCTACGTACCACATTGACTCTATGGTTCCACCTTCTATCGGCTGCACCTACGACCACGATGAACATT
PERL 628544 Ler TACTAGAAACCCTAAATAGCTAAACCACGCAATTCCTGAGGAAGATTCAATGTAACGAGAGATACGCATGCAGAGAGGAGAGAAAATGCGCAGGACGAAAIG/A]IC G/A
— - ATACTTGGGTCCCTTCGTCCTCGTGAGCCAGAGGATCGACGCCGAGGATGACTTTGGCGTCAGGACGGTACGGATCGTCAGGACGGTACGGATCGTCAG
PERL 630835 Ler AATTTGATTGGTTTTTTGTTGGCTACAGCTATGGCGGATACGGTAGAGAAAGTTCCCACCGTTGTTGAGTCATCTTCATCATCCACCGTTGAAGCATCTA[AICITAG A/C
- - CGCCGAGAAGACTGAGCCCACGACGGAGAAGAAAAAGTGGGGCGATGTTGAAGATGATGATGATGAAGAAGAAGCTGTATCGGAGCTTAATTCATTG
PERL 633276 Ler GAAAACCAAAACCTGTTGCTTCGAGAGCACAGTCCAGGTAATTTCCCTTATTAAGCACCAAGAATTTGATGCCTCTTAGTGTTTGATCATTGGGACTTGCIAIGIACG AG
- - AACATATGATTGTAGCTTGTATTGTCACTGAACTGTATTGGCGATGTAAACTTAGATTTGCTCATTCGTATAGTCTTTTTGACAGAGTTTTAAACAC
CER476104 AACTGGCAGACACGTTAATCTTCAGTTTCTCAAACCCATTTCCAGTTTCAAGAGATGATCTTGAGGTTAAACTGCTGCTCCGTAAAGAAAAACGAAAACTICITITCG o
GTGCGGTTAAAGTCTTGAGAACCCATATTATTAGCCATGGATGAAGCATCACCACCATCATACTGATGACAAGAGTTAGTAGCAAGGTTGATCCTGT
PERL 637620 Ler ATTTGGGATCATTGACACATTTGATTTCGAAGCATGCGCCGCAGCTTTGACCACTGTTAAACAACGATGTGCTCAGCGCCGCCGTGTTTGTTCCGTATCCITI/CITG TIC
— - GCTATACAGATTCCCGTATCCACACGCGCCACCTAAAATAACAACAACAAAAACAAAAGTAAATTAAAGGAACAAGAAACAGAGCACTCTGTTTTAGA
CER476418 CTCAGATGAATCATCCCAAGATTCCGACGCCGGGTAAACAAATGGAAGCTCCTCGCTCCGTCGGAGGAAGAATACAGAGGAAACCGCTCGCGGATTGTACITICIA TIC
ACACCGTCTCCAGATCTTCTCAACAGTCATCTTCTTCTGTAAAATTCGCGAATCCGAGTCTCACTTCTTCACTAAAGAGATTAGTAGAACAAACTACGC
PERL 642202 Ler TTTCCGCTCCTCTGAATTCAATCTCAGGGACATAAGGTAGGGATGCAAAAGGCCGGGAGTGTCATACATCTTAGCCTTTGCAGACAATATTCCGCCAATTITICITC TIC
- - AATATTCCAAGAGTTGTTCCAGGAACTGGAGCTTCCGTGAGCCTCGTGACCTTTGCACCATCTTTCTTGGATAAGGCATTAATCAAAGTAGATTTCCC
PERL 644299 Ler TGCAGAGGTTGTAGATTCAGATATGAGCGAGGTAGCTGCTTGGCCAATTAAAGCCTTTCTTAGATTAGCGTTGAGATGCATTGGATGCAAGTTGGGAGACICITICG o
— - TTGAGTAGCATGATTCAAGTGACGAAAGAGCTCAGGCTGATTGAGAAATCTGCATATTATCCATCAAACAACAGATCACAGATGAGCTCCATATGACA
PERL 646360 Ler TGAGTGTTTGCTTTTGAGTATGATTTATGTTTTATTTTCTATCGTAGTTCTTATTACATTTTTGAGCCATTTCATATCTTGTACTACTTCTATGAAACATIT/IC]JGAACTG TIC
— - GTGAATGTGGGTTTGATGGTTTTGTGGAGGAAACATACTACTGTTCACCTTTTAACTTTTTAAAGGTTTTTCTTTCTAAACAAAGACTATTTAT
PERL 648257 Ler AGTATGCAATAGAGAAAGTCTCGAAAGTGTTGGAAGGTTGAAGATAAAGAGAATACAGAGAGGTAACGGAAAAATAACGACTGCTTTTTCTCCAAAATGALTICIGA TIC
- - CGTTACAATCATCTCCATTACGACGTTTTACTCTTTTTTCAGTAACTTTTTCTGTAGTTTGTTTGGCATCACATAGCAATGAACATTTTATGAAATCT
CER477934 TAGATTGTACTAGTTTTGATAATCAATCTTTCAGATGATAATACTTAGCCAGAAGTGTTAATTTTGGATATTTCCAAATGAAAAGTGTGAGGCTTTAAAGIA/IGITGGC AG
AAGCGTGTACCAGAACTCCATCACAACCATGTGGCCATCTAAAGATAAGATCAACTAACGCATTCACTCCTCCAGCTTGAGCAATCGCGTTCTAAT
CER482305 TTTGTTACACTGGTTTTAGGAGTATTGGACCTGCCATGTTTGAGGGAGAGGCTCTTGGTCTTGAGGCTATGTATGAAACCAGAACAATCCGTGTTCCAAAIT/G]CC TG
ACACAAAGCAAGTTTAATCTTTCTTTTCTTTCTTTGGCGTATATACATTATTATTTTTGTTGATCTCTCTAATCATAGATTCTTGTTTAAAAGTGTTA
CER478092 TGTTTCCTTTACTTTCTTTGTTCTTTATTTTATTCTTTTGCTTTAAATTCACACTAATTTTCCTTCGCTTTAGTTACCACTGTATCTGTGTATAGCCTTA[G/C]ICCTTATC G/c
ATACACTAAAACTGCGCCTGGGGCGTAATTTAGCAGCAAGAGGATTAGCCATCTCACACGAGAGCCTCAGTTTCTCGGACAAGTCAACGGTCT
PERL 656311 Ler GATGGGGTATCAGGGGTCATCACCACCTTGGAAGAAGGTTGAGAATGGATCTCTTGTGGACTGCTCTTCACATTTGAATTTACATCTTCTTGTCTCTCACIT/AJAG TIA
- - GCAAAGTAGGCGATCCGGTCTGGTTCGAGTTCCCATTTTTGATACTCATGAATGCAACTTTAGCAGCGCTCATTTCAGCCAACTTTTTGGTTTTCGCC
“PERL 657590 Ler TTCTGCATTCTGGAATTGTTGGGGCAATCATTTGTGCTCTTGTGACCAATTTTGCAGATTGGTGACCTTAAGGGGTTTTTCGGATTGCTAATGGTCAAT[G/AJTCCA G/A

ACAGCTGAGAACGAAGCTCAAAATATTGGACAACACTTATGGAAATGGAACTGGTTAACTACTTCATCTACTTTTCTATTCTTCCTCTGTTCTAC




CTGAATGTTTTCCGGATCTGCTGAGTCATAAATACGAGTGCTTTAGGCAGGCAAATAAGACTCCAGCATCAATTTGGCTGGGGAAGGTGTTAAAATCTCIT/AJIACG

131 ATCAGGTACGTGTATTTCCATTCCTTCTCTGCCTTGTCTTTAAACATCTCCGTGTACACTTTCCCTGCTCCTTGAGGCCC A
130n GTGTCTTCTAAAAGAAGGCGTTAGACTTATATATATGTTTCTTTCAGTGTTAGGGTGTCGAATGAGCTAGGATCGGGACATCCACGAGCTGCGAAATACTCICIG]IG c/G
TGATCGTAACGGTGATAGAGTCTCTCGTCATTGGAGTAGTGTGTGCAATTGTAATTCTGATAACACGAGATGACTTTGCTGTGATTTTTACGGAGAGT
128ac CAATGAAACAGCAGAGATAATCAAATTCATACAAAAACATAAGCATTTACTAGAATATCTAAAACTAAAGATCTCAAAAGCTTAAATTTGACTTGTAACA[T/AJACTAT TIA
AAACGACATCAATCCGTAATTTCTGGATGAGAATGAGAGAAAAATTTCAACAATCAGAAATATAAAATCAATCTGATCTTGAAACGAGAGACATT
128 TTAAAAATCTAACTGTATTAACTTTATATTTTAACTATATAAACCTCTTGAATATATTATATCATGTGCATGTTATGGACTAAACTTTTATTATTGTTG[T/CJAGCGTTAT TIC
TGGATCTGTGGTGGTTGTGATCGGTTTATATATATTTCTATGGAGTAGGAGTAAGCAAATAGTAGAGTGTAAGATCATGAAGTTGCCTACC
127 CCAGTCCGTGGTCGTAACTGACAATCAATGTACTTCTCAATATGGATGCTAGATACTTGCTTTACAAAAGCTTCTACACATTTAGTTACATCCCAAAAGIC/IGICTATG c/G
CTTCCATCTGTGGCCCCACTGATGAGCAGATAAACATCACTATATGNTGTATTACCTGTCAGGTAAAGTTATCAAAACTATTACGACAAGAAGA
126ter GAGCTCATTTTTAACATTTGTTCGTACCAATTCTGGGATTTGTAATTAGCTGAGTATTGAGCTCTAAATCTTGAAAAATTAGTGAGTTTAGTATTTTGC[G/AJAAAGAC G/A
CCATTAACAGATTATGATTTGTGCGTTGTTTCTTGCCAAATACTTTTGAGAGGTTTATGAAACAGAGTAAAACCCTAGAATTCAATTCCTTTG
125 GTCTNTTCTTCACAAGAAGTGGATTAATGTTGAGACTGAAATGGCTTGAATCTGGATGAACCTTTACCAGCAGAGATAGTCTAAGACTCTAAGAGGGTCIAITIGTAA AT
AACTTCCTCTTCCCTTTTTCCATTTCAAAAAAACAGGAANCGAGGCNAAGAGGAAGATCACTTAGCAGGAGAGTAGTTAGATTTACATCATTTAAGG
123 GGTTTAGTGGTAAAGGATATGTTTGTTCCTTAGTGCCTTTTCCTTATGAGGATTAGGAGAATTATTTTGGTTAATTCGTATTTGACATCAACGTATATTGAGTATGGA AG
C[A/GITACTGTATATAGGTTCCACCCGTCTCTCTTCTTATACTCGCAAGCATTAGCACACAGGTTTTGAGTTCATCGCTACTAGTACAGTTTCATAATGATATTAT
103 CAAAACCATCAATCATCGCGTACGAGCACGAAAGCACGTAAAACCCGAAAACTAAAGCTATTTTGACCTCAAGCAAAGCCAATGAAATTCACACTATATIG/A]JTCAC G/A
CAATCAGAGCCTATAATTTTCCATTACTACTTAGAATGTCACAACAAAAAAAGAATCAAGTAAAACCTTATCAAACTCTCTAGCTAATCATTTCT
102 CCCCCAAAAGAATCCTTAAACCGTCGCAAATCGTTACTTTGCGACTAATGTGAGACGATACATGTTAGTCGCTATAAAACGGTCGCTAATTAAAACGGTCIA/G]CTA AG
TTGCGTCGTCAATTTGTGACGCCTTTGAGACATATATATTCGGTCGTATATAAGCGACAGTTTTGCGACAGTGGTTAATTGTCGTATATTTACGAC
101 GGCAAAAGACTCACCGAGACATCTCGAATGACGCCTACTTCGCTGTTGTGTACGGTAACCAAAATATCAGGCATGAACCGCACTTCAACATCCTCATCT[G/A]ITGG G/A
CAAATACGAAAAGCTAAGAAAATAGCCATAGATGTGAAACATCTTGCGTATGAAACGTTGACGAACATAAAGGAGATGCATGGAATTCAACAATAC
99 TCAAGTAGGATTGATTACGGAACGGGACACGAAACAAATTTCGCGGCGTGGTTGTATTGTTTAGCTAGGATGGGGATAGTGAAAGAAGAGGATTATCATIAIG]IGTT AG
TGGTTGCTAGGGTTTTTGTTAAGTATTTGGAGTTGATGAGGAAATTGCAAATGGTTTATTGTTTAGAACCAGCTGGATCTCATGGAGTTTGGGGAC
08 GGAGTTCAAAACATAGNAGGGATGATAAGCTNTGGAACGACTCCCATGCCTTCACCAATNTACTCTGCTACACCTAATCTTGGACTCGCATCCACGCTT[T/CIGAG TIC
TTCATCTCGCAATCACAAAATATTTTGTCAAGGATCTGGNTNCTACATATTTAGTATTGTTNTCGTTCCTCGCTTTCGAGTTANACCAAGCTAACCAA
94 TCGTATAAGATAAGTTTGGCTAGACCGGCTTTGAAGTTCAATGAAGAGGCTGTTCTTGCTTTATACTCAGGTGAGTCACCATCTCATCACAATAGATTCITICICACT TIC
GTCAATTCTCTCTCGCTTTCTGTTTAACGTGTATATTTATGGTTCCAGGAGATGTGAAATCTGCAACCGGGCTTCAAACATACTTGTTATCAAGG
91 CAAGACTCAGATGCAATCTGTGGTTAAGAAGATGAAGCATTCCCCTGCATCAGCTTATAAAAGATTGACCGAGCAGAACATCATGAGTTGTCAGAGAGCIT/A]TAC TIA
GTTACACCCTCAAAGATCTATCTGTTGGGTCCAGAGCTTGAGACTGCAAATTATGTTGTGAAGAACTTTGCAGAGCATGTCTCGGATTTCATGAGA
88 CTTGTTGTTTAGTAACGAAACGCTGGATTCCACGGAGTTCCCACGGTATGGTGAGGTTTTACCGCCACGACAAGTCGGAGACAGACAGGTGATGCCGTT[G/AICC G/A
GGATGAAGATGTGTTTAGGTTTGAACGTGAAAATGCCGGTAATGCTTCATTTAAATTCCAAGAGATTCCTTTCACCAACGAGTCTTTGTGATGGAAA
86 TATCTAAACTAGCCAGAACTATTGTCGAAGCAACAGTAACTATCTCACAAATAGTTAAAAATCACAACCAGAGGAGCTCAAGAATTAAGCAGTTTCCTTTCIAITIAAT AT
CCTTTCGACATAGAATCTAATGAAGCCTCAAAACCAAAGAACATCAACATAACCAAATCTGTAAGCTATAAAACCACTTAATGGACTATAAGTAAA
85 AAAAAAAGTTATAATAAGGTAAATGGATCGTCCCAAGATCATTATTGGATAATTAAAATCACTGGCCAGTGGAATTAAAGCCCAAACAAGCCCATGATAIA/GICTCA AG
AAACTAGATCAACCAGTAATGGCCCATGATGTCGTACTTGAGGTGACGTGGCAAATTCTGAATTCGCGCACCGGTAGATTCTTTTCTTTTTCCGT
83 CTCTTGGAGATCCAAAGTTGTACATGGTAACAGTGATTGCCCCACGTCTAACAAGCACACAAATCATGTTAAATGCCCATTAAGCTGCTTGTCGTCAGG[GIT]TGAT o
ATGTAGGAGAAGGGAGTTCTCAAAGTACTTACTTAGCTAATTGGCTGGACGAAAGTTCGAGAGCCAAGAGTGTAGCTAATGCGCCACCCAAGCTA
80 TCTCCAACAAAGTTTGGTAGCTCAGATGTGGGATATGAACGTGGAAACATGCTAAGACCAAGTACTGATGGTTTTCGAATTAGTGTCTCAAGCACACCAAGIT/CIT TIC
GTTCAACTGGAACTTCTGGTCCTGATGACATAGAATCCTTAGGAGATGTTTATGTCTGGGGAGAAGTTTGGAGCGACGGGATATCACCAGACGGGGTC
78 TGCTAAGAACTATCTGGATACAAAAGATGGCACTGAAACATTATTTCAGTAGTAATATGAGAAGGAACTAATAACTGGAACTCATAGCAGAAGCAGAAGIT/AITCCT TIA
TTGTTTCAATCCTATTCCTGTGGAGAGTGGAAATGGGCAATGGAAAGTATGAAGAGCCTGAACTTGAATAAAATCATAAGTTTTGCTGCTTGGCCA
75 TTATATCCTAATTAGAATGATATTGCCACACTCTCTCCCTCAAACTACTAAGGACCGCATACCCTTGGCTGTTCTTCCAGCAAAACAATCTTATACCATA[G/A]ITCAC G/A
CAAGAAACTCGCCGCTTAACCTTTGAATAAAGGGAAGTAGACTTCGACACAAGCTATCAACACTATTAATTATGATGTCACATTGAGTGCTC
66 GTGGCTCAGGAAGTGGAAATGGTGAAGGATCTCCTGGTCGTAGAGAGAGGAGCCAACACCGCTAAAAGAAGTTTTCTTGTTATTATTACTACCTTAACA[C/TIAAT o
CACACATGCGTAAGATGATAAGACTAAAAGAAGGAAAAAGAAAAATACTATAGTAGCANCTTAATTAATTAATGCATAAATAAGGACCAAAGGAAT
64 TGAGAGCCATCCAGAGTCAGGGATGGTTACTTGATCACGAGTAGGGCTTCGAGCCAATGGCGGAGTCACGGGAGCGCTTATTGAATTTCCATGGAAGAA[GIT]IG o
GAAGCTTGGAAGGTGAGTTTGAAGAGAGGTTCTTGAGCCATGGGATTAGTGAGTTAGCATCACCAAATGGGTTTGTAGGACTCGGGAATGATGAAGAC
62 GCTCTTAACCAGATCAGATTTNTGGTTATACTATATCACGTANTTCTGCGGTGGAACCATTGGACTTGTGTACAGCAACAACCTTGGACAGATTGCTCAIA/G]ITCTT AG

TAGGACAAAGCTCAAATACCACAACTCTTGTCACACTTTATTCNNCTTTCTCATTCTTTGGAAGATTGCTNTCTGCAACACCNGATTATATCCGAG




AGAAAGGTTGATTGTTACCTCGTTGGGTCTCAACAGAAACCATCCGAGCAACCGAAGGTTGATTTACCCTTGCCCGTTTGGCACGACTACTTCCACCAA[TICITGG

57 TATGTTTCTTAAAGCCCCACCATGAGTCCAGTATCTACGACAGTTCTTGCAGAAGTATCGTGGCTGAAACTCACAGTAGTTGTTGTAATAACAAAATT e
55 GACTGGTACTCAAGAAAAGACGGGAGCCAAAAGGGTAAGCAGTCTGTTGTTACATGCTCAGAGATTTGTTGTTTTGCTTGATGACAAGTGGGCTAACGTIA/G]TGC AG
AATTGTGTCAAATTGAGCAGGTTGATTTGCTGAGAGGGCAGAAGACAGACAGAGTGGATGTCAGCTTACAGCCAGAAGAGCTGGATGCTATGGAAA
53 AAAGGACCAGCGAAACGAACAGAGTTCTGGACGGTGAAGTTATCTGAATCAATGGTTTGAGAGATCTCATCGACTTTTATTAACGGTACGATTCCTCGTGA[T/AJA TIA
GCAACGGGAACAAATTCACGAACGATGTGTAGCTGCAAAAGAGGTTTAACCAAATCAAAAGCAGCACGAGATCTACCATTTGAATCCAGAATCCTACG
48 TGACAGTGCACTTTTGATGTAGGCTTGTAATGCACATGGACTCTATTGTGTACCGTTATATGATACACTAGGTATGCCTTTTTTAGTATTTCCCAATATACIT/A]CTA TIA
GAAGGATAAATTCGCCAATAGATTTCCAGTGAGCTTCTACAAATCTTTTAGCTAGCTTATTTGTCATTTTTGTTGCGTGTCAATTTTATAGGTGCTGATGCTGT
1 TTCTATTTTTTCTTGGTCTTCTTCCTCTTCTTCGATAAGCGGCTGGTCTCCTTCGCTGTTTTCCTTTTGATTATCGGCTTCTGCAGGTTCTTCAGGCTG[G/CJACAGA G/c
GTGTTCTGCTTCTTCTTCTTCTTGTTCTTCTTCCTCTTTTTCCTGATACTCCTGTGAAAAACACAACAAAATGTCAATCATAATTCATAAGAAG
40 CAAAACTTCTCTCCAAAATCATTTGATTTTGAAATGAAAATCCTTTTCTTCAAGCCAGTAGCATTCCTCAGGACATATTTTACCACTTCTTTATCTCCTTGIT/C]ICTCC TIC
CTTTATACCCACTCCACGTGAAAGCTTGAAGACTGGACAACAAACACGCGGGAACAGAACTCGGCCGTTTCCAGCAGGCCGGGGTCTCTAAACTA
37 TGGAAGAAAATTCNAAGTAAGTTTTAAGTAGTGTTTTCCCTGTTGGTCTTGTGAGTTGAGTTTACTGTTTCTGTGAAGTTGATTGATCCTGATAAGGGT[G/AJAATTG G/A
AATGGAATAGGGTTGGTCTTCAGCGTGTTCTGGAGAACCGTAAAGCGGCTTTGTGCAAAGAGCAAGCGATGGCTTATGCTCGAGCTTTGGTTGT
35 TGTTAGGAAGTATCACATTTGTTAGGATCGGACACGTGCCATCATGTGACTTTGCGTTATGTTTCTAATCTAACAAAAAGCCTAGCATATAGAGACCATIG/AIATTA G/A
GTAGAGACGAACCACGTGAGGGCTCCCTAGATTTTGCTTGAGTCTTTGTCTTTTTCTCTTTTTGAAAATCCATTTTTACGCGTATGAAGCCTAAA
31 TGGTATCATATGTTACACATTTTATCACTCAAATCTGTTTATGAATCTTATGATAGACTCAATTATTTCAACAGATTTATGGTGGTAGTACAATGGCTA[T/AJTGATGA TIA
TTCGACATATGTAAATAGGTTATAGTGAGAGTCTTGTGGTTTTAACTTGTGCATTGTAAACGTTTTAAGTGGCAAATTTTATAGATGTCGGAG
o9 AGGAATGCACAACAAGCTCATAGAATCTCAAATTATATTCTATTTATTTATCTACACTTCCTCTCTTTCTTTTATGTGAAAATTGTGAATGCTCTGTTTI[AICITAGCTTG A/C
TCTATTATGTCCGAGAATTTCTTTTTCTGTTTTTGATTCTTTTCGTTGTATATCTTTGTCCAATAAAGGAAATGATGTGTCTTTACTCTTAT
o5 TTTCTCTTTCTCCCCAGCTTAATCTTTCTCAGGTTTTTAGTATTAAGTTATAGGATTAAGAATGCAACTACAGATTATAGATTGCTCAGAATCATATACIT/CICTTTTTA TIC
GCCTTTATTAATGTCTGATTCAAGTCCTAGCTACTGATTTGAAACCTTGTCTTGGCTGATTTCTTCTGATAACTCTTGCGTTATACTTATCTTT
19 TGAGTCACAACAACAGCGAGTGAGACGATCAGTGTCGTTGGATTCGTTATCGGGTTTAAGGGTAAGTGAAGTTGTTGTGGGTAGAGAAAAGGAGAAGTT[GI/CJAA G/c
GAGAGGCAATAATATTGGATCTGGGAGGTCAAGTTTATTGAAGAGATCTATCTCTTACAGTGGAAAGTAGTACTAGCTAGCTTCAGTGCTAATAATA
17 TGATTCAAGACACCAAAACCGCAATGTGAGAGACTTTAAGACTAAAAATCATGGATAAGACTAAAAAAACATGGATAAGTATCAACTGTTCTCACGATTIAIGITTTAT AG
TCATACCACTGTACTTAAACTTAAAACCCACTATACTAAATAGAAAGGTAATCATCAAAAAATCAGTATGTAAAAACCACTTTTGTGAATAAAA
15 CATCGTTGCGGTTGTTGTTGCTGTGTACCTTCAGTCTTACGACATCATCGGAATCAAAACAGGAGCTTTCTCAATCGCATTCGCTTCCATACTTCTCATIA/GICTCT AG
TAGCCTCTCCTGTCGCTGTACCTTTCCACGCTTTTATCCGTAGCAAAGTTCATGATGAGCAAGACGTAGAAGGACGAATAGATGAACCTTTACTA
14 TCGTCCATTGTACCATGATTTGAATGCTTATAGGGTTCTCTTTGATGAGGTATTATTATTTTCTTCTCAAGAGTTATTTATTTCGTGTTTAAGAGATGCI[C/A]ICTGTCT C/A
CGTTGCGGTGCCTAACAAGTATATTGGAATGAATATGGTAGGATGGTGATCCTCGTCTCTCATGTTTTGGCTTGATGAAGAACAGTAGGGATG
9 AAGCTCATGCCTCCATACATTCGACCAAATGCGCGCATAGGACCTCCATAGCCACCAAAATATTCAGGACGAGAAGAACTTAACATGGAACTTGCGCCAIG/AICG G/A
CTAGGTCCAGCTTCATCAAGAGGCGTTGCTGAATCTATTGCTACCTAAACCCGAAAATCAAAACAGTGTAGCTTCTTTATACATCTTAGATAAGTTT
7 GTGTTATTGTGAGTGGTGTTGTGCTTGCAAATGTGCCCAAGAACTCGATGATTATGATCTGAAAGAAAACCGTTGCACCGATCACAACCACAAAGACGTAIAI/GITT AG
GTCCAGTATTCCTTTGAAAACATCGATCTCTTCCATCTCTCGCGAGCTTATCTCGTTAAACACCTGGAGTTTTCAGAACCAAAGTCATGTCAAGAATC
PERL 848945 Ler GCAGTGTGGAGAAAATAAACGTGTTATAGGTAAAGCAACCTCTGATGCTGACCTTCCTTCAAGGTACTTTTTTACATTCCTCTTGTCAGCAATCTTTGTG [G/A] G/A
— - GACAACAATCTTTGTTGAAACTTTTTCCATCCCATTTTCTTTGCTAGCGCTCTTGATCAAGCAAAAGCCATGGGCCATGCACTCTCTCTTGCAAAAGACG
9 CATTGTTTCTGATATTAACTAGGTGGAACTTTTCAAGGGTTCACCATGAGCCATATAGCTTCTCTTTAACTAAAGTCCTTGCAGGAAAGTTGGAGATCA[A/CIACTTT A/C
ATTGTTGATTGGACCTCAGGGATACTCTGTCTTGAACATCATATCAAGATACAGAAGTCTCTTTGAAGTTTGGCAACGTTGCTTTTCTTGGTCATCTATATTAT
“PERL 853156 Ler TACGAAAAATTCATGATCAACCCTCAGAAATACACTATCTGGATGAATATTTGATAGAGTACGAGATTATATATACTATGCGAAAGTAAAGTTTAACCA[G/CIAGTTT G/c
— - GGAAATTAATGAGCAGACTCACAGTCTTTTCCCCTGAAGCATTTATGTACTCCACGCTAAATCCGATATCCTGGTAAAAGACAACAGAAATATA
PERL 855702 Ler AAGAGAAGAATGGAGCAGCCGTACGTGTACGCATACCCGCAAGGTAGTGGCCCCTCGGGAGCTCCGACTCCACAAGCCGGAGGAGTGGTAGTGGATCCAAIA/G AG
- - JGTACTGCGCTCCTTACCCTATAGATATGGCGATCGTACGGAAGATGATGTCGTTAACGGACGGCAATTTCGTGATAACGGACGTCAACGGAAACCTGCTG
PERL 858841 Ler CTGAAGGCCTGAATTGGTTAGTGGTTACATTACCCGTCCATATGCCTGGAAATATTCGAGATACCCACACTTACTCGCTCACTCATGTGCATAATTGCTCIT/CIATC TIC
— - TCCCATGCATCTGTGTGTCCTCACTTGTTGTTTACGGGTGGCTTTTGATATAATAATATTAGTATAATCTCGACTAATATTGTTATAACTCGATATC
PERL 862557 Ler GTAGCGCATCAATAATAAATTGTGGAGCATAAAAATGATAATAAAATGACTATTGTTTGATCTTGGAGTCCAAACAAACTGGATATCTTCAAACCGATGTICI/T]JGCCA o
- - GGCTTTTGCTTCCCGAATCCAAAATTAAGACTCTTCCCGTTGACCAACTGAATGACTTGTTTAAAATCACCTTCAAAGATAGCTTTGGATCCATTT
PERL 864956 Ler CTCTTTTCCAATTCCAAGAATCTTTTTAACCACATGTTTTAATACCTCCTCTACCTTAGACCCAAAAATAATAGATGACTTGGAATTGTTGATGACTTGAIT/ICJICCGAG TIC
- - GCTTCCCCATACAGTTTCAAGCAACGCATGATCTCTGATCCCTCATTCGCTGAGGCTTTGCACAAGAGGAGACTATCATCAGCAAAAAGAAGATG
PERL 866977 Ler TCGTTCATTATTATAAGATCATGAACGGTATGTTATATGAGCCTCCTGGAATTAGGTTATCATAACCCTTCCCGAACCATGAACAGTCCATATTGCGGCTI[A/G]CGA AG

AGTATACAAGATGTGGACAAGCCTCAAAGGATCTCTTATCTCTCCTACTTCTCTTCTATTCGGACCTCAAAAACTTAATTCATATAATTTCTAATAT




AAGGAAAAGAGTAGGATATTTAGGTTATTTACTATGGACACTCTATTTTGAATTCTGGTTATCAAGTTTATAAGATTGTTTTGAGCCTTTGTGTCTTAGA[AITITCGGA

PERL_869153_Ler AGCAGAGGACTCTGTTCCTGAGTTCCCGCCGCTTCAAAAGAGAGATCTTTCAAAGGTTTTCGGGGAGTTCGGAGAGAAACTCGATCCGTTCTTAC AT
CER482823 ATCTGCTTATGTAGAGTCTCAATCATTTAGGTCTAGTCTAAATCTTGACACTTTTGGAATTGTTTTGCAGTGGTGGGCAATGGAACTCAGGAGGAGCATGICITIGAT o
AGCGAAACAGAACCGATCAAGAACGATACATACCTAACCCCGTACCCGTCTAAAATGAAAGTGCTTGAGAAAGTGTTAAGAGGTATGAAAACACCTG
CER477094 TAGTTTCTCTTGCTCCGGTGTGTAGAAATATATACCTGATCGGTATTGTGCTCCCAAAAGTTCTCCCTGCAACAGTTTAAAGATCGGTTAGGAATTGAACIGITITTG o
TCAAGATCACATTCACTATGAAAGCTATAATTGAGGACAATGACAAGCACCATCAAATTTCATTTCAAGATAAGAACACAAATTCAGTTTAACCATT
PERL 875329 Ler TACAGGATCCAATTAATGAACGGCTCTCGTTCGTCCTCAAGCTTCAAATCTGTATTTTAAAATATCAACGGCCAGGATTCATAAATCCCTCGGTGGCGCGI[CITIAGA o
- - GACAGTCAGTGGCCATTTTCGGCGACGGAAGTAGGCTCCGCCGGCTGCTGCTGCGTTATACAATGAATGTTTCCTCCAGCAAGAACGATCTCTCTTG
PERL 877303 Ler GGAGAAGAAGAAATGAAATTGAACAAGTTGGAATGGAAGAAGACAAACTACTTGAGAAGAAAATAATGCAACGAGTAGTTGTGTTTGTGTACTAGTCCTGIAICIAT A/C
- - TACGGGTTCCAGCTTTTAGCACAATGTTTCTTGTTTTGTCTTGATGCACACCTTGGCATTACAGAAAAAGAATAATTGAAGCTAGAGGAATAAACCAA
CER482707 ATGTGTCATAACATAAGAAGTTATTAACAGCGTAACGTATATGAACCTTATCCCACTATCACTATATAATAATAACGTCATACTCATATCCCAACTTTATI[C/AJACGCT C/A
ATTCTCAAACAAGCAAAGAACCTTAACCAAAAAGAAAACGTCTACGGAGACATATGGAGAGGAAACATCACTTCGTGTTAGTTCACAACGCTTAT
PERL 881677 Ler GTTCGGTTTGATTTTTTCGATTACGGTCTGATGTAGATTAAATAAAATAATTAAAAAGTTCCAGAAGCATGCAGAAGAAGATTGAAGAACACCGAGATACICITIGAG o
— - ATTTACAGAGGATCAAATCAAAAGCAAAAGAGAAAGAGAGAAGAAGTAGAAGAATCATCATCTTTAAAGCCAAAAATATCAATAAATTAGATTAGAG
PERL 884176 Ler AAAATAATAATAAAAAAAAATAGTTTCCACAGTTTATAAATAAATAAGAAAAATAGTAGTAGAGCTTAACCTGCGCCGACATCTTCGAAAGGTAGATTCGIG/AITTAA G/A
— - AATGCGCACTACTCTTCTTCGTCAAGCTTCCTCCACTTACTTGGTAAGAATAGCTTTGACTATTACACGAAGCTACTATTTAGTTTTTAAATGTCC
PERL 886324 Ler GAGACCACCACATCATTAGCATTACAATTCTGTAGTTGGACCTCTCAAGAAACCGTCGTAGCAGAGGGAAAAGAAACATTACACCCGCGAGCATGTTAGGIT/CIGA TIC
- - CAAATAGGAAACGACTGCTATTATAAATAGAGAAGGTGAGTGCATAGCACTCCCAAACCAACTCTTGATAGTTCTGGCAAATGCTGGAGGATCTTTCC
CER440051 ATGCCTCTTCTCTCTTGTGAACAAGTACCTGAATACGATTTCATGACCGAATCTAACTATCACAATGAAAATGCCAATGCGTTGTCAGCGGGACAGTCCTICITIATT o
TACGGAAGGCGGTGAGATGACATTTATGGTTTCTAGCCAAGAGAGAGCAGGTCAAAGCAATGATCAAATCAGGCGCGAGGATGATAGAAGCGAGACC
CER477932 ACTCTTTAACTTGATAACAGCAAATTCGTCCTTATTAGTAGTATACTAATGTTTTGCTATTGCTTTTGCTTTGGCCAAATGGGCCAGCAGTTCAAATGCGIA/G]JCATC AG
AACAAACGGGACGTAGACTACCACTAACCACTTTACCTTCTTCATCTTCGTCTTCTACAAGGAGTCCCCGAGAAATATCTTCTTCTTCGGAAGATG
PERL 891788 Ler CTCACTCTTTCGTCTGAAGTTTCAAGCTTTTATTTTGAATTTCGTTATCTGGATTCGTTTGATTTTGATGTTGATGAGATTTCGCGCCTAACAGGTATTG[T/GJAACAG TG
- - CTCGACGCACATTTCATGGAGCTGTGGCTCTTTCACCGGAGAGCTTAACGGAAGAGTCTCCCAAGGATACTGTGAAAGGATTGTTAACAACCAAT
PERL 894000 Ler GCAATGGAGTACTAATCTCAATCGAAAAACTTAAAGAAGGGCACGCCATACTCATATACCGTGGCAAGAACTACAAACGTCCTTCATCGAAACTGATGGCIA/IG]ICA AG
- - GAATCTTTTGACGAAAAGAAAAGCATTGCAACGATCTGTTGTGATGCAGCGACTCGGCGTAAGTGAAATGAATGAAAACGTATCTATCTCTTTCATTT
CER483050 TGTTTATTTCGCGATCGATGAAGATTCTCAGATTTTGTTCAGACGAGATGCGTCTACGAATATGTGAGCGAGACTTTTTCCTTCCACAAACTAAACTTATICITIGGG o
CTAAGATCAGCTTTAGTGGGCTTAAAGGATCTTTTATTGGGCCCAATATATGTCAATTCTTCATTTTTTGATAAAATTTCTGAAGAGGTAGTGACAC
PERL 899013 Ler GGTTATTTAATGTGTTTTAAAGTTTGACTATGAAATTTATGCTGATGTCAGTTGGTGGCACATGGTTTAAACTTCTAATATACAAGGTTTGGTTCGATAA[GITITGGA o
— - CTCCATATAGGCGTCCATTAGATGGCTCATTAACAATAGACTTGATCTTACAATCGGACTCAAACATGTAGTCAGTCGACATCGACTACAGTGGCT
PERL 902420 Ler AAAAGTTTCTTCCCGACACTCCCATTTGATCGGAGGGCTTCGACATTGGTGGGCTCTGTTTCGCCGCTCCGGCTAAAAGTTAGTGTAAAGCAAAAATGGAIAIG]IC AG
— - GGTACGGTGGCGCCGGAGAAGATGAGTCACGGTCGGATCCATCACATGAATGGTCCGCTCAAGGAACCGAAACTGGTATCGAAGGTAACGTTGATTATG
PERL 905180 Ler AATGGCTGATCTCGATGTTCCTCCTCAAGTTCCTCAAAGTAAAACTAGAGACCTTGACAAGCTTCTTCTCCGTCATGGGAATCTCGTTGACCCCGGCTTC[GIT]TAC o
- - CCGGACCCGGCGTAAACGCCTTTTATCCCTCAATTCGCTTCTTCGGTTATATTCCGTATCGTTTTTGTGGGTTTTCTGAGCTAAGTTTGTTTCTGTA
CER483565 AATGGTTATAAGGAAAGAGTTTTCGATGGTGATGAAGGAGATTGGCGTGGGGATAGGTCTTATGTGGATAATGGTAGGGGAATAAATGGGACCAGTGCTCIA/G]C AG
GAAGGAAGGAGCCAAGAAACAAAGAGAGAAGATAGGTAAACTTTTGTTGAAAACAATGCAGTTGTAGACTTCACATTGGATTTCAAACTTTTAGTGTTC
PERL 911371 Ler GGCAGGTCTCTTGCTCTTGGCCCACAATAAGCGTTTGCATATTTTGACCTCAAAAGAGCAGCAACAACCTTTGATGTAGCGTGTTTCGAAAACCTGCTACIA/G]CG AG
— - TTTCCACATTACAGAGATGATCAAGCTTAGCTTTCCTCACCTCATATTCTTCTGAATCACCTACTTTATGTGCAAAGACTCTCCAATCACATATTCTT
PERL 913730 Ler GCGTTACTAAATTAAAGTGGTGTATATAAGAGTAATAGTAGCACAGAAGGACCAAGATGCAAAATAAAATTGGAAATCAAGACTGGGGAGTGACGCACACIT/AITA TIA
— - AAAGGTACGGACAAAACGATGCATTAGATCTTGATTGTCCGTACAACTGAATTATAAGGGTTTAATTGCAATTGAGAAGGTTTATAATAAGTGTCTTT
PERL 916785 Ler CTATGTAGAATCTAGAAAGAAGTAACAAAATTAGAGGAATATAAAAGTGGATACAGCAATTGTTCGTGCGCTTGACTTTATCTGGGAAGGGAATGAGTTTICITIGGG o
- - ACTCGTTTGAATCTTCTAGTTGGGTATCAAGAAAATCATCTTCAATAATATCTGCGTTGCTTAACAAAACCAATATGTACTGACTCAGAAGGAATGT
CER434838 AGACCAGCCAATATGGACTGCTTCTGCAGGTGCGTCCCATTCTTTGTAACTTCAATTCATCGATAGGACTTAAATTGGTTGGATTAATGAATCCTATTCGITI/C]CCT TIC
TGCCTTTGTCAAAGTGATGTTAGATGAATGTGTCCTTCATAGTTAACTAAGTGGTGTCCAAGAAGCGAGATATTGTGAACTTGATCTGGACCCATAT
PERL 923014 Ler AGAATACCCCGAACTCGATAGTAGTACCTCCGCGTTACGTGATTGCGTTACGGGGAACTGTCCCAAGTGATGTGAGTGATTGGATACATAACAGCCGTAT[T/CIGT TIC
— - ACTCGAGAAACTCCATGGCGGGGGTAAGCATATGCATGTCATTAGAAAAATCTATTCTTTGGTGGCCAAACACGGAAACACAGCTGTCTGGATCGCTG
PERL 926808 Ler ATAATTTAGTCATGAGACTCTTTTCCAATAATTTGTTTTGCAGAAAACTTGTTGCAAGAGAATTTGTCACCTCTAATACTAAATGAGTACACCAGCGCGCIG/CJAACA G/c
- - ATATTTACTCAGTCAATCTTCAAAAGATGATAGAAGATTGTGTCACGAAGATAAATGTTCGCCATGTGAAACGTGTAAATCACACCGGTCAAAATT
PERL 930173 Ler GATGCCAAGGCCTTGATTCCGTGATCTGAGACCAAAGTATTTGAGATGTCAAGGTCATTGACTGAGTAGCAGTTCTTGGCTACTGCGACAAGGCTTGCGT[T/CITG TIC

TGATGTTCTTGCAGCCGTCAAGGTTAAGAGACTCCAATGTGCGTCCGTGGCAAACAGAAATTGCAGAGACTGTGTTGTCTGAAACATTGATACATTCG




PERL_933560_Ler

CCAATTTGTTTTAAGATGAAAACCTGTGATTTTTAATAAGCATTACAAATATTTAAGAACTAGGGTTATATAAAAATACATCGTATACGTACATGCGATAIT/CITGCTT
ACATGAAATAAAGCAATTAGGTACAAGAAAATATGAACTAAACAAGACTAACTAGGGAATTTTGGGCATATGAAAAGATGATCTTAGCTTCCTTC

TIC

PERL_937585_Ler

CGGTTCGATAAAGGCGACGCGGTGGTTATGCTTCATTACGCTTATGGCTCTGTGAAGAAATCTGTTGAAGCGTATGTTACACGCTCCGGTGGACACGTCA[CITIC
GAGGTACAGTTACCTTTTCCGGTTATTTCGGCGGATGAGATTATTGACCGGTTTAGGATTGGTTTAGAGTCTGGTAAAGCGAATGGTAGGAGAGTTAGG

CIT

PERL_942083_Ler

TATAAATTATCTAGGCAAAAAAAATAAAATAAAATCTTAATAAAGTAAAAGTAGTTTTGTTTTGTCATCTAGCGACTAAGCATTCTAGGCGCTAGGCGGA[A/G]IGATC
ACTGCCGATTTAGCGCCTAACACTTTCTTAAACACTAATCCAAACCAATGATATATTAAGTCTAAAACATGAATGCAATTGGCATAATTATAAAGC

AIG

PERL_946009_Ler

TTAAACCCGCTAGTTAACCATCACATTTGGCCTTTGCCATTGTAGCCTCACAACTTAGGCAATTTTAGGATTTGATTGGTTAATAGATAGGTGCAAATGCIA/GJAGA
TCTTTTGGTAGCAATGGTTGCTGTTTTAAGAGCTATAAAAATATTTATTTGATTGGTATAAGAGTTGAAAATATGTGTGTTTGTGGGATGTTGTTAT

AIG

PERL_949882_Ler

AATCTTTGTCACCACGGCCACTGCAGTTCACTACCACCTTGGCTCCATCACGAAGAGTAGGCACGAGTTTGTCGAGGAACGCGAGCGCGTGAGACGCTTCITICIA
ATGCCGGTATTATTCCCTCCAATCTGCTTAATCGCATGCACGCTGCAGTCGACAACATATAATTAAGCTTAATGTTTTATGTAAATATATTAAAAAAAA

TIC

PERL_952964 Ler

AAGACCGAGTGCGTGGGAGAGGGATTGGAGACGACCAAGTGCGTGGGAGAGGGATTGGAGACGACCGAGTTCAAGGGATCTGTACCATGTGTTATATCGCIAIG
IGACCTTGGTTTGTAAATGGGTGGATAGTCACAGTGGATCAATGGAAACCAAACCCAAGACCGGATTTCTTGCAAAAGATTCTTTTCTGGGTGCGCATTAA

AIG

CER477084

GAAGCTTGGGAGAGATTGATCGTGCTCGTGCACTCTATAAGTATTCCTCCCAGTTTGCAGATCCAAGGTCCGACCCTGAATTCTGGAACAAATGGCATGAIG/AITT
CGAGGTCCAGCACGGGAACGAAGATACCTACAGAGAAATGCTCCGTATCAAGCGAAGTGTTTCCGCAAGCTATAGTCAGGTCTGCATCAGTTTCTCTT

G/A

PERL_960485_Ler

CCAGGTGGGGCAAGTCTGGCAAAGGCGTGGCACACTCCGGCGAGGTCCGGCGGGTGGTCGGGGCGCATTGGCAAACTCTGGCCAAGTGATGGCGCAAATCIA/
G]JGCGTGCTCTGGCTAAGACTTGGCATGGCTGGGCCGGCTTTTCCTGGCGGCACCGGTTACTCGGGCGAGTAGATGGGCCTGTTGTCACGGTGCCTAGTGAC

AIG

PERL_962058_Ler

TGGTGCTCCTGTTATATTGCTTAGGAATCTTGATCCGAAAGGAGGGCTTTATAATGGGACCAGGCTACAAAAACGCAACTTACCAAACAAGTTGTGCAAGIT/CIGA
GAGTAATAACTGGAGATAGAATTGGTGAAATTGTCTTGATTCCTCTAATCAACCTTACACCTTCAGATATGAAGCTGCCATTCAAGATGCGAAGAAGA

TIC

PERL_964521_Ler

TAGGAAAATGGGAAAGAAGAAGACAACCCTAATGTCGACTACCAAGATCGCTTGGATAGTTTACTAGCCCTGCCAGGACGGGAACGACTTCCACTCCTGTIT/CIT
GAGAAACCTATCCCTGGAATGGAGACTCTCTAGTAATTGCGTGAGCTTTGTTTAGTTTAGTTTAGCATAGTTTGATTGTTCTTTTAGATATCCTTAGTA

TIC

PERL_965006_Ler

CAAGTAGATTTCATGAGATGCCATAGGTACCAAAATGGTTTTTCTTCCTTTAAACTCAAAGCTATATTTGTTGGTAAACCCATCATGTATCACTCTCCGA[C/TICAAA
TTGCCAAGGTCTTCCTAACAAAACGTGATTAGCTTCCAAGGGCAGAATATCACATAAGACCTCATCCTCATACTTCTCAATGGCTAACGGCACTTG

CIT

PERL_968445_Ler

ATCGGCTAATACTACATATCAAGAAGACTAGTAGGAGTGTCAGACGGTCGAGCCCGCGCCCAAACGGGCGCTCCGTGGCAGACCTCGCTTCTCTTCATTCITICIG
CAGCGGTCCGGTCCGCCAAGGACCGCGGGCGACAAAACGAAGCCCATACCCACCCCGCATTGCCCATTGGTCTAACGGGCCGGCCCACAGACCATGACC

TIC

PERL_972440_Ler

CCTCGAGCTTCATCATTTGATCCTCGGGAAGTGATCTTCGAGCTGAGAGAGCCAAGGAGAAGGCAGAGGAGAGCATCCAAACGCTCGACAACCTACTCGAITICIC
GGACATGACGAGCAAAATCCTCCCGCTTCAACATCAGTTCCTGCTTATACTCAAGAGAGTATGGACGATTTCGTCTCCGTCTACTTCACCTGATCACTG

TIC

PERL_975061_Ler

TGTGGTGGCCTACCATTATATGAGTGAGAAATCACTTGTGTAAGAATCGGATGTTTGTGTTTGGGTTAGAAACCCCATCGGAAGTACACCAGCAACGACCIAI/GIAC
CGTTTGAAGAATCGGAGAAAAGAAATCAAATTGAGTTGGGATCGAGACAAGTCTAAAACAAGCATACTTCAGGGAAACAGGCAAAAGAAGGGAAGTTC

AIG

PERL_976568_Ler

CCCTGCTTTTTGCTGCATTATAGAACATTTTATTGTTCTGGTCCCCTGCTGCCATCCAGTGAAGCTTTGCTTTCTGTCGAAGATATTTTTCTTCGATTTC[A/G]JGACA
TCCTCTGCCATCTCGCATATGCCACTGCCTCTGCATGCACAGATTGAGTTGTTGGAGCCATCATTGTTGCAGTTTGTAATTCGCAGAGCTTCTTGT

AIG

PERL_980169_Ler

TGAGGATGAGGTTGTGAGTGACACGGATTCGTTGAGGTTTCGTTGGCTGGTTAACGCCGTAGTAGTAGTCGCCGATCATTGGCTCGTAGAAGTAACTGACIG/A]C
GGCGTTTTCCTCCGTCGGCTAAGCTCGCCATCGTCACTTTCTCTGCTTCTTCTTTTTCCGCCAAGAAACGAGATATCTCCGATTTGATTTTATTGCTAC

G/A

PERL_984734_Ler

TAAGAAAAGTGTACGTTACATATGATGGCACTTCAATAAGGCATATGAGGGTGGACTATGATAAAGCCGGTCAAGTGGAATGCTATGAGTACGGGGACAAIAIGIA
CCGGAACACAATATAAGGTTATTCTAATAAAATATTTGTTTACTATTGATATATTATTTTGTTTAAACACGTGGATCACTAATATATAAAAAATGTTTC

AIG

CER431735

TAGGACACCCTTCAAAAACCAATATTTAATAGAGAAACATATCAAAAATCTACGCTAAAGATTTAATCTAACCAAGGACCAAAGTTACCTTTGGCTTCCCIAIG]GTAC
TTCCACTGGTGTAGAGCAAAAACAGGGGATCTTCTGCATCAACCCATTCCACCTCACACGATGTTGGATATTGAGAAATAACATCCTAAAGTGATC

AIG

PERL_993253_Ler

CAATTCCAAGTAAAAGTAACAGATGGCGAGGAAGAAGCGTTTTTGGTGCTTTTGATTGGTACTTTATCCTGGACACTCCATTGTTGCTGTTGATGAGAAGIA/CICTT
TTTGGTGCTTTTGTTTGGTTCTTTTGTAGTTATCTCGGTAGCAATGAAAATCTGACGACAATTTGGACAAAGTATAGCCTTGTTAAGATTCCAATGC

AIC

PERL_998723_Ler

AGGTGGTTCACCATGTCTTCGCCTATTCCTCTCACCCCATATGGTGTGAACCGCTGCTTGAAGGAGATATCGAGCAACGAAGCTCTCAATTCTATCGCGCICI/IGIAG
TACCCTGAGACTGTAGCGAGTAAAGAAGACCAGTTTGTAGAGAAGCGAGATTGATGGTCTTTGGTTCTTCACAATTTACTAAATGACTTTATCAGGAT

CIG

PERL_1004314_Ler

GGCCCAGTGGCCCATTTATCAGATTTCAAATAACAGATCTCAACACTAGCATGGCTACACACGTGTCAGATTCAATGCATCAGTCATATCTTCAGCATCCIA/G]JACA
CTTGTCAACCTTCCATTGGATCTCTTAACTCTACGCCTCGAAAACAGTTTTTATTTATTTATCATTCCATTTCTCATTGTATCTTCATCAGTCTCTT

AIG

PERL_1008140_Ler

TGGGTAAAAGCCGATTAGGTACGGATTCTTTGGGTAGAAGAGTTTAGAACTCAATATATTAAATAAAAAATATATGTTCGGTTTTGGTTCGGGTCCTTTCI[AIG]GGT
TTAGGTCGCTTTGTATATAGATTTCAGAACAACTTAATAAATTATCGGATAAATACCCATATTTTCGGGTAAATACTCGCATTTCAGAGTAAAAGTT

AIG

PERL_1011779_Ler

AAAAAAAAGATGAAGACTTTATGACAGAGATACTTACAGGAAGTTCATCAACATCTAATTTGACGAAATCAACATCATTGAACTTATCAGCCATGGCATGIA/GIATC
GCAGGCTCAATCATCCTACATGGTCCGCACCATGAGGCCGAGAAATCAACCACCAGCTTTATTATTCACAGAAACCAAATCAGTTAAATTCCATTGA

AIG

CERA438753

GGCTTCAGGTTGAAGACGACCAGTGCAGATTTGGTGAACCGTTGAAAAGAGCGGAAACATCTCCAACCATCCACAATGTTTCAACACCTCGTAGACCTCTICITITT
GCCGTCGATACCCCCTTTAATAAGCAACAGTCAGACATAAGACACAAAGAGAACCACTTTCTAATTTAGGACTATAATCCTCACAAGCAGAATCGAAG

CIT

PERL_1018094_Ler

GTCAAGAAGAACAGTTGTCTCTTCTTGGAAAGGTGATGAATGCTGGAGACGATCTGGTCGGTTTAGAGCAACTCGAAGAAGACACAGACGGAATGGCTCTIA/G]C
AAAAGGCGAGACGAAGCATGGGATCGATGAGCGTAATGTCCGGTTCAAAAGGAATGGTCTACATGGAATACAACTCAGGCCGTCACAAATCCGGTCAGC

AIG




PERL_1022802_Ler

TACACAATATCACAGATTCATTTTAGAAAACAAACCACGAAAATGTGTGGAAACAAATTCAGATGAATGGAAACGTTAGAGTAACCGCCGAGTTTACCTGIA/G]GCG
CGCAATCTGACTACTTCCTGATTCAGAAGCTCATTTGTCTTCTTCAAACTCTCAGCTATACTTGTTGAAAAACCAAGACCAACGTTTAAAGGAATGG

AIG

PERL_1026634_Ler

TACGGCCTAACCGCCGACAATCTTCCACCTCCGTCAGCGAGTGCAAAGCTCCTTCAATCCACAACTTTCCAAAAAGTCCGTCTTTACGGATCCGACCCGGIC/G]IT
GTAATCAAGGCCCTAGCAAACACGGGGATCGAGATCGTCATCGGGGCGTCTAACGGCGATGTACCCGGTCTAGCATCGGACCCGAGTTTCGCCCGAAGC

CIG

CER441019

CACTTTCATGGTTTCCTCTGAGAAGGAAGAAGTTTTCAGGGAACTTAATCTTGTAAGCAAGTAAAAGACAAATCGTTTCGAGGCTTTGCTTGCCGCGATC[GI/T]ACA
TAATCTCCAAGAAACAAGTAGTTTGAATTAGGAGGGTATCCGCCATGTTCGAATAGTCTCAAGAGATCCGGATATTGTCCATGAATGTCCCCTGTTT

GIT

PERL_1037843 _Ler

ACACAATTCTTTCGATCTTAGCCGTTGATTACCCAGTGAATAAGGTGAGCTGCTATGTGTCTGATGACGGTGCATCAATGCTCCTGTTCGATACATTGTCICIT]GAA
ACTTCCGAGTTTGCAAGGAGATGGGTTCCGTTTTGCAAGAAGTACAATGTTGAGCCAAGAGCTCCAGAGTTTTACTTCTCAGAGAAGATTGATTACC

CIT

PERL_1042398_Ler

ACAAGATCGTAAACGAAGAATGCTTGAAGATAACTACCATGCCACGCCGAATTCTTATGCAATCCGTCAATTATGCACGTTCATTGGATGTTCTCTATACICITIGCG
GATGATGTTTACAACCACCGCGAAGGAAAACTCAAAGAGTATATGAGGCTTTTGCTCGTAGATCCTATACTTCTTTAGGACTTGGGATGCATCATGT

CIT

PERL_1048451_Ler

TCTCTACTGACGATCTCAAAGGAAAAAAGAGTGGAGATGCAAGGTTTTATTCAAGATGCTGCCCGTGAATTCATCAACCAGACTTCGAGGCGTCGCAGACIAITICT
GGGAACCATCAAGAATCAGATTATTACTAGAAAATGATAAATCTAAGGTAGGTGATACATTCTGTTATCTATAACAATGTTTATTTAAATTGTTTAAG

AT

PERL_1054488_Ler

TAAACTAATTGTATATGTATGTGAATTGTGGGCAACGTAAAAGAAATTTATGCAATTTCCGTACTACCTAACTTGATGTTGGGAGATCGATGAGAGCGACIT/CICAA
ACTGAATCATTCTCATTAATCTTCCAACACTTGATTATTATCCTCAATATAAACAATCACGTTAAGAAATTGCAAACTGTTTTCTTTTAAGAAAATT

TIC

PERL_1058363_Ler

CATTGCATCAAATTTTTCTGACCCGATCACTTCCAGTTCCGGACAATAATCATTTTTCAAAACCAGACCCAACTCTTCAAGTAACAACCGAGCTTTTGTCIAICIGACT
AAAGCAGCCACAGACTTTAACGAATTTTTTCTTCAATTTCGAGTGGTTGTTCCGTTCAAAATCGAAGCCTTTTTTCATCTGTAGACATGTTTACAG

AIC

PERL_1060855_Ler

CCTTCAAATAATGTAGACGAAGGACTTGTAGCTCTTGAAAAGGATCAACCCCAACACCTTGAGCTTTCTCTTTGTTTATTAATTCTGTCATCTTAGGCGA[G/C]GATT
CCACGCTTAGAGACTCGAGATTTGCAGCATACATCAGCCATGTCAAATCCTTTAGATGTATGCATGAGTTTATTACCACAGCTGAGAGATCCTTGA

G/IC

CER436994

ACTCTGATTGTCCTGTGGTTGAAGAACATAAACGGGTGTTTTAGTTGTGAGTTGAGTACAAGTTTTGTTACAATGGAACCAAATCAAGACGTTGCAGACGIG/AICG
TTGAGAGTGAAAGATTACATTCTGCATCTAACTGTAGCAGCCTGAGCTTCCGGCATCATATGGGGTTGTACGCCTTAGTTCATTCAACTGAGTCTGAA

G/A

PERL_1067562_Ler

CCATGAACTCAATACCTTCTTTATATCTTCCAACTCTCTCATGGAACAAGCGGTTCTTGAGACGGATTCTCCTGTATCTTTCTTCGTCTGGCTTCTTCGC[T/CJACGT
TCCTCACAATTGTCAGAAGCGTTTCAAATACCCTCCTCGTGATTCTTGGATCTTCATCCTACAAAAACAAACAAGATTTCATTATCTCTCTTCTTT

TIC

PERL_1070916_Ler

AGATCGAGCAAGAACAAGAACAAGAACAAAAACAAGAAATCTCTCAAGCATCATCATCATCAAACATGGCGAATCTAGTTACGTCATCAGATCATCATCIC/AIGTTG
GAGCTAGCTGGAAATCTCTCAAGCATCTTCGATACTTCATCTTTACCTTTTCCTTATTCTTATTTCGAAGATCACTCTTCTAATAATCCTAATTC

C/A

PERL_1073332_Ler

TAGCATCTGAAATGAGTCCAAGCATTGTAGCAAATATCAACATACCACCTGCACTTATAGCAACAGAAACTATTCTTGCTCCAACACCAACTCTATCAGCIAIGITGA
CTTCCCGAATCCGCTACAAAAGTCCACGATAACCAAAGGGCTTCATCAACCCCACAGTCACTAACAGCATACAATGCTAATCCACCATAAACTATAA

AIG

PERL_1075675_Ler

AAATCCAAAACCAATCAAAGGACGCTCTTGTTTTCTGAAACAACACGATTAGAGAGATCTTCTTATTTATATTAACTCTCTTGGACACTTTAAACGGTTTIT/C]GCAC
GATTTGGTTCTAGTTCGAACCAGGACGAATGGTTTTATAAATTTACAAACCAAACCGATGAAATTAGTTGTTCTCTTCTTGAGTAATCAACTAATC

TIC

PERL_1078160_Ler

TGCAATTCGACAACATACCCCGACAAATGCTACAAGTCCTTATCCTCCTACTCATCGAATATCAAATCCGACCCGATCAAACTATGCACCACCGCGCTTAIA/CICCT
CAACGTGAAATCCGCAAAGGAAGCAACGTCCGTTGTCTCTAAGCTTCTCAAAATGTCTCAGAAATCAACCGCCGGACGAAAGGGTAAAATGTTACCA

AIC

CER426941

GACTACACGCTTTACAATGGCTCTCTTATAGGCGCGTCAGGCTCCGACGACGGAACGGTTCAAATGTGGGATCCACGTAACGGAGGGACGTTAGAAGAAAICITIG
GTTAGGCCCGGTGGTGGAGCGGCGATTTGTTCGGTAGAGTTCGATCCGTTCGGTGGATCTTCCATAGCCGTTGGATGTGCTGACCGGAATGCCTACGTG

CIT

PERL_1084153 _Ler

AATAGTAGTATACAACAAAGTATCGCATGATTATTCTCCTAATCTTCGCATTTCGTTTCTACACAAAAGTCGCCGCAACATAACTCATGCAACGACAAAGIC/AIGGG
ATCGAGGGATAGAGAGAGCACACAACACAAAGAGCTGCCTTTGACTTTTTCAAACCCTAAACCAAATTGACCGTAACGTCCATCAACAACACGTCCC

C/A

PERL_1086348_Ler

TCTCACACTATATCTCAAATCACAGAAAACAAAAATCTTTTTTTAATATACAATTTAAATCTTTTACTCCGATTTAAATATAACATTTTTGGGACAACTA[G/A]JCCAAAC
GTTACAAGACGTCAATAAATTCCATTGACGGTTACAATTTGATGATAGGTTTGCTTTCGTTACCCTGAGTCCCTGAGTATTAGTGTGGATATCC

G/A

PERL_1088463_Ler

TCGTGATTTTGAATCCTTATGAAGATGAATGCACTTCTTTGGATAAGAAGGTGCCTATGGCGTTGTTGTATGATAATGAACTTGTAACCATCGGTTCATC[C/A]CAT
GGCTGGATAGCTACTTTGAGTCAGGACGACGGACTACTGCGTCTCCAAGACGATCTAAACCCGGTTGCATCGGATACTAACCCGAAACGCATTCCCC

C/A

PERL_1091480_Ler

CACGACAAATAAAATCAATAAGTAATTTTCTTTTAATCAAAATCACGCCTTTGCGTCTCCTTGCATCTCGCCTGAATCATCTCAGACCGTCCCATGAGGCIAITIAAG
CGATGGATTCCGTCATGGTTTGTCACGCATATGCAGTTTTTATTTTAGTTTATATTTTTTTGGTAAAAAGTTAAATTTATATCATTTTTGAAATTTA

AT

CER441642

TTGGACTTTTCTCTTGCATATTGCTTGCCTTCGTGAACCAGTTCTTTGGTTTCCGGTCGAACCAGCTTTGGGTATCTTCAGTTGCGGCACAGATCGTGACICITICTT
CCGCTAGGGAAACTCATGGCAAAGACGCTACCGACAAAGAAATTTGGGTTTCCCGGGACGAATTGGTCGTGGTCTTTTAACCCTGGTCCGTTCAATA

CIT

PERL_1096052_Ler

TCATTACCCTAAAGAAATATGAATTTCCATAATTCAGTTCTTTCACTCTGTTAGCAAAGACAGTATAAGGGTCTCTTTCTCGAGCACGGACTGATTCTTCIAIT]GCCA
TTTGCATCACTATTCCAACCTCTTCTTCTTGTGGCATCACGTTTGTAGTGAAAAGTTGATATACAAGCTGGAAAGAACGTATAATAAGGTTCAGTT

AT

PERL_1098054_Ler

ATGGAGCTTGAAATTGAAATTCGATGAGGAAAACAAATCGGAAAACAGTAATCTTACTTTGAGATCGTATTCAGCATCATTCGCCGGCATTTTCGAAACG[G/A]JCGA
TGAGAGCTTCCACCTCCGGCGAAAACGGCGGCGTGAGCAAACGATGAAACAGAGAATCAATTCACAGGAACAGATCTAATCTAAGCAGAGAGAGAGA

G/A

CER436560

CAAAGGGATAGACATTAATGGGCTTAAAATGTATTGGGCTTTATTTATTAGGCCCATTAAGCACCGCCGAACGTCGTGACATTGTTAGCTAGCTCGCCGGIA/C]GC
AAAATTCAGTCTGTGAAACTTTCGGAGAAGAAGGGATGTCGAGAGGATCTCGATTCGTTAGGGCTCCTGGGCTCTTACTCTGTCGCGTTAATCTTCAA

AIC

PERL_1101746_Ler

GAAGAGTTTAAAGATTTATAAAGAAGAAGACCGTACAGATGGACAGATTTAGCTGAAGGCGTTACGACAATATCACCTGCCAATTGTTGTGAGTTTGCGA[C/G]TC
ACGAGAGAGATTAAGGATTCAGGATTAAGGAAACCTATACATATGTTTTTTTCTTTTTTTCATTATTAAAAGGTATACATGTATAAATATGTTATCTT

CIG




ATTAGTACCTTATCAATATAATGAGAGTTTTTCCTCGGAACCTCCTCAACGGACCATCCTCTAGGCAATCGGAAACCTTTGGAGGCATATTCAACTCCGCIAIGIGTG

5 PERL_1105321_Ler ATCCTGCAAAAGCATAAACACACTGATTTTAAGTATTTGATCCAAGAAGAACCATATGCTTCTGTAATTTCAAATCAGAACAAAGGACCTGTTTGGT NG

5 PERL 1107666 Ler TTATTCACTTTCTTTCCAACATCTCTACTCTCTAGTACTAGTAAGTAGTAACACTGAAGAATTTAAAGTTAGGGGCAGAAGACTTATGCAAACACCTAACIGI/IC]GCAC G/c
- - TCAGTCTCACGATTGCTCCCAACAAGCCTTCATGGACTACTGGTTCTTCTTCATCAAACAACTTCTCATAGAAGACTATACCGGACTCAGACCACG

5 PERL 1109312 Ler TTAAAGAATTTGTTGGCCCAAAAGTTAAAGAATCACCATCTAGGCTTTTAGCCTACAAATTTGGACAGATCATAGCACAGAGAATGATTTCTCTAACATGIG/AJATC G/A
- - GGCCAGGCCTTAATACTAAGCCAATGTGCACAATAAGACAAGTCATAAAATGTTATTCAGATACATGAATATGTTTGTCTTCGTTGGATCAAAAACC

5 PERL 1110914 Ler GAAACACTTAATGGATGCTTATAATAAGAAGTAAGACTTTCCGCCGCTGTGGAAAATATAAACCCATAGAATTGGGACTGCTTTTGTAGAATGTGGACCGIAITITCG AT
- - GACTTTGTCAAATTTCGTTTTAACCGTTGGTCCTCCTTTCGCTTACTCATTTTCCGCACGCCATTAACGATAAAGATTCCCATTATTTTTCGTCGTC

5 PERL 1112536 Ler GCTAACCAAAATGAAACAAGTACAATGGAACCAGCAGCTTTCCAGAGGCAACGATCATGGGTACCTCCACAACCACCTCCAGTTGCCATGGCAGAAGCAGITIC]IC TIC
- - GAGGCCATTCGCCGTCCTAAGCCACAAGCTAAGATAGACCAAGAAGCAGCTGCTAGTGATGGCCAGTCAGGTGTGAGCGATGAGTTACAGAAGATCACT

5 PERL 1114716 Ler ACAAAACAAAAATCAGAAAGACAAATCGATAAATTAGTAAAGAGCTAGAGAAGATAAACTTGTAAAGAAATAGGGTTAAGGCTTACTAGTAGCTTGCGCCIAIT]GAA AT
- - ACAACAAGATTGAATCGAAGGTGGAGATAGCTAATTATCGTCTAGGGTTTGCCATTTTTCACTCTCCAACGGGGGAATTGGGGATATCGTCAAGCTA

5 PERL 1116668 Ler TTTCATTGATGGAGGCACAAGAACCTGCATTGGTATCATCAGCTTCTGTCTTTTCTCGGGTTGATGATGCAACGGTGGCAGCGGGCGATCAATGGAGTCCIAIG]IT AG
- - GCAATCAGAGACCGCACTGACTCCAGATTGAGAATGATCAGTGGTAGTAGTAGTAGTAGTTGCAGTTGTTGTGGTTTGTAAAGAAGTAGAGACAAGGCC

5 PERL 1118867 Ler GAACGAAAAAAAGGAACAACAAACTAGAGAGCGACCTTCCTCTTACCGGCGCGTTACTCTCACGCGCTAACGTACATATAGACGAGTCGAGCGATCTCGCIAIG]G AG
- - CGGCGTTTATCGATACCCTAAGCTCGTGGTTGTTTCAGATTTTTGTTAATTGAATTCTCTGCATCGAGATAGAGGGAGATGTGGGTTTTCTATCTGATC

5 PERL 1120950 Ler GAAGACGGTCTTGATTACACATCTATACGTCGCTCTAACTCTTTCTACGCCGATGCAATTGCAGACTGCATTGACTTCATCAACCGCTCCTCCGCTTGACIAIC]IGC A/C
- - TTCTCATTCTCTTCCAATAATTCTTTCTTCCATTTTGTAAAATCCAATGTTTCTGTATATGCAACCAATTCGAATTCTTTGTATTATTTTATTTTTTT

5 PERL 1123914 Ler ATGCAGTGATTCCTGGGCTAATGGCTGCTGGGGAGGCAGCTTGTGCATCTGTTCATGGTGCCAACAGGCTTGGTGCAAATTCACTGCTCGACATTGTCGTIA/G]T AG
- - TTGGTCGTGCTTGTGCAAATAGGGTTGCAGAGATAAGCAAACCAGGTTAGTCTTTTTTGAGGACTGCTGTTATTATAAAAGATAAGTCTCTTCTGATCA

5 CER435876 AAAACCTTAACCCTAAGAATACGAAGCAGAACCAAAACTTAGCTCTATGAAATCCGAGAATCGGAAACTTTACCTGCAAATCCTCGGAGGCCAGCAGAAGIAIGICG AG

AATATCCCGACATCACATGTATATAATCTCAGAAATTATACAAAAAATTCTCAACTCTCTTCGCTTTCTCCGGAGCAAACACCAAATCCGAAACACTT
5 “PERL 1126141 Ler TGTCACAACTAGAACTAAAATTAAGGATCCATTTTAAATGTTAAAAAGAAAAAATTGGACGATGAGAGTATTAACATGCACTTACCGCATTATCAGCGCICITIATCTT o

GGTTCGGATTCGGATCCGAATTCGGGTTGACTTTGCCCGTTTCCTGATCCAGCTTCTTCTTCCTGTGTTTCGTCTTCTTCTTCGTCAAGTCAAG

Supplemental Table 1 : List of SNPs used for genotyping
* Genotyping performed with Tagman technology
(1) SNPs genotyped only in female population




