Normalized ML score

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

(a) True (b) SAT é

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

RAxML-Limited FastTree RAxML

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

(c) MAFFT (d) Quicktree

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

0.94

0.96

0.98 1 1.02

1.04

1.06

1.08 1.1 1.12

1.14

1000S5

1000L5

1000M5

1000S4

1000L4

1000M4

1000M3

1000L2

1000S3

1000S2

1000L1

1000M2

1000L3

1000S1

1000M1

(e) ClustalW (f) PartTree