Sup. Table 7: Correlation between paternal stress during preschool and increased DNA
methylation in adolescence in girls only (all CpG sites with FDR<20%). Sites with

greater than 5% differential methylation are highlighted in grey.

Differential Spearman

Gene CpG Site Slope Range  Methylation p FDR

Cl1lorf49 €g26198807 0.129 0.171 0.092 0.560 0.000
C190rf30 €g20893022 0.074 0.088 0.053 0.552 0.000
TRDN €g14462830 0.193 0.334 0.137 0.551 0.000
SFRP1 €g22418909 0.020 0.028 0.014 0.550 0.000
METAP1 cg07829809 0.178 0.219 0.126 0.534 0.000
C190rf30 €g21300318 0.122 0.179 0.087 0.517 0.000
CNTNAP3 €g13059782 0.030 0.048 0.022 0.514 5.743
FAM113A €g23462402 0.077 0.105 0.054 0.512 5.743
C15o0rf21 cg08057475 0.069 0.103 0.049 0.511 5.743
SLIT2 cg03742003 0.035 0.064 0.025 0.511 5.743
MGC42630 €g22543128 0.081 0.130 0.057 0.510 5.743
CD47 cg06806080 0.049 0.144 0.035 0.507 5.743
PRODH2 €g27039606 0.063 0.085 0.045 0.492 5.743
BCAN €g21475402 0.023 0.041 0.016 0.492 5.743
NR2E1 €g19697981 0.025 0.035 0.017 0.491 5.743
FSTL3 €g10503234 0.108 0.154 0.076 0.490 5.743
PLIN cg01348757 0.138 0.219 0.098 0.488 5.743
TK1 €g22061523 0.040 0.052 0.028 0.488 5.743
CNGB1 €g16480209 0.047 0.065 0.033 0.487 5.743
PGA5 €g11957986 0.160 0.482 0.114 0.486 5.743
Clorf33 €g18224761 0.108 0.200 0.076 0.484 5.743
CRELD2 €g15316289 0.069 0.117 0.049 0.484 5.743
CNGB3 cg06757810 0.151 0.288 0.107 0.482 5.743
PGK2 cg06403553 0.069 0.123 0.049 0.482 5.743
NA €g27348440 0.177 0.254 0.125 0.479 5.743
AKR1A1 cg11323731 0.030 0.071 0.021 0.478 5.743
MPPED2 cg06790862 0.105 0.240 0.075 0.477 5.743
CDC14B €g20811389 0.015 0.033 0.011 0.468 9.143
GABRD cg06063714 0.087 0.176 0.062 0.468 9.143
PPP1R3C cg09775312 0.053 0.114 0.037 0.463 9.143
TSC22D4 cg00834958 0.020 0.026 0.014 0.462 9.143
F13A1 cg03440267 0.048 0.083 0.034 0.462 9.143
PAPPA2 €g10994126 0.104 0.231 0.074 0.462 9.143
HNF4A €g19717150 0.124 0.188 0.088 0.459 9.143
NEDDS8 cgl17391929 0.025 0.043 0.018 0.459 9.143
MAEL €g13249256 0.058 0.088 0.041 0.457 11.730
TAS2R8 cg08507270 0.097 0.147 0.069 0.455 11.730
IL28RA cg07509155 0.028 0.062 0.020 0.454 11.730
SAC cg06933072 0.077 0.138 0.055 0.454 11.730
Cl2o0rf12 €g10967280 0.046 0.067 0.032 0.453 11.730
TRHDE €g13663218 0.039 0.067 0.027 0.450 11.730
SCYL1 €g22417398 0.023 0.043 0.016 0.450 11.730
TXN2 €g06293195 0.087 0.163 0.062 0.445 11.730
LY86 €g20162076 0.198 0.329 0.141 0.442 15.770
KCNG3 €g27553955 0.091 0.133 0.065 0.441 15.770
TRIM43 €Qg27297176 0.139 0.251 0.099 0.440 15.770
ENPP3 cg08678755 0.170 0.281 0.120 0.440 15.770
LRRC51 €g23256971 0.059 0.112 0.042 0.438 15.770
APCS €g26353877 0.058 0.088 0.041 0.437 15.770
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19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998
19.998



GIF €g18538812 0.054 0.136 0.038 0.353 19.998
CD81 €Qg23125689 0.080 0.197 0.057 0.353 19.998
FOXG1B €g10300684 0.024 0.053 0.017 0.353 19.998
PDCD1LG2 €g14440664 0.106 0.221 0.075 0.352 19.998
HOXA3 €Qg25426743 0.173 0.392 0.122 0.352 19.998
THYN1 €g09360083 0.150 0.255 0.107 0.352 19.998
IFT140 €010536625 0.092 0.198 0.065 0.352 19.998
PIKACA €g10568796 0.056 0.114 0.039 0.352 19.998
P2RY5 €0g13506226 0.083 0.165 0.059 0.352 19.998
SBF1 €g15764655 0.041 0.088 0.029 0.352 19.998
GRB10 €025915982 0.074 0.205 0.053 0.351 19.998
CLDN19 €g11172423 0.034 0.066 0.024 0.351 19.998
EGLN1 €0g18979762 0.107 0.293 0.076 0.351 19.998
PPP2R2D €0g21750602 0.143 0.372 0.102 0.351 19.998
PARK?2 €021926612 0.022 0.070 0.016 0.351 19.998
MIP €g03986640 0.047 0.197 0.033 0.351 19.998
UNQ9356 €018582689 0.208 0.466 0.148 0.351 19.998
MYLPF €g00256074 0.050 0.103 0.036 0.351 19.998
MRVI1 €g24365867 0.069 0.202 0.049 0.351 19.998
RPL9 €g07027075 0.048 0.099 0.034 0.350 19.998
C100rf65 €g13985639 0.047 0.090 0.033 0.350 19.998
FABP6 €g13599007 0.092 0.211 0.065 0.350 19.998
WT1 €g04456238 0.046 0.118 0.033 0.350 19.998
SLC30A3 €g03875195 0.036 0.079 0.026 0.350 19.998
EVIS €g00519208 0.151 0.382 0.107 0.349 19.998
TREM2 €g20095587 0.052 0.156 0.037 0.348 19.998
ZNF124 €g21918500 0.019 0.105 0.014 0.348 19.998
C200rf149 €g01531431 0.098 0.235 0.069 0.348 19.998
PTCRA €g20790540 0.035 0.122 0.025 0.348 19.998
GALR1 €g00662556 0.065 0.141 0.046 0.348 19.998
TAS2R7 €g06496654 0.155 0.410 0.110 0.348 19.998
CHAT €g12052765 0.029 0.050 0.021 0.348 19.998
NMBR €g08109815 0.055 0.149 0.039 0.347 19.998
ASF1A €g04183425 0.134 0.319 0.095 0.347 19.998
RAPGEF1 €g07285276 0.077 0.163 0.054 0.346 19.998
ADRB3 €g01386493 0.066 0.197 0.047 0.346 19.998
K6IRS4 €Qg27222589 0.092 0.201 0.065 0.346 19.998
COL16A1 €g02989257 0.156 0.348 0.111 0.346 19.998
RUNX3 €0g14182690 0.099 0.153 0.070 0.346 19.998
CPSF1 €0g18511989 0.012 0.062 0.008 0.346 19.998
TEC €0g21152662 0.044 0.160 0.031 0.345 19.998
SLC35C1 €010516359 0.105 0.244 0.075 0.345 19.998
OR8B8 €016612699 0.051 0.080 0.036 0.345 19.998
ELA3A €0g14238120 0.099 0.163 0.070 0.345 19.998
ATOHS €015649452 0.013 0.034 0.009 0.345 19.998
IGF2AS €g25574024 0.186 0.782 0.132 0.345 19.998
PPP3R2 €g15765694 0.114 0.264 0.081 0.344 19.998

Note. FDR = false discowery rate (%). Slope = slope of least squared line. Range =range of average

beta.



