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M S P K E HQ AHN F NQ E L L V G I NK L KQ E R NA I T K E I E S E E E V A K R L N E E I A S

MA S L G S DVQ A T S N E L V S A I E E L K E R R T E I E R S I R C D E E E R NR V L A E L K A

MA S L G S DVQ A T S N E L V S A I E E L K E R R T E I E R S I R C D E E E R NR V L A E L K A

MAA L G S DVQ A T S V E L V S V I E KMK E R K T L L E EQ I S A E E T E Y E GV L A E V R A

MG- R A A A LQ NY N L E L V HR I E E L R E K R D E I K R I MQ L E E E E K A V I Q K D L A A

MA L K GA A LQ NY NT E L I HR I E E L R E K R D E I K K I LQ V E E E E K NN I Q K D L V I

M S NQ G S T LQ NY N S E L V K C I E D L R E K R E E L NRQ I L K E E E DK GK I Q K E L A V

MAQQ GA T LQ NY NN E L V K C I E D L R E K R E E V NR AM L K E E E E K A K I Q K D L T I

MA SQ GA T LQ NY NN E L V K C I E D L R E K R E A V NT A I L K E E E E K A K I Q K D L S I

M S AQ GT A LQ NHNN E L V K C I E D L R E K R E E I I KQ L R E DDA E K A K I TQ D LQ I

M S AQ GQ A LQ NHNN E L V K C I E D L R E K R E E I I KQ L R E DDA E K A K I TQ E LQ I

M SQQ GA A LQ T Y NN E L V K C I E D L C S K R D E L NRQ I QQ E E E E K HK LQ ND I R I

MTQQ GAA LQ T Y NN E L V K C I E E L C S K R E D L NR L I QQ E E A E K A R LQ HD I R V

MTQQ GAA LQ NY NN E L V K C I E E L CQ K R E E L C RQ I Q E E E D E KQ R LQ N E V RQ

MTQQ GAA LQ NY NN E L V K C I E E L CQ K R E E L C RQ I QQ E E D E KQ R LQ N E V RQ

MAQQGA T LQ GY NN E L V K C I E D L C S K R D E L HRQ I L A E E E E K A K VQ ND I R I

MAQQ GAA LQ S Y NN E L V K C I E D L C A K R D E L HRQ I L T E E E E K T K I Q ND I R I

M S HQ GA A LQ S Y NN E L V K C I E D L C A K R DD L HRQ A LQ E E E E K NK LQ ND I R V

MTQQ AA A LQ S Y NN E L V K C I E E L C L K R DDV HKQ I KQ E E E E K T K VQ ND L R I

M SQQ GA A LQ T Y NN E L V K C I E D L C T K R D E LQ KQ I L S E E E E K NK LQ ND I R I

M SQQ GA T LQ A Y NN E L V K C I E D L K R K R E E L HAQ I L A E E E E K L A VQ ND L H I

MAQQ GA T LQ S Y NN E L V K C L E D L K K K R E E V HTQ I L A E E E E K L K I Q ND L H I

MA - DP S AM L NY NA E LMK C L E E L K E K R D E V NRQ I K R E E E DK A K I Q R E L G I

MA - DP R AM L NY NT E LMK C L E D L K E K R D E I K RQ VQ R E E E DK A K I Q R EMNV

M S HQ GA A LQ NY NN E L V K C F E E L C K R R E D LQ RQ I QQ D E T E R A K LQ R E I S V

M S NV GA S LQ T T NNQ L V K C I E E L R L R R D E V T RQ I I K E E E E K NR I Q N E L R V

MT S T N S N L HNY NH E L V A C I DD L R R K R E E V NRQ I I K E E E DR A K VQ K E I A L

MT S T N S N L HNY NH E L V A C I DD L R R K R E E V HRQ I I K E E E DR A K VQ K E I A L

M E R K AMP L I K S E D E L S K C I E I L R V K RQ E I H EQ I I - K E E DK E RMQ K E I AM

MA TQ AA S LQ T Y NND L V K L I E S L K E A K A T L DR E I H S HQ E DK S K I E R D L A A

MT binding
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LQ E R L S NAN S N L E A L R E S K E A Y NNT I EQ T E L A Y R K I E E S SQ T L L HV I K R

L NA R L T T I E E S L KQ K I GA K S V L DK V I H E T S E G F R G I V E A S K K L L S NV R E

L NA R L T T I E E S L RQ K I GA K S V L DK V I H E T S E G F R G I V E A S R K L L S NV R E

MQ E R L A A L K D S L A K KQ A V R AD L E R T I S E T Y S A F K S I L DA S K K L L S T A K E

L S K R L A E L E D S L S R K Y A Y S S E Y DK T I R E V E S A Y A K I L E S S K A L L HV L K T

L T K R L A E I DD S L L R K Y A Y T N E Y DK T I H E V E A A Y S K AW- C I E I F V A F NR N

L T DR LQ R I N E S L V R K TQ A R N E Y DK T I Q E T E A A YMK I L E S SQ T L L HV L K R

L T DR L S K I N E A L A R K TQ A R N E Y DR T I Q E T E A A YMK I L E S SQ T L L HV L K R

L T DR L S K I N E A L A R R VMA R N E Y DK T I Q E T E A A YMK I L E S SQ T L L HV L K R

L T K R L AQ V ND S I A R K T E T K N E Y DK V I S E T E A A Y L K I L E S SQ T L L T V L K R

L T K R L AQ V N E S I A R K T E T K N E Y DK V I S E T E A A Y L K I L E S SQ T L L T V L K R

L T E K L S R V N E N L A R KMA S R N E F DK T I A E T E A A YMK I L E S SQ T L L NV L K R

L T E K L S R V N E S L A HR L S A R A E F DR T I A E T E A A YMK I L E S SQ T L L S V L K K

L T E K L A R V N E N L A R K I A S R N E F DR T I A E T E A A Y L K I L E S SQ T L L S V L K R

L T E K L A R V N E N L A R K I A S R N E F DR T I A E T E A A Y L K I L E S SQ T L L S V L K R

L T E K L A K I N E S L A K KMANR N E F DK T I A E T E GA YMK I L E S SQ A L L G I L K R

L T E R L A K V N E S L S K KMA T R N E F DR T I A E T E A A YMK I L E S SQ T L L NV L K R

L T E R L A K V N E S L A R KMAA R N E F DK T I A E T E S A YMK I L E T SQ T L L N S V K G

L T E K L A K L N E S L A K K I A T R N E Y DK T I G E T E A A YMK I I E S S H S L L NV LQ K

L T E R L A K I N E S L A R K I A S R N E Y DK T I A E T E A A YMK I L E S SQ T L L HV L K N

L T E R L NR I T E S L T R KQ A T R T E Y DR T I A E T E GA Y F K I L E S SQ S L LQ V L K R

L T E R L A R V T E S L NK K I S I R N E Y DR T I S E T E S A YMK I L D S SQ S L LQ V L K R

L N E R L K R V S E S LQ R K T I A R A E Y DK T I Q E I E GA Y T K I L E S SQ T L L HV L K R

L N E R L K K V H E S LQ R K T I A R A E Y DK T I Q E I E NA Y T K I L E S SQ T L L HV L K R

L NDK L S R V N E S L DK K L S T R N E Y DR T I A E S E A A YMK I L E S SQ T L L T V L K R

L S E K L NR L NDG L S R K LQ A KQ E Y E R T LQ E T E A A Y NK I L E S SQ T L L HV L K R

LQ DR LQ K L N E S L T R K I Q A R N E Y DK T I S E T E A A Y T K I L E S AQ T L L HV L K R

LQ E R LQ K L ND S I T R K I Q A R N E Y DK T I L E T E A A Y T K I L E S AQ T L L HV L K R

L NDK LQ E V CH S I A K K LQ T R L E Y DR T I K E T S A A Y T K I R E S A K S L L H I L K R

LQ NR Y K E L DA A L I Q K TQ A R A E Y E K T I R E S E L A Y N S I I E S A K K L T G I L K D
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E S K S I Q K S R RQ KQ Y CD E V D F

G S S G I P R HDG L - - - - - - - - -

E S S G L P R HDG L - - - - - - - - -

E S S A L K AQ I N- - - - - - - - - -

E P MNP SMD L L K K P - - - - - - -

NNNNHHHHN I E - - - - - - - - -

E S V N L T K K KQ V S D- - - - - - -

E T VQ L T K K KQ T S S - - - - - - -

E T V N L T K K KQ Y S S - - - - - - -

E A V N I A K K KQ A S S - - - - - - -

E A V N I A K K KQ A S S - - - - - - -

E A GN L GK A T D L R GNA T N S - -

E A GN L T K A T E P R S S K DH- - -

E A GN L T K A T A P DQ K S S GGR D

E A GN L T K A T A S DQ K S S GGK D

DT Y K L K DGP K S T S E GQ T R A -

E A T S L K E P T A A S S S P P P Q K G

S I HHMDGGK GHKM E Y GA K - -

E A A V L K DK GV P G F T NA S S T T

E - - - - - - - - - - - - - - - - - - -

D S V A LQ E S GDN S S - - - - - - -

D S V A L E E R - - - - - - - - - - - -

E S V N L S NP K K R A - - - - - - - -

E S V N L S NP K K H I G I - - - - - -

E GQ N I VQ K A T A K NV P F - - - -

E S A S L S K K V GQ - - - - - - - - -

E S V H L GR K T S G E R GDV P GV G

E S V H L GR K T S GDR A E L P G I G

E E S H L GNK L Y S GT S D E D L R S

R A GN I I S N- - - - - - - - - - - -


