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ARACTGTGECTTTTCTGGARATGGARTTGEACATAGCCCARGRAACAGARAGARCCTTGCTGEEETTGEAGGTTTCACTTEC
ACATCATGGAGEGGTTTAGTGCTTATCTAATTTGTGCCTCACTGGACTTGTCCAATTAATGARGTTGATTCATATTGCATC
ATAGTTTGCTT TG T T TAA GC AT CACATT AL T TR C TCTAT TTTAT CT TR T A CC TEGTAGGTTTTCTGTSTTTAG
CI‘MATRCTAATT T TCCATARGCTATTTTGETITAGTGCARRGTATAN R ATTATATTTGEEGEEGAATAAGATTATR
TEEACTTTCTTGCALGCARCARGCTATTTTT TMARAACTMACAT TCTTTTGITTATATTGTTTTGTCTCCTAR
ATTCTTGTAATTGCATTATAARL TR AGAALARTATTARTAAGACAALTATT

TTARGAGARATGAGCACGCATGGARARGTTTCCCAGTCTTCAGCAGRGAAGTTTTCTGEAGET CTCTGARCCCAGGEARG
ACAAGARGGARAGATTITGTTGI TGTTTGTT TATTTGTTTTICCAGTAGT TAGCTTTCTTCCTGGATTCCTCACT TTGAR
GAGTGTGAGGARAACCTATGTTTGCCGCTTARGCTT TCAGC TCAGCTARTGAAGTGTTTAGCATAGTACCTCTGCTATTT
GCTGTTATTTTATCTGCTATGCTATTGAAGTTTTGECAATTGACTATAGTGTGAGCCAGGAAT CACTGECTGTTAATCTT
TCARAGTGTCTTGAAT TGTAGETGACTATTATATTTCCARGAAATATTCCTTARGATATTAACTGAGAAGGCTCTCCENM
A TGTGGARATGATGT T TCATARGAATTCTGTTGATGEARATACACT GTTATCTTCACTTTTATAAGARATAGGARATA
TTTTRAATGTTTCT TGGEGARTATGTTAGAGRATTTCCT TACTCT TGAT TGTGGCATACTINEEIAA TTAT TTCACTTTAGA
AAGCTGAGTGTTTCACACCTTATCTATGTAGAATATATTTCCTTATTCAGAAT TTCTAARAGT TTAAGTTCTATGAGGEC
TAATATCTTATCTTCCTATAATTTTAGACATTCTTTATCT T TT TAGTATGGCARACT GCCATCIEEEACTTTTARACTTT
GATTTTATATGC T REEeAT TAAGTATTTTATTAGGAGTACCATART TCTGGTAGCTARATATATAT TTTAGATAGATGAR
GRAGCTAGARAACAGGCARATTCCTGACTGCTAGTTTATATAGARATGTATTCTTTTAGT T TT TARAGTARAGGCARACT
TRAACAATGACTTGTACTCTGAAAGTTTTGGARACGTAT TCARACAATTTGAATAT AL NG T IREE G T TATARRALT
ATATAGCGACATCCTCGAGGCCCTAGCAT TTCTCCTTGEATAGEGEACCAGAGAGAGCTTGGARTGTTARARACARAACE
AAACRARAANARACARGGRAGARGTTGTCCAAGGEATGTCARTTTTTTATCCCTCTGTATGGGTTAGATTTTCCARRATCA
TAATTTGAAGAAGGCCAGCNGERT GETAGAATATATAATTATATATARGGETGGCCACGCTGGEGCARGTTCCCTCCCCA
CTCRCAGCTTTGGCCCCTTTCACAGAGTAGARCCTGEGTTAGAGGATT CCAGRAAGACGRGCEGEAGCGREEAGEGCAGEE
AAGATGCCTGTCGEETITTTAGCACAGT TCATT TCACTGGEATTTTGARGCAT TTCTGTCTGAATGTARAGCCTGTTCTA
GTCCTGETEGEACACACT CGEETTGEEEETGEGEGARGATGCGETAATGARACCGETTAGTCAGTGTTETCTTRATATCC
TTGATAATGCTGTAAAGT TTATTTTTACARATATTTCTGT TTAAGCTATTTCACCTITGTTTGEARATCCTTCCCTTTTA
AAGAGARAATGTGACACTTGTGARRAGGCTTETAGGAARGCTCCTCCCTTTTT TTCT T TARACCTTTARATGACAAACCT
AGGTAATTAATGGTTGIGRATTICTATTTTTGCTTTGTTTTIARTGAACAT TTGTCTTTCAGAATAGGATTCTGTGATAR
TR A TGECARRAACARAACATARTTTTGTGCART TARCAARGCTACTGCARGARRRATARRACATTTCTTGGTARR
AACGTATGT NN TATAT T ATA T R T AT ATAATATATAT TAT AT ARG CATTGCTGAGCTTT TTAGATGCCTAT
TGTGTATCTTTTARAGET TTTGACCATTTTGT TATGAGTARTTACATATATATTACATTCACTATATTARAATTGTACTT
TTTTACTATGTGTCTCATTGGTTCATAGTCTTTATTTTGTCCT TTGAATARACAT TARARGAT TTCTARACTTC

Figure S1: Location of ARE in the 3’'UTR of CCL20 and CXCLS5 as determined by “ARE site”
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