
 



I: 4642748 

ccaaacatcagatcagtaagtggagcatttgccgagtccctaagcacactatctcctttctg/  

I: 4642687                           

II: 1445844 

/tatatttattgctactatcgcttttagaacatcatgttattaataatccgtaactagaccgtttaat 

II: 1445910 

II: 1445778 

cctgtgcatgatttactttttaaattcagggttaattaattactttccatcatttcctcctctccat/ 

II: 1445844 / I: 4642686 

/accatccacatgattagagtcaaacaaaacagttttttttcggtctccgatgtncttgaancgagga

caaga 

I: 4642617 



I-4,642,495                                           

atgcttcattttttatttcattcaggatcttcatcaaatagaaactcatcgccgaaagaatcctatga

gcttctt 

M  L  H  F  L  F  H  S  G  S  S  S  N  R  N  S  S  P  K  E  S  Y  E  

L  L   

catggtttggacaaacaatatcaaagtactaaggatgtaacgtttcgtcttgtcctcgttcaagacat

cggagac 

H  G  L  D  K  Q  Y  Q  S  T  K  D  V  T  F  R  L  V  L  V  Q  D  I  

G  D   

                           I: 4642686 / II: 1445844 

cgaaaaaaaactgttttgtttgactctaatcatgtggatggt/atggagaggaggaaatga 210     

R  K  K  T  V  L  F  D  S  N  H  V  D  G   M  E  R  R  K  * 69 amino 

acids 

 

    



II:2336713 

ctaaaattcgccattcaaatacttgggacatcctttacccttaggggtacgaaggataatcatgggcc

atctgggtttgatttcttctctgttaacacgagcgcgatgttggatgtcatgaatgcgttcaacggcc

caatccata/ 

II: 2336858 / I: 823412 

/taattacgtggagctaccttaaattcaattaggtagtttaaaatctatcccagaaagctaacttact

gagaagtcctcgctaaaccatattagcgcatgtagcatttaatgaattattcgtgtggatattagata

actgatttaggttgatttttgtagcttatacaattncctttttctttttggtataataaagccaaaat

cgtaaacaaagatgaattggaataaacattctttcacaatacttccacgagttcancatcgccatgtg

cgaacctcgttatatctttgaccntcgaaattcttgnagtccctgtcc  

I: 823099 

Potential new ATG indicated giving a C terminal product of 

SPBC24C6.09C-1 

1596 nt; 532 amino acids truncation of CRUK 972 protein 

 

Left breakpoint 

 

I: 2683567 

tgttttcaaaatataaccacgggtaagtaatacagttggcatacaacatttgggtaacc 

toccata / I:2683632 / I: 4911514 

gcaagctagatctagattaatgctataggcatacnaaac  

I: 4911476 

 

 

Right breakpoint: underlined residue lost 

 

I: 2684324 

Agatcttagcaaggtttcggatatgtcatgggtaaagttcgatngctttgtgcatctccgttagcagc

tgcatcaagcgagtatccaacgatgatcatctcgattcgttttgtgtgttcatgaaacccacgccttg

cgtatgaagttgcccactttgtatgacaatgagataatcttacactgcaataaggccatatacccgta

attggtgggnacnaccactcacattccaaagtccaactcaatagtgaagaaattcatcattggcaaca

agtcatcaacacttcgttgctgttggacccttctaccaaacgttctttattgacaactttgaacggct

tcggctgcnttcccgagccctgtaacgcctatctttcatgtggctcggaatgtaaaccagaaactcag

acaaataccgctgttgatcgcgctgatgatatttgtttatcgaggctgtgttcatttttcttagtcat

tttagcgtaacgaactgacaccgaaaaatatcaagcaatcaagaagatccatctgtccaagcaccaac

cacatctttgctcgataatcaaacttggattaccgatagttaaaggtgaaggatcggttttgctggtt

tcattcgattttccaaacatcgtcgattcagtagactggggttgagtcagtatccaagccattcttgc

gctcaattgataat/t / I: 2683632 / I: 4911515 

gtcatataacgaccagatttactcttgaccgacttcatagcagcataattagcntntccnnngncata

aaagaaaaaattttgctatctccactctcacaaggttagcgaaggtttgtgcatttgacagcaggttg

gttaaattcgttaagcttccaagagatataaatatagtggctcgaatttgacttatccagtcagtcat

tcattgctgaagttgttgggttggccag I: 4911745 

 

 



 

 

 

 




