
Table S1. Primer sequence
Name Sequence (5'-3')

PTM181 GAGAAACAAGCAGGCCTGGTAGCATAGTTTGGTCCCTAATAATTTAGTCAAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM182 CATTCAAAATGAAAAGTCAGGACCCTTTTCAAAAAGGATCGCAATTATACTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM183 GATCGCTCAAATCCTTCTTGGTCGTTATTTTTTGAAGAAGAAGGAAAAGCAAAGCCAGCAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM184 GATAATACTATATACAGCAAAATAAATGCTAACTTTACATATGATTGCTTCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM243 CTGTTTGTGTTTTAACTTGAATTACAATAACAATAATACCAGTTTTATAGATTGTACTGAGAGTGCAC  
PTM245 GTATTAGTATTTACATGTTGAATAATGCACATTCTGTGCTAAAATATATACTCTGTGCGGTATTTCACACCG  
PTM272 CAATTATAACAAAAAAAACACAACTGCAAGAAACTTCAGCATCGTCAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM273 CGGAGAGTATGTATTTGTGTAGTTATGTACTTAGATATGTAACTTAATCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM316 CACGTAGGCATATATATGTAAATTCGGACGGGAAAGCTGGCAGTCTACTATAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM317 CGATGCTATGTAAATGCATATGTACAGAAAGTGACAGGAGTAGGTATTCCCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM318 AAACAAAAGGCACATACAGATTATCAGGTGGTGGGAGGTTTATAAAATTCAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM319 CTTGATAAATGAAATGCAAGGAAGTTCAGTTTGATATTATATAAGCAATAGCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM324 GGGGCCAAACTGAAAGGCGGCAGTTACATTACATCGTCTCCTCTACCTAGTCAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM325 TATGTACTATATAAAAAATTAAAATGTTTTACTTTTTATTAAAGTTGCCTAACTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM337 GTATCAATTGGTAAAGAATCCTCGATTTTCAGGAGCATCCAACGACGAAGAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM338 TTTTTTTTTTTCCATTTTGGTAACCACTAACTACAGCCAATTTTTCGGCGGCTCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM353 GTATGTGGCCACGTAGTAAAAATACGAGAGAAGAAAAGCCTACAGAGTTACGGATCCCCGGGTTAATTAA
PTM354 GAGGCAGAGAAGATAGGAAAAAGATAGAACAAAAAATTTGTACATAAATATGAATTCGAGCTCGTTTAAAC
PTM361 GAGATGAAAGAACTTTGAGAGAGTCAATATAATACCTGTAGCCTTTTTCTGAAAAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM362 GAGGCAGAGAAGATAGGAAAAAGATAGAACAAAAAATTTGTACATAAATATCTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM363 CAAAGCAAATATACGTTAGGAAAAAGACACGAACAGAGAAGACCGATCTTGAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM364 CTTATTTTTTAACCTGTATATTAAAACCTTTATTTTATTTCACATTACTCACTGTGCGGTATTTCACACCG
PTM365 AGGAGTTAGCATGGCCAAGTTGGATTAATCTGGATTTCAACGATGGTGATGAGCGGATCCCCGGGTTAATTAA
PTM366 CTCAAAAATGTTTGTTTTTTTATGTAGACACTATTTTCAAACTATCTTTGTTAAAGAATTCGAGCTCGTTTAAAC
PTM371 CCCGGATCCGGAGGCCCTTGACATAATCTG
PTM372 GGGCTCGAGGGTACTAGATTGTCTGGCTATAATC
PTM374 CCCGGATCCGGTATTTTTCATCACAAAGGAGG
PTM375 GGGCTCGAGACTTTCCATGATATTTTCTCCATTTG
PTM376 CCCGGATCCCAACAGCTTCGAAACACTGATCTGGAC
PTM377 GGGCTCGAGGAGGAGTCGTGCAGTGAACAAGGC
PTM379 CCCGGATCCCAGGTAACATTGCATATAAATTCC
PTM380 GGGCTCGAGCTGTATATAAGTTATATATATATATATG
PTM454 AAAGCGGCCGCAATAATAGAGTTTTGGATGTGCC
PTM455 GGGCTCGAGGATGGTTCAAACCAACGTTGACC
PTM460 AAAGCGGCCGCAATTTGCCAATCAATTCTCTGGC
PTM461 CCCGAATTCTTTAATTCCTTCTCTTCCCAC
PTM462 AAAGCGGCCGCCTGCCCCCATCTTGTCCACTTAC
PTM469 GGGCTCGAGATGACGGTATCTCTGTTAGACG
PTM489 GGGCTCGAGATGGACACATATTTCGGCAATG
PTM492 TTTGAGCTCCCACCTGACCAACAAAGATTG
PTM685 TTTTGAATTCTCACACCCTTCTCAAGCGTAATGTCCTC
PTM690 TTTTCTCGAGTTTAATTCCTTCTCTTCCCAC
PTM705 TTTGAATTCAGAATATGCTCTTAGCGATGCCGC
PTM706 TTTTGAATTCGACTACAAAGACCATGACGGTGATTATAAAGATCATGACATCGACTACAAGGATGACGATGACAAGAATGAGTCTAAAACTGGAAGGGATGCTCC
PTM709 GGGACTAGTGAAAACTTGTACTTTCAAGGCGACTACAAAGACCATGACGGTGATTATAAAGATCATGACATCGACTACAAGGATGACGATGACAAGCTGGTTGGGCCAGGATTCTCCCCGG
PTM712 GGGACTAGTAGGAAGGGATGAAGTGTACCTTTTC
PTM740 CCTCTTTACCGAGCAAGTAGGCTAGCTTCTGTAAAGGGATTTTTCCATCTAATACAAGATTGTACTGAGAGTGCAC
PTM741 CATCACATTGCACTCTCGTTCTTTAAATTATGTATGAGATTTGATTCTATATAGCTGTGCGGTATTTCACACCG

571 TGCTCTAGAATGCTGTTTAAGGGACCACGTG
582 TCCCCGCGGTCACTCGAGCGAGTACACCAATTC

1729 AGTATTGTCTGGCTTCTGAGACGGCGGTAAGATATCCTTAAGAGTTGCAAGATTGTACTGAGAGTGCAC 
1730 CAATTTCGCTCGCCCATGGTGATATCTTTAAAGATCTTTAAATGGGAACACTGTGCGGTATTTCACACCG
1744 AATAGATTTCAGACTAAGATAAAATAATCGAGAATAATTAAAAGACGATAAGATTGTACTGAGAGTGCAC 
1745 AGGAATATAAGTAGTATGCAGTGCCATGCGGGATCAAGGAATTTGTATCTCTGTGCGGTATTTCACACCG


