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GTGAACAACCGACTAGTTTTAT CTTCC TCCEC TGTETTTTCAGTCTGC TCCAC TEGATG TCTCAGARTAAGGGATACAGCCGTTTTGACRATGCTCTCGATGGEGATGATC
CTTCACCGCCACCACCACCGEETTTCG TEATGCCTCC TG TTATGRAGCCGUT GTTCAGTACGGGUAT GUAGATGUTACAGTCCCCGTEECTETTCCAGTCGEACCGC TG
TACGUTTTTGGAASTCCTGCGTACGGACAGEGAGTATCCGEATACCCACAGCAGCCGTATCCAGTGGCCGUTC CATACAGCACAGATCCATACTCACAGCCGTTTCCCAR
COTGGTEECGATGECTEARCCAGCACAGACCCACCAT CCTCCAGARTATGACAGTGAT CAGTTCTCCAGCTCT SCACT CCACARTAMACGACATCACACGCG TG TTCATCC
GAAAGGTCTTCAGTGTTTTGAG TCTTCAGCTGGCCAT CACCACTGCGTTTG TG GCCAT CTTCACCTTC GAGCC TCATG TAAAGCTGTTCGTGATGCAGAACTCCTGGACE
TATTGGETEGGATATCTGETGTTCCTGGTGCCETATTTCGTGATCCTCTECTECEGAGAGTTTCGCCG CAARCACCCUTGEAACCTCATCTGTTTETCGGTGCTGACTCT
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