
CrtM
CrtM_Saureus_Newman
EGBG_00588_Egall_EG2
ECAG_00586_Ecass_EC10
ECBG_00592_Ecass_EC20
EGAG_00576_Ecass_EC30

1 84 
1 87 
1 100 
1 100 
1 100 

- - - - - - - - M T M M D M N F K Y C H K I M K K H S K S F S Y A F D L L P E DQ R KA V WA I Y A V C R K I D D S I D V Y G D I Q F L N Q I K E D I Q S I E K Y P Y E H H H F Q S - - - - - - - - D R
M I N K E S T L F E R Y K E D F A Y C E Q I I K K H S K S F Y SA F S Q L P P E K A R S V F A V Y A F C R Q A D DA I D R Y Q D I V K L N E L E H G L R Q MA - - - C G K V L D T P - - - - - - - - - -
MT V K S L S V F D E Y D N D F L Y C E A I I K K H S K N F H T A F S Q L P K D K S R A V Y A V Y A F C R R A D DA V D E K Q D P L L I E A M K K R L E E MQ K Q V S D D T I D L P Q A V K E E D P D E
M T V K S L S V F D E Y D N D F L Y C E A I I K K H S K N F H T A F S Q L P K D K A R A V Y A V Y A F C R R A D DA V D E K Q D P L L I E A M K K R L E E MQ K Q V S D DA I D L P Q A V K E E D P D E
M T V K S L S V F D E Y D N D F L Y C E A I I K K H S K N F H T A F S Q L P K D K S R A V Y A V Y A F C R R A D DA V D E K Q D P L L I E A M K K R L E E MQ K Q V S D D T I D L P Q A V K E E D P D E

CrtM_Saureus_Newman
EGBG_00588_Egall_EG2
ECAG_00586_Ecass_EC10
ECBG_00592_Ecass_EC20
EGAG_00576_Ecass_EC30

85 184 
88 185 

101 199 
101 199 
101 199 

R I M MA L Q H V A Q H K N I A F Q S F Y N L I D T V Y K DQ H F T M F E T DA E L F G Y C Y G VA G T V G E V L T P I L S D H E T HQ T Y D V A R R L G E S L Q L I N I L R D V G E D F D N E R I Y F
- LW R A L S V V FA K Y D L Q F Q P F Y D M LA G Q R M D L N F Q P P E T E A D L S S Y S Y F V A G S V G L M L L P I L S - S Q A G K I Q E P A K K L G E A MQ R T N I L R D I G E D L A M N R I Y L

A I W R A L T L S F Q Q F D L Q F Q P F F D L L V G Q K Q D L D F Q Q P T S E K E L S D Y S Y Y V A G S V G L M L L P I L S - QA A A A I Q K P A I K L G E A MQ R T N I L R D I G E D L R M G R I Y L
A I W R A L T L S F Q Q F D L Q F Q P F F D L L V G Q K Q D L D F Q Q P T S E K E L S D Y S Y Y V A G S V G L M L L P I L S - QA A A A I Q E P A I K L G E A MQ R T N I L R D I G E D L R M G R I Y L
A I W R A L T L S F Q Q F D L Q F Q P F F D L L V G Q K Q D L D F Q Q P T S E K E L S D Y S Y Y V A G S V G L M L L P I L S - QA A A A I Q K P A I K L G E A MQ R T N I L R D I G E D L R M G R I Y L

CrtM_Saureus_Newman
EGBG_00588_Egall_EG2
ECAG_00586_Ecass_EC10
ECBG_00592_Ecass_EC20
EGAG_00576_Ecass_EC30

185 283 
186 285 
200 299 
200 299 
200 299 

S K Q R L K Q Y E V D I A E V Y Q N G V N N H Y I D L W E Y Y A A I A E K D F Q D V M D Q I K V F S I EA Q P I I E LA A R I Y I E I L D E V R Q A N Y - T L H E R V F V D K R K K A K L F H E I N S K
P K E T MQ R F E I T I Q H L R Q K K V T E S F I Q L W E F EA L LA E K L Y D EA L S MM P Q I D E D C Q EA L MA A L L I Y R E L L T V I R E K N Y Q V F L K K NA V S I Q R K A F L L R S V K Q Q
P Q T V L A Q Y N L S R E A L A A G NQ N P Q F I E MW E H E A Q L A E T L Y Q E S F V M M P Q I D E D C R E A L L A A A L I Y R E I L T V I R K N N Y Q V F A E K T A V P K Q R K I Q L L F T A K K M
P Q T V L A Q Y N L S R E A L A A G NQ N P Q F I E MW E H E A Q L A E T L Y Q E S F V M M P Q I D E D C R E A L L A A A L I Y R E I L T V I R K N N Y Q V F A E K T A V P K Q R K I Q L L F T A K K M
P Q T V L A Q Y N L S R E A L A A G NQ N P Q F I E MW E H E A Q L A E T L Y Q E S F V M M P Q I D E D C R E A L L A A A L I Y R E I L T V I R K N N Y Q V F A E K T A V P K Q R K I Q L L F T A K K M

CrtM_Saureus_Newman
EGBG_00588_Egall_EG2
ECAG_00586_Ecass_EC10
ECBG_00592_Ecass_EC20
EGAG_00576_Ecass_EC30

284 287 
286 296 
300 307 
300 307 
300 307 

Y H R I - - - - - - -
I K T N R S E N NA R
L R Q E R W E G - - -
L R Q E R W E G - - -
L R Q E R W E G - - -

	  	  	  	  	   	   	  	   	  	   	  

	   	  	   	  	   	   	   	   	  	   	  	   	   	  	   	  	  

	   	   	  


