
N-TERMINAL DOMAIN: 
                   * * *  
RVA SA11  172 IVAST-INK-YGVPRHNAKYRYEYDVMK-DKPYYLVTWANSSIEMLMSVFSHD---DYLI  
RVC Bristol  181 IIAAT-INK-YGMPRHNTRYRYEWETMK-NKPYHLAAWINSSIEMIACVVDHH---TYMI 
RVD 05V0049  170 YVAST-VSH-YGIPVHNQKYRYDYKEMY-NKPYYLVPWANSSIEMIFAVSSHE---LYLV  
RVF 03V0568  177 IVAST-LHH-YGIPRHDSKYRYTYEQMR-DKPYYIVPWANSAIEMLMSVNNHD---DFVI 
RVB Bang373  216 IQKCF-SEG-YLEMSRDRKWNHTLDELR-NSRFHLYNAKIIHAACAMISLAHS---DHID 
RVB DB176  213 TINQS-YSEGYLELSLDRKWSHTIEQLR-KSTFRLYNTKVIHAACAMVSLIHA---SSII 
RVG 03V0567  220 IEG---Y----LELERNRKWSMTIKELK-EANFRMYNAKIIHAACAMISILHS---KRII 
RVH B219  219 IIKTNYVNG-YLEILPNRKWSHSLADLRENKSIMMYSAKIIHASCAMISILHAVPIDYFF 
RVH J19  220 IRTNY-VNG-YLEILPNRKWSHSLADLRENKSIMMYSAKIIHASCAMISILHAVPIDYFF 
 
POLYMERASE DOMAIN: 
  
RVA SA11  330 FHVGFRKQKMLDAALDQLKTEYTENVDDEMYREYTMLIRDEVVKMLEEPVKHDDHLLR-D 
RVC Bristol  336 FHVGYRKQALSDAVYDQITVTYSDNVNMEMYKEYSERIENEIFTILKDKIIHEDKRLE-E  
RVD 05V0049  325 FHVGYRKQMMLDAVTDQLSIEYSDTFDKDMYNMYTNNIIKIIDDMLRDHIKKEDKMLL-N  
RVF 03V0568  332 FHVGYRKQLMQDAVQDQLSVEYSENVDKTMYDEYYNYIKEDYIRMLKDDVIKSTTILK-Q  
RVB Bang373  374 FHVGHRIDNAQDAITDQVTATYTSDIDREMYDNYYYRLKNMLKEEIIQYVEDHIAKQYVD  
RVB DB176  372 FHVGHRIDNAQDAIIDQVTAPYTTDVDREMYDIYYYKLKSMLKTEVKKYVEDHIHRDYQD  
RVG 03V0567  373 FHVGHRIDNSQDAIQDQVTVEYTTKVNREMYDMYYYTLKNMLKDEIKNYMLEMKKQMNSD  
RVH B219  380 FHVGHRIDNPQDAIEAQVKVEYTSDVDKEMYDQYYFLLKRMLTDQLAEYAEEMYFKYNSD  
RVH J19  380 FHVGHRIDNPQDAIEAQVKVEYTSDVDKEMYDQYYFLLKRMLTDQLAEYAEEMYFKYNSD  
 
            *  *              * *** 
RVA SA11  389 SELAGLLSMSSASNGESRQLKFGRKTIFSTKKNMHVMDDMANERYTPGIIPPVNVDKPIP  
RVC Bristol  395 YELSALLSMSSASNGILREINFGGQKVRSTKKNMHVIDDIYHKKYTTD-IPPVDARNPIP  
RVD 05V0049  384 AEIAGLLSMSSASNGESRVIKFGRRTVRSTKKNMHVMDDIFNKQYDLD-VPDVNENNPIP  
RVF 03V0568  391 HELAGLLSMSSASNGKKMEIKFGSKKLFTTRKNMHVMSDVSSGNYNSSIVPPVDATSPIP  
RVB Bang373  434 VTAESLSALANSSNGFSKEVTFIDRKIKTTKKILHLDNDLLAEDYN-D--LGKALSHGIP  
RVB DB176  432 VTAESLSALANSSNGFQKEVLFIDRKIKTTKKILHLDADLLSGDFR-D-IRKI-MSRGIP  
RVG 03V0567  433 VTVPSLASLANTSNGKTIEVEFVGRKIKTTKKMLHLDNDLFTQSNYTE-IEKII-RQGIP  
RVH B219  440 VTAESLAAMANSSNGYSRSVTFIDREIKTTKKMLHLDDDLSKNLNFTNIG-EQI-KKGIP  
RVH J19  440 VTAESLAAMANSSNGYSRSVTFLDREIKTTKKMLHLDDDLSKNLNFTNIGDQ-I-KKGIP  
 
        Motif F       Priming Loop 
RVA SA11  449 LGRRDVPGRRTRIIFILPYEYFIAQHAVVEKMLIYAK---HTREYAEFYSQSNQLLSYGD  
RVC Bristol  454 LGRRDVPGRRTRAIFILPYQYFIAQHSFAEIMLNYAK---REREYSEFYSQANQVLSYGD 
RVD 05V0049  443 LGRRDVPGRRTRVIFILPYPYFIAQHSVVELYLRESK---HIKEFSEFYSQSSQLLSYGD 
RVF 03V0568  451 LGRRDVPGRRTRVIFILPYEYFLAQHAIVELLLKQAK---HTREFSEFYSSANQLLSYGD 
RVB Bang373  491 MGTRNVPARQTRGIFILPWQVAAIQHTIAESLYKRAKKGSYQGSFAEAYTAKTASLTYGV 
RVB DB176  489 MGTRNVPARQTRGIFILPWQVAAVQHTIAESLYKTAKKGAYQGSFAEAYTSKTASLTYGV  
RVG 03V0567  491 MGTRNVPARQTRGIFILPWQVAAVQHTLAETMYKRAKKGAYRGAFAEAYTAKAASLTYGV  
RVH B219  498 MGTRNVPARQTRGIFILSWQVAAIQHTIAEFLYKKAKKGGFGATFAEAYVSKAATLTYGI  
RVH J19  498 MGTRNVPARQTRGIFILSWQVAAIQHTIAEFLYKKAKKGGFGATFAEAYVAKAATLTYGI  
 
                Motif A 
RVA SA11  506 VTRFLSN-NTMVLYTDVSQWDSSQHNTQPFRKGIIMGLDILAN-----MTND--AKVLQT  
RVC Bristol  511 VTRYLDS-NSILCFTDVSQWDASQHNTKVLRRSIIRAMKRLKQ-----LTHN--INIHKA  
RVD 05V0049  500 TNRYLNQ-STIIVYADVSQWDSSKHNTTPLRNAILKAIEQLKS-----YTTN--EKVITA  
RVF 03V0568  508 TMRELNP-STIIIYTDVSQWDGSQHNTQPFRKAIMAAMQDLQA-----YTTD--QNVERA  
RVB Bang373  551 LAEDTSKATKIILYTDVSQWDASQHNTEPYRSAWINAIREARSEMKWLYSDEPIVLNMNV  
RVB DB176  549 LAEDTSKAMKIILYTDVSQWDASQHNTQPYRSAWINAIKYLREEGRWLKENEPRMLGINV  
RVG 03V0567  551 LAQDTSTAEKIILYTDVSQWDASQHNTEPYRSAWINAIDEAREELAMPRSLEPKVLEMNV  
RVH B219  558 LAEATSKADQLILYTDVSQWDASQHNTEPYRSAWINAIKEARTKYKINYNQEPVVLGMNV  
RVH J19  558 LAEATSKADQLILYTDVSQWDASQHNTEPYRSAWINAIKEARTKYKINYNQEPVVLGMNV  
 
 



                                           *  * Motif B 
RVA SA11  558 LNLYKQTQINLMDSYVQIPDGNVIK---K-IQYGAVASGEKQTKAANSIANLALIKTVLS   
RVC Bristol  563 INIYIQSQENLENSYVLIDK----K---A-IQYGATASGEKQTKIMNSIANKALIQTVLG 
RVD 05V0049  552 LNNYALTQMKLKNSFVTIGN----K---V-LQYGAVASGEKQTKLMNSIANLALITTVIN 
RVF 03V0568  560 LNKYYETQRQLMNSYVTIDD----K---I-IQYGAVASGEKQTKIANSIANLALIKTVLN 
RVB Bang373  611 LDSMIKIQEYLLNSNLIVASPGSQR-PLKIIRYHGVASGEKTTKIGNSFANVALIETVLD 
RVB DB176  609 LDAMSSIQESLLNSTLIVTSTRSNRNAL-TIRYHGVASGEKTTKVGNSFANVALIETVLD 
RVG 03V0567  611 LDKMKEIQKALLNSDLIIESPGSQREPLK-IRYHGVASGEKTTKIGNSFANVALINTVLN 
RVH B219  618 LDKMIEIQEALLNSNLIVESQGSKRQPLR-IKYHGVASGEKTTKIGNSFANVALITTVFN  
RVH J19  618 LDKMIEIQEALLNSNLIVESQGSKRQPLR-IKYHGVASGEKTTKIGNSFANVALITTVFN  
 
                  Motif C               Motif D 
RVA SA11  614 RISNKH-SFATKIIRVDGDDNYAVLQFNTEVTKQMIQDVSNDVRETYARMNAKVKALVST  
RVC Bristol  615 KLMTDYT-FDVKMIRVDGDDNYAIVRFPIAITEKLLSEFTSKLRSYYSEMNVKVKALASL 
RVD 05V0049  605 YLNVGES-YRIKIIRVDGDDNYFIMEFDRKVDKQLVTVVSNAVKDTYGRMDVKVKALTAT 
RVF 03V0568  612 KLSAKYT-FNIKLIRVDGDDNYTVIESRSQVTQELLSNLSKDIKDTYALMNVKVKALVST  
RVB Bang373  670 SVKQEIPDIEVTHLRVDGDDNVVSLTTSCQI---S--KLQETVKRAYSKLNARVKALASY 
RVB DB176  668 VTKQQIPDIEITHLRVDGDDNVVSMNT--SC---NISKLQSVIKSNYQKLNARVKALASY 
RVG 03V0567  670 KVAERIPDIRVTHMRVDGDDNVVTMYT---SC--KIEELQKEIKDAYTQMNARVKALASW 
RVH B219  677 NLTNTMPSIRVNHMRVDGDDNVVTMYT---AN--RIDEVQENIKEKYKRMNAKVKALASY 
RVH J19  677 NLTNTMPSIRVNHMRVDGDDNVVTMYT---AN--RIDEVQENIKEKYKRMNAKVKALASY  
 
         Motif E                  ** 
RVA SA11  673 VGIEIAKRYIAGGKIFFRAGINLLNNEK---RGQSTQWDQAAILYSNYIVNRLRGFETD-R  
RVC Bristol  674 TGCEIAKRYVAGGMLFFRAGVNILHHEK---RNQDSAYDMAATLYANYIVNALRGLTMS-R  
RVD 05V0049  663 TGLEMAKRYIAGGRLFFRAGVNILNNEK---RTHTTTYDQAAIIYANYLVNKMRGYNME-R  
RVF 03V0568  671 TGLEMAKRYIAGGRIYFRAGINILNNEK---RNQQTAWDQAAILYASYTVNKLRGFITN-R  
RVB Bang373  725 TGLEMAKRFIVCGKIFERGAIPIFTAERPYGTDVSIQSMCGSSIYSSA-VNAYRGFGDSYF  
RVB DB176  723 TGLEMAKRFIICGNIFERGAIPIFTAERPYGTDVSIQSMTGSSIYSSA-VNAYRAFGDEYL  
RVG 03V0567  725 TGLEMAKRFIICGKIFERGAISIFTAERPYGTDVSIQQMTGASLYSAA-VNAYRGFGETYR  
RVH B219  732 TGLEMAKRFIICGKIFERGAISIFTAERPYGTDLSVQSTTGSLIYSAA-VNAYRGFGDDYL  
RVH J19  732 TGLEMAKRFIICGKIFERGAISIFTAERPYGTDLSVQSTTGSLIYSAA-VNAYRGFGDNYL  
 
 
RVA SA11   730 EFILTKI-MQMTSVAITGSLRLFPSERVL--TTNSTFKV----FDSEDFIIEYGTT 
RVC Bristol  731 TFILTKI-CQMTSIKITGTLRLFPMKSIL--ALNSAFKV----FDEVDYVINYPIS  
RVD 05V0049  720 IFILCKI-MQMTSVKITGSIRLFPASLML--TTNSPYKV----FDDVDFVQTYNSS 
RVF 03V0568  728 TFILTKI-MQMTSVKISGVLRIFPASDVL--TLNSTYKV----FDEVDYAVNYKVD 
RVB Bang373  785  AFMQDVLVPPSSSVRITGRLRVLLSPVTLYATGPLSFEITPQGLGGRCRMYTQ-SE 
RVB DB176  783 DFMMDVLVPPSSTVRLTGRLRVLLSPITLFATGPLSFEVTQNGLGGRCRLYT--KN 
RVG 03V0567  785 KFMEDVLIPPSASTKITARLRVLLSPITLHSIGPLGYEITPGGLGGRMR-HFADKI 
RVH B219  792 NFMTDVLVPPSASVKITGRLRSLLSPVTLYSTGPLSFEITPYGLGGRMRLFSLSKE 
RVH J19  792 NFMTDVLVPPSASVKITGRLRSLLSPVTLYSTGPLSFEITPYGLGGRMRLFSLSKE 


