TsuRTPOO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP00S
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

TsuRTPOO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP005
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

TsuRTP0OO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP00S
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

TATGCCAAGTTCTTA

TTTGTGACAATTGTAGTA

CAGCCTAGTACTTCACCTTGGGGAGCTGCAGT-ATGTTGTGAGGAAGAAAGACGGAACCTTGAGG
ACTGAAGACCTGATGCGACGTTTTGTTTG
CAACCCAAGCAGGTAGTGGGGCTCGGGGGAGGCCCTGTGGATAGGCTAAGCGGGAATCCATCGCCTGAGAGC
TTCTTGCACACTTTGGCCTTATAATCTGAAAATACACAAAAGTGGCCTTAAACACTG
——GATTTACATGCTTAAAGAAGATTCTCGCATTCAACGTTTCCAATTTCTCGTTCATCTATAGATTTTTCGTATGTTCTACTTGCTATAAATTTTTATAA

110 120 130 140 150 160 170 180 190 200
e e o e o e o P P e R
AAGGAGCTTTGCACCACTAGGAAGAGGATGTCGACCAAGGAGGTGGTAAAAGGTAGGTGAAAAATGTCTCCGCCATCTTGCAACGCAAACTACCCCCCAA
TTGTCAGGTCTACTGTTAGAATGGTTTGATGTCGAGGCTCTTCGATCCATCATGATGACATGTATTATTGTCCAAGAAT

AGGCATTTTAGGCGTGAGGTGTAGGCGAAATCACGCCACAGAGGACATAT
ACCTTCTCGTTGACTTTTTATAAAATTTGTCGCCACCTTAGC
AAACGATCATCACCAATCTGCCGCAAGCAAAGGA-AAGGAGATTAGATTCACTCAATTGTGGGCTCTTCATTCTGAGTTT
ATTCTTGAGCTTAAACCATTGCCGGATCATTTGAAGTATGTCTATTTGGGAGAGAATGAGACGTTGCCCGTCATAGTTTC
ATGATGTAAGTAGGGATCGTTCTAACCGGGGATTAACTAGGGGTGCTAAACACTTGACTCAAATAAATAAAACTAATCTTTTAAAAACACTTAACTCACT
————————— ATAGACGTAAGGTTAGCCATTTGGAGTTGTAACTCAGAAATAGAACTTACCTCATTTACATGATATGGCCGTGGGGTGTCTCTGTGCCCAA
CTATGTATTGATTATCGACAATTGAATCGGGTGACGATTAAAAACCGTTATCCGTTGCCGCGTATTGATGATTTGTTTGATCAGCTTCGAGGTGCTTGTG
AGTATTTACACACTCAAGGGGGAGTATCAGATCAGGAATGTGATTGTGTAAATCCTAGTGTATCTAGGAGTATCTTGTATATTCCTATTAGGAGTTGATT
CTAATGGCTGTGTGATGTGTGGCTGACCTCGGGGTGACCCGACTTGAATTCTTCTGTTTTCCTTTGTCAGAATCTGGAAAAAGAACGGGATGCATACAGG
AAATAGATAAGTAAACAGAACATAAATGCACGAGAACAAGCTAATTAAGTCGCATGAATATGCTCCTATCAGTTAGTTTCCTCCTTTAGTGGATCAACCT
AATTATTTGAATAAAAGTATAAGAAAAATACAATGATAAGAAATTTGGAAACCACAATGAATGAAGCTTCCTACTTTCAAAGATCCGGATCAAGTGATGG

——————————— GGAATAGCTGGCTCCATGCTCAAGAGTAACGGATAGTGGTCTGAGCCACGCAGTATGCAATGAGATTGCCAACTTCCATTAACTAGGCC

210 220 230 240 250 260 270 280 290 300
SRV (VRN PR AR RPRR PRI IR FRURRN DRI I AR DRI PRI PPN DRI DRV PR PRI I
ATGCAAAGATCCGGGTAGTTTTACCATTCCTTGTGTCATAGGTAACACGCGTTTTAAATCTGCCATGCTAGACCTAGGTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
ATGATTGTGGAAGATGAGTATGATTATGATGTCGTCGATGAATACGAGCCAAATCTAATGAACAATTCAAGAACACGTTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
CGTACTAGAATTGCATAATTTATAGGGTTTAATATGTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
—————————————— GAAGAATTATTTTGCAGAGCTGAATCAGGTTGGTTGATGCACCAACATCTTGCGATCACCTTGCTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
————— AGAAGTAACTACAAACAAGCATAAACCAAAGAGTATATCAAACGTCCATCCATGTTTGTAACTTTCTTTAACCTGT TGGAAGTATGCCCACAAAG
CTTCCAAATCCGAGTCAGAACTTTGATTCTGTAGGTTGCTTAAGTAGTATTGCAATGACTTTAAAACCAAGTCACTTTTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
TTATTTTGACGCCTTGATTCCAAATCCGCACTTCGTTTCCCCAAATTTAATTGTCTTAGTGAAGTTTTACTAATGGGTTGTTGGAAGTATGCCTACAAAG
GTTGAACTAATTTTTGGGTGTATTTCTATTCTTATATTTCAATGTCTAATTCATGTAATCTTTGTTTTTGCTCTGAGTTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
CTCATCCCTCACGTCAATGGAGGAGGAGAAATTGGATTCGGGGTGTTGAAAGAGCAGAAAAACGGCCATAGGATGGACTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
TAACGAAAACTCAAAATAAGTCCAGAAGACTCCAAATACTTAAAAACACAAAATAAGATAGATTAAGACTAAACAAAATGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
CACCTTCATATTGTTGTGGATTGAGTGCTCGATTAGCAATGAGAGTTTTGGCATCCCTAGGTGTCTTGTCCACTAGAGTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
TATTGTCCAAGATTGACTTGAGGTCGGGTTACCATCAGCTGAAGATTAGTAGGGATGATGTTCCTAAGACGGCGTTCATGTTGGAAGTATGCCCATAAAG
AGCTATTAAGAGATGTAATCCTAAAAGGGTATGGATTCTTCCTATCATACTACTATAAATAAAGGCATAAGGGGGTGATGTTGGAAGTATGCCTACAAAG
GAATTAAGCCCTTGAATTAAACCAGAAGAATTGCAACACAACAGGATTTAAAGCTCAAGAACGCAAGATAGTGATATATGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
TCGTGTCAGCTTCTCACATGCTGCACATCCAGACAATTGAGAAGTGTAGCAATCTGCAAGTTATTTTCCCCATGGTCCTGTTGGAAGTATGGCCACAAAG
AGATTGCAATGTAGCACCACCACAATGATCCACAAGGCTCAACGCGATGGCTAAATGAGCAACTTTGCCATCATGGAGTGTTGGAAGTATGCCCACAAAG

CCAATTGAGACGTTTATGCACCAGGGTATTATTCCTAGTGCCCCGTGAAGTTTGGGCCGCTAAAACCTAAGTCAATCATGTTGGAAGTATGCCCACAAAG
sololokololloRklock Kk ook




TsuRTP0OO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP00S
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

TsuRTP0OO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP00S
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

TsuRTPOO1
TsuRTP002
TsuRTP003
TsuRTP004
TsuRTP00S
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

310 320 330 340 350 360 370 380 390 400
o o o e T P DU P P
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTA—————— TGAAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGCATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTTTGGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGAAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTTTGGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTTTGATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGCATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAATTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTTTATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGCATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATTACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
CCACTCATTT-GATGTAATAGCTTTTT-GGAATACTTAATGTATTAAACTTTTATATGTTTAATGGAGGGCAAAGCTTATTGTTAATCACTATTT-ATTG
skk skeskokk

410 420 430 440 450 460 470 480 490 500
SR (R A U AP ARt PR PRV POPU PRI POV PR FUPU PRV PP PR PO PO PO R
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCCCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAATGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGA-TCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCGAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGAAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAAAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTTTCGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGATCTAAGTAAGTTAGATTTT-CGAGACCTTTCTCTTATGTT
TATCTTGTGTTTAAGCAATAAG GGAATCCAAGGAATGTATTTGATCTAAGAGATAAGTGTGTAGACATCGAAATTTCGGTGAAACAAATGTTCACCAATG
*k ok

510 520 530 540 550 560 570 580 590 600
SRV (PR PR PR RPRRN PRI DR RPN DRI DA RPN DRI PRI PPN DRI DRV PR DRI B
TCATTACTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGAGCTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAAAGTTCCTAGCCATAGGATTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAATGTTCCGTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGAGTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAAAGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCTGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCGTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGAGAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATTGATATGACAA
TCATTCCTAAAAAGTTCGTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGAGCAATCCACTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGAGCTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACATTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGACAATCCTCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCGACTCAAGTATGGATATGACAA
TCATTCCTAAAACGTTCGTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGAGAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTCG
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCATTGAGAATCCGCTAAGGTTAGTATGTGTTATGTC
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGCAT TGACAATCCGCTAAGGTT:
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCAGAGGGTTGCCAATTGGGCATTGAGCAATCCGCT
TCATTCCTAAAACGTTCCTAGCCATAGGGTTGCCAATTGGGC:
CATTAAAGTTTTGACGTGTCAAGGCATACATGGCATACGCCACGTGTTGTACAAATTG-TACACATGGCGTGTGACTCAACAAAATAGGAAGAAATACC




610 620 630 640 650 660 670 680 690 700
oo b ]

TsuRTPOO1 GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC—ACTAAGACAAACACATAGGT
TsuRTP002 GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC—ACTAAGACAAACACATAGGT
TsuRTPO03 GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC—ACTAAGACAAACAGATAGGTGCTGGAAAAAAGTAATCGAGTACACTGAACTAGGATCAAAAGAGAGTTCAAACA
TsuRTP004 GTCTCAAGTCATTTAGTGTTTGGAC—ACTAAGACAAACAGATAGGTGCTCGAAAGA-GTAATCGAGTACACTGAACTATGATCAAAAGAGAGTTCAAACA
TsuRTP005 GTCTCAAGTCATTTAGTGTTGGTACGACTAAGACAAACAGATAGATGCTCGAAAGA-GTAATCGAGTACACTGAACTATGATCAAAAGAGAGTTCAAACA
TsuRTPO11  GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC—ACTAAGACAAACACATAGGTGCTCGAAAGA-GTAATCGAGTACACTGAACTATGATCAAAAGAGAG————
TsuRTPO12 GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC-ACTAAGACAAACAGATAGGTGCTCGAAAGA-GTAATCGAGTACACTGAACTATGATCAAAAGAGAGTT————
TsuRTPO13  GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC-ACTAAGACAAACAGATAGGTGCTCGAAAGA-GTAATG
TsuRTPO14 GTCTCAAGTCATTTAGTGTT-GGAC-ACTAAGACAAACACATAGG
TsuRTPO15 GTCTCAAGTCATTT
TsuRTPO16 GTCTCAAGTCATT
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022 CTTGAAGGATTAAACAAGTTTTTACTTCTTCATTTTTGGG

710 120 730 740 750 760 710

SV VRN PR PR PRVRRN PR PR RPN PRI IR BN DRI P PN P
TsuRTP0O1
TsuRTP002
TsuRTPO0O3 TACATGTCATGTAAGAACTCGATGGTTACAATATGCAAAGTAGTCCTTTGACCTGAGGCATCATAGATGTCTA
TsuRTP004 TACATGTCATGTAAGAACTCGATGGTTACAATATGG
TsuRTPO0O5 TACGATGTCATGTAAGAACT
TsuRTPO11
TsuRTPO12
TsuRTPO13
TsuRTPO14
TsuRTPO15
TsuRTPO16
TsuRTPO17
TsuRTPO18
TsuRTPO19
TsuRTP020
TsuRTP021
TsuRTP022

Supplemental Fig. 1.

Nucleotide sequences of 17 RBIP markers of 5’-LTR insertions. Forward primers are indicated by underlined,
and reverse primers are indicated by italics.



