Gene
APC
BRCA1l

CCND2

CDH1

CSRP2

DAPK1
DIRAS3

DLKp

ER1

ER2

FANCB
GNASXL
GSTpl

Hinl
hsa-mir-1-1
hsa-mir-124A-1
hsa-mir-124A-3
hsa-mir-137
hsa-mir-148A
hsa-mir-152
hsa-mir-424
hsa-mir-503
hsa-mir-9-1
hsa-mir-9-2
KLF11

KLF5

KvDMR

MafB

MAL

MEG3

MEST

MGMT
Mintl
MINT12
Gene

Forward primer
GGA GAG AGA AGT AGT TGT GTAATT T
TTG TGG GGT GAATTT AATATG G

GTATTT TTT GTA AAG ATAGTT TTG ATT
AGATTT TAG TAATTT TAG GTT AGA GG
GTTTTITTGT TTT TTG GTG GTT AG

TTT YGG AGT GTG AGG AGG ATA

TGG ATT AGT TTT TAG ATT GTT GTA GAT GT
TITGTGTTITTTT TGG GTATTT AAT TAT TG
TTYGTTTTG GGATTG TATTTG T

TTTTTG TGG GTG GATTAG GAG T
TTTTTG GTT GGT TTT TAG GTT

AGT GGG AGG AGG GGG TTT AGT TAA AG
GGG GAG GGATTATTT TTATAA

TGTTTG TTT TTA GAG GGT TTT AG

TGG GGT TAAATTTATTTT GAATIT G

TTT TTT TAG GAG AAAGGT TTT

AAA GGG GAG AAG TGT G

AGT TTAGTT TAT TTT TAG GTA GGG G
TGG GTATITGTTTTT GTT GATT
GGAATTTTG TGT TATTTT TGATTG

GGT AGT ATT TTT GGT TAG GTT GG
GTAGTATITTTG GTT AGG TTG GG

TTG TAT TTT TTG GTG TTG GTT AG

GGA AGA GAT GTT GAT TGA GAA AA
TTGTTTTYG TTT TTT GGA TGG AG
TGTTTTTTITTTT TGT TTA TAG GTT GG
AGG GAA GTT TTA GGG TGT GAATTT TTA GAG
TTT AAT TTA ATT TTG TGG GGT GGT
GTATAG TTG GGA GTAATT TTT TA

GTT AGG TAG GGT GAATTT AGG TAT AAT GTG TG
GTATTTTGATTT TTG YGA GAG GAT

AAG GGG GTTTIGTITTITTAATIG TG
TITTTG GGA ATAGGGTGAAGG T

GTT TYG GAT ATG TTG GGA TAG

TTY GGG TTG GGT ATT TGG ATT T

GGT TTT AGT TTT GAG GAT TAG G

Forward primer

Reverse Primer
ACT ACA CCA ATA CAA CCA CAT ATC
CCC CAA AAATCT AAA ACA AAT AAT CTT ATA

CCA AACTTT CTC CCT AAA AAC

CTA ATT AACTAAAAATTCACCTACC
CAA AAA ATC CRAAAT CCCAAAC

AAA ACR CAA ATC CCT CCC AAA

CCC CAAAAACTCACTCCT CC

TTA ATA CAC CTT CCC TCA CAC TAT ACA ACA
ACC TAA AAA AAA AACACAACCC
CCCCTTCTT CCT TTT AAA AAC

AAC CCCATCCTACCTCAAC

AAC CCC ACC AAC CTA ACC AAA AAA AT
AAT TAA CCC CAT ACT AAA AACTCT

TAA AAA AAC CCT ACC CRC TCC

ACT CCC CAACAAAAACCTACAC

AAA ACT CCA AACCCCTC

CAT ACCTTAATT ATATAAACATTAAATC
AAA ATC AAA AAA CCAAACTACC

ACT ACA CTT AAA CCC CCT CTA ACC

CCA AAC AAATAT TCC ACT ACA AAC

AAA CAATAC CCC AAAACA CC

AAA CAATAC CCC AAAACA CC
CTCRTATCCCTT CCCTCC TAC

TAA TCA ACC AACTAC CCCAC

AAA AAC AAA AAC CATACTATTTATTTTC
CCT CTATTT CAC CCA ACT CC

CCA AAC CAC CCA CCT AACAAAAAAC
CCC CCA ACT ACT AAC AAA AACTAC

CCA CAA ACT AAA AAT CTACAATA

AAC AAC CTC TAACTT ACATCT AAAAAC CAATT
ATC CCC ACA CACATACCCTTT

AAC CCC ACA AAC TAC CCA CAA ACC

AAC CAC ACC CCC AAAAAAAACTAAT
AAC CACTCR AAACTACCACC

TTC AAACTCTCT CAACACTTAC

TCA CTAACCTTT AAATAATCT AC
Reverse Primer

Sequencing Primer

TTAGGG TGTTTTTTATITT
GGATAA AGATAG TAATTAGT
GAT TATTTT ATT GATTGG TG
ATA GTT TTG ATT TAAGGA TG
ATT TTA GGT TAG AGG GTT AT
AGY GGG TAG AGG GTA G

AGT GTG AGG AGG ATAGT
GGT TAG TTT TTT ATA GTT GGT
GTTTTTTTG GGT ATTTAATTATIGT
GGG ATT GTATITGTTTT

GTG TTT TTATTT AGA GGT TA
GGTTGG TTT TTAGGTTT

TTT TTA GGG AGA AAA GTG
GGATTATTT TTA TAA GGT
GGT AGG GAA GGG GGT

GGG GGT AGG GATTTT

GAA TGG GGT TGG TTG AGT AT
AAA CCCTCA AAACTAAAAC
GAG TAG TAAGAG TTT TGG TG
CAA CTA AAA CAA AAA AAA ATAACTC
TTC TTC CAA CTA ATC CCT AAC
TTT GGT TAG GTT GGG

TCA CTACAAAACTATTCCC
AAA TAA CCCCATACACTAC
GGG ATT GTT GTAATG TTG
ATT YGT ATT ATA GTT TAG TAA AGG
GGT YGT TTA GGT TTG GT

TGG TAATGT TTG GTATTT
AAA TTA AAT GTT GGA AGA G
TAG TAT TAA GTAGAG AGG T
ATG GTT AAG GTG GGG TTG
CTT TAA AAA AAC CCC AA

TTG TTG TAA AGG AAATTT
AGA ATT TTT GGT TTT AGG
TGGTGAGTGTITGGG T

ATA GTT GTT TTA GGT TTA ATT
AGG GTT TAG AAG ATTTTAG
Sequencing Primer



Mint17
Mint27
Mint31
MKRN3
MLH1

NAP1L5
NTRK2
OPCML
pl5
pl6
Pegl0
POLA
POLB
POLH
POLK
pPoLZ
PON1
Rassf1A
RB1
Revl
RPRM

Sall3
SFRP1
SLC22A3
SMCX
SOCS1
UsP29
ZAC

TGA AAG GGG TTA GGT TGA GG

GGT TTG AGG AGG ATT TGG GA

GTT TAG GGG TGATGG TTT TAG

AAT TAT AGG TAA GGA AAG GGA GGATGT AGT
TTT TAA AAA YGA ATT AAT AGG AAG AG

AGG GTA GTA ATA GGA GGA ATT TGG TGT AGT
TAG AGA GGG AGA GTG TTT TAA

TAG GTATTT TTAGTT YGG TGG

GTT GGT TTT TTATTT TGT TAG AG

GAG GGG TTG GTT GGT TATTAG A
TTGGTTTAGGTGTGG GATTTITT

TTT TTA AGG GGT TAT TAT AGG G
TITTGATAT TGG TTG GTAGGT G
AGATTATTY GTT GGT ATY GGG

TTG TAG GTG AGT TTG GTT AGG

TTITTTT GTT GGATGT GAAATG G
ATAGTT TGG ATT TAATTT TTT GGG GG
AGT TTG GAT TTT GGG GGA GG

GGT AGG GTAGTT TTG GAA ATG TTT AAG
GTT AGT GTT TGT ATT TGT GTTTTT

AAG AAG TAA GTA ATA AAA AGT AAG ATT AGG T
TGT GTT TTT TAT TAT TAG AGA TTG GG
TTT TAG AGT AGT TTG YGT TGG G

TTG GGG ATT GYG TTT TTT GTT

GTT GTT TTT TGG GGA AAG TTG GGT
AGA AGG GAT AGA GAATATTGG T

GTG AAG ATG GTTTYG GGATTT

GAG ATG GAA GTT GGT AGG ACG TAG
GGT TGA ATG ATA AAT GGT AGATGT

TTCTACCTCTTC CCA AAT TCC

AAA AAC AAA ACT ACAACCTTCAC
AAA CACTTC CCC AAC ATCTAC

AAA CCT ACC CCA ACCTCA AAAAAAA
AAATAC CAATCAAATTTCTCAACTC

AAA CTC CTC AAC CAT CTAACCAACC
AGG AATTTG RGT TTT AGAGAG TT
CCACTT TCT CCC RAT ACC
AACTCAACTTCATTACCCTCC

TAC AAA CCCTCT ACC CAC CTA AAT
AAA CAT TCT AAA ATA CTA CTC CAT CTC
CAA CCAACCCAAAACTAAC

ATC AAA ACT TTC TCT AAA AAT ACC
CCT AAACTC AACCTA CACAC

TAA AAA AAC RAA AAC CRATCT CC

CTC ATA AAT AAA CTC CRA AAAAC
CAA ACA AAC AAAACCTCCTAACCC
CAA CTC AAT AAACTC AAA CTC CCC
AAC CAC AAA CCCTTACCC
CCCTATTATTCT ACAACCYCC

ACT TAA CRAAACTAAACCAACC

ACT ACC AAA CAT AAAAACTTT CAA AA
AAA ACA AAATAC RAA CTCTAC CC
ACT CTACRCCCTATTCTCC

TCCTTT TAATCC CTACCAACAACCTA
ACT AAA AAA AAATAATTC ATT ACA AC
CAA CRA AAC CCC CAA CATAC

GCG AAA CCT CACGAATAACG
ACCTTAACTTTACCCCCAC

AGG AAG AAT ATT TTG GAT G
TITTGG TTATTAGGT GTG A
GTG GTG ATG GAG GTT AT

ATT TGT AGA GGT TTT AGG

AAA YGA ATT AAT AGG AAG AG
AAG YGT ATATTT TTT TAG GTA G
GAT AGT GGG AAG TTA GTT AAG
TGG TGT TGG GGG TTT TA

GGA GGT TAA GGT GGG

GGG GCT AGT GAG GATTT

TGG TTATTA GAG GGT G

TCC ATC TCC CRC AACTCC

AGG GTT ATT ATA GGG

TGT GYG GGAGGATTITTTG
GAAGTT GGAGGAGGAG

TTG TTT ATT TTATTG AGG ATT
GAG GTA AGT GTG AGT AT
TTATTT TTA AGA GGG TGA
GGG TTYGTTTTIG TGG TTT

AGT TTT GGA AAT GTT TAA GAT
TTT AAG GYG GGG TAG G
TITTTITTATTTIT TTAAGAGTAG
CAT AAAAACTTT CAA AAA AC
GTAAGTTTITTTT AGATTTTTG
GAG GTTTTT GGA AGT TTG

GTA AGG GTT AAG GGTTGG A
GGA TAG AGA ATATTG GTG
GTTTTT ATT TGG ATG GTAG
TGATTG TATTTG GGT TT

TGG TAG GAG GAGGTTT



