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Figure	  S9:

Selected	  members	  of	   the	  PerR-‐regulon	  are	  displayed	  on	  protein	  accumula<on	  (13C/15N	  +	   12C/15N)	  and	  12C-‐

protein	  level	  in	  the	  wild	  type	  and	  clpP	  mutant	  in	  the	  soluble	  and	  non-‐soluble	  frac<on.	  


