Supplementary Figures

Figure S1. Microarray analysis of M21 and M21L cells grown in 2D and 3D-collagen tissue culture. Microarray data was analysed as for Figure
1. The following table shows the genes that constitute each microarray data category. Numbers are GCRMA-normalized log2 expression values
of biological triplicates (three separate experiments) for each condition. Each of the eight tables corresponds to one of the expression patterns in
figure 1 A. The background colour of the gene symbol column corresponds to the colour-code of the pattern in figure 1 A. The background
colours of first row of a table also shows the gene expression pattern with red indicating high relative expression and green low relative
expression (similar to figure 1 A).

M21L (av-) M21 (av+)
Pattern 1 3D 2D 3D

MAPRE1 10.06 | 10.33 | 9.98 | 9.63 | 9.57 | 955 | 9.27 | 933 | 940 | 8.71 | 8.82 | 8.44
ATP1B1 874 | 858 | 879 | 736 | 7.08 | 7.25 | 7.83 | 7.68 | 7.93 | 450 | 4.63 | 4.63
RAB32 747 | 724 | 754 | 621 | 6.62 | 6.40 | 645 | 6.49 | 6.74 | 512 | 541 | 540
MICALL1 542 | 551 | 572 | 455 | 483 | 493 | 468 | 490 | 488 | 403 | 3.88 | 3.92
FYN 802 | 837 | 806 | 759 | 745 | 7.26 | 6.06 | 6.51 | 6.56 | 5.83 | 5.53 | 5.58
ADRBK2 392 | 367 | 395 | 344 | 3.34 | 330 | 3.01 | 296 | 3.08 | 2.69 | 2.77 | 2.77
SOHLH2? 891 | 883 | 868 | 815 | 814 | 841 | 756 | 7.63 | 7.78 | 7.40 | 741 | 7.32
PDE4DIP 792 | 841 | 764 | 7.04 | 739 | 6.61 | 585 | 581 | 6.26 | 4.72 | 4.78 | 4.67

KIF3C 511 | 512 | 527 | 417 | 413 | 415 | 423 | 444 | 459 | 3.45 | 350 | 3.40
CAP2 749 | 7.33 | 7.08 | 6.33 | 6.27 | 593 | 575 | 6.26 | 591 | 478 | 4.79 | 449
DBN1 6.30 | 6.27 | 6.10 | 5.65 | 563 | 552 | 511 | 512 | 532 | 490 | 5.16 | 5.01
GSS 849 | 860 | 890 | 6.83 | 6.78 | 6.23 | 7.70 | 7.64 | 7.63 | 6.36 | 6.37 | 5.78

TRAK?2 782 | 7.89 | 765 | 400 | 451 | 3.60 | 6.71 | 6.81 | 6.37 | 3.68 | 3.62 | 3.44
ADAMZ23 483 | 563 | 501 | 341 | 364 | 3.38 | 3.64 | 361 | 3.63 | 261 | 2.83 | 2.92




PREP 6.50 | 6.63 | 6.86 | 5.70 | 5.32 | 5.72 | 4.83 | 488 | 513 | 4.36 | 4.10 | 4.13
G6PD 6.95 | 713 | 7.08 | 6.04 | 575 | 576 | 5.84 | 561 | 574 | 495 | 492 | 4.87
MICALL1 740 | 7.25 | 6.99 | 559 | 529 | 534 | 5.65 | 5.81 | 6.05 | 498 | 451 | 4.47
SYK 547 | 525 | 516 | 3.98 | 348 | 3.79 | 3.74 | 419 | 3.88 | 3.15 | 3.04 | 3.29
RNGTT 576 | 590 | 538 | 404 | 384 | 3.80 | 433 | 459 | 454 | 3.79 | 3.88 | 3.96
PLAT 835 | 881 | 876 | 554 | 534 | 529 | 6.83 | 6.46 | 7.34 | 5.36 | 4.48 | 4.24
MBP 6.25 | 6.15 | 6.50 | 442 | 461 | 460 | 447 | 462 | 4.78 | 442 | 3.80 | 4.10
M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 2 2D [ 3 ] 2D 3D
CDIPT 11.11|11.09 | 11.05| 11.30 | 11.38 | 11.48 | 10.68 | 10.68 | 10.59 | 11.13 | 11.06 | 11.07
SLC35A1 7.14 | 7.72 | 7.57 | 845 | 814 | 858 | 6.07 | 5.77 | 5.77 | 7.61 | 7.27 | 7.36
PLP1 10.78 | 11.03 | 10.81 | 11.25 | 11.45 | 11.58 | 10.46 | 10.69 | 10.33 | 9.99 | 9.98 | 9.91
MAPK9 391 | 400 | 406 | 423 | 426 | 445 | 343 | 344 | 346 | 3.69 | 3.56 | 3.62
SOX4 791 | 815 | 856 |10.07 | 9.68 | 986 | 7.55 | 7.78 | 7.37 | 9.34 | 9.00 | 9.20
NA 735 | 752 | 758 | 8.28 | 8.21 | 8.07 | 6.65 | 6.43 | 6.33 | 6.92 | 7.33 | 7.14
C2orf72 261 | 265 | 262 | 3.07 | 3.12 | 3.05 | 249 | 255 | 235 | 2.67 | 271 | 2.72
SAT1 10.55 | 10.75 | 11.08 | 11.69 | 12.12 | 12.19 | 9.47 | 9.83 | 9.24 | 11.00 | 11.09 | 11.01
POLI 6.25 | 6.93 | 6.73 | 8.19 | 8.27 | 8.04 | 495 | 5.09 | 437 | 7.06 | 7.21 | 6.88
GSTT?2 504 | 521 | 523 | 6.38 | 545 | 6.41 | 267 | 274 | 289 | 410 | 411 | 3.64
CHKB 518 | 499 | 471 | 572 | 564 | 573 | 3.81 | 397 | 394 | 419 | 421 | 442
PHLPP1 551 | 577 | 6.08 | 8.06 | 799 | 7.72 | 483 | 511 | 542 | 7.32 | 7.11 | 6.58
NA 3.61 | 354 | 337 | 742 | 7.88 | 7.50 | 3.37 | 3.32 | 3.57 | 6.71 | 6.23 | 6.94
CPNE1 847 | 851 | 818 | 9.20 | 9.39 | 9.09 | 7.64 | 7.54 | 7.67 | 8.36 | 8.13 | 8.13
SETBP1 462 | 440 | 457 | 530 | 525 | 546 | 3.66 | 3.27 | 3.83 | 3.62 | 3.59 | 3.56
TMEMA47 579 | 680 | 6.39 | 759 | 7.72 | 790 | 201 | 216 | 256 | 2.83 | 2.74 | 3.17
RP6-213H19.1 | 9.47 | 9.13 | 9.43 | 10.98 | 10.84 | 11.13 | 870 | 891 | 9.11 | 9.88 | 9.88 | 9.98
CPE 6.18 | 7.12 | 7.07 | 8.20 | 824 | 862 | 3.25 | 353 | 276 | 3.82 | 3.62 | 4.70
CLK4 514 | 585 | 569 | 842 | 809 | 824 | 474 | 492 | 465 | 6.86 | 7.15 | 6.82
GLUL 9.14 | 940 | 9.06 | 10.22 | 10.13 | 10.09 | 8.58 | 864 | 8.88 | 9.08 | 881 | 9.06
F2R 3.74 | 346 | 3.37 | 5.03 | 456 | 477 | 267 | 270 | 253 | 295 | 293 | 2.58
PMM1 549 | 557 | 549 | 6.67 | 6.81 | 6.64 | 494 | 494 | 521 | 548 | 560 | 5.64




APBB2 3.67 | 432 | 394 | 765 | 7.95 | 7.82 | 3.85 | 419 | 4.08 | 6.30 | 5.68 | 6.49
AZGP1 402 | 448 | 415 | 6.20 | 592 | 5.74 | 3.73 | 3.64 | 3.21 | 3.93 | 411 | 4.16
CPE 475 | 5.14 | 587 | 768 | 7.32 | 7.96 | 4.01 | 3.88 | 3.63 | 4.00 | 3.62 | 4.01
APBB2 355 | 354 | 416 | 596 | 592 | 591 | 3.85 | 4.02 | 3.75 | 4.24 | 4.28 | 4.18
CDIPT 11.11 | 11.09 | 11.05 | 11.30 | 11.38 | 11.48 | 10.68 | 10.68 | 10.59 | 11.13 | 11.06 | 11.07
SLC35A1 714 | 7.72 | 757 | 845 | 814 | 858 | 6.07 | 5.77 | 577 | 7.61 | 7.27 | 7.36
PLP1 10.78 | 11.03 | 10.81 | 11.25 | 11.45 | 11.58 | 10.46 | 10.69 | 10.33 | 9.99 | 9.98 | 9.91
MAPK9 391 | 400 | 406 | 423 | 426 | 445 | 343 | 344 | 3.46 | 3.69 | 3.56 | 3.62
M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 3 2D 3D 3D
GJB1 9.29 | 9.36 | 9.35 | 8.64 | 858 | 8.38 | 9.62 | 9.86 | 9.98 | 9.36 | 9.42 | 9.34
DBI 10.74 | 10.44 | 10.90 | 9.46 | 9.56 | 9.30 | 11.11 | 11.03 | 11.42 | 10.09 | 10.08 | 10.01
NA 12.45 | 12.36 | 12.56 | 12.09 | 12.17 | 12.11 | 12.71 | 12.79 | 12.70 | 12.20 | 12.21 | 12.11
CSF2RA 440 | 477 | 462 | 276 | 3.18 | 3.36 | 7.34 | 7.24 | 6.71 | 6.56 | 6.24 | 5.67
USP13 6.44 | 6.13 | 6.27 | 6.03 | 548 | 552 | 8.47 | 850 | 8.03 | 7.48 | 7.84 | 7.20
NEDD9 6.00 | 6.90 | 6.06 | 482 | 490 | 5.06 | 8.20 | 8.22 | 7.85 | 7.16 | 7.24 | 6.98
RAB31 463 | 483 | 485 | 414 | 394 | 395 | 512 | 534 | 542 | 423 | 418 | 4.06
PRKCB 271 | 291 | 268 | 263 | 2.62 | 293 | 6.21 | 759 | 6.54 | 3.54 | 3.59 | 3.49
C2lorfal 475 | 459 | 484 | 3.30 | 3.76 | 3.63 | 5.68 | 5.61 | 553 | 434 | 421 | 3.81
MPDZ 750 | 741 | 755 | 704 | 701 | 713 | 8.14 | 8.01 | 8.14 | 7.40 | 7.33 | 7.58
RAB27A 8.94 | 8.47 | 8.69 | 6.60 | 6.99 | 6.44 | 9.50 | 9.56 | 10.22 | 7.00 | 6.47 | 6.20
CLDN14 566 | 5,70 | 5.76 | 532 | 533 | 520 | 745 | 7.08 | 7.45 | 6.44 | 6.64 | 6.47
CREM 770 | 751 | 712 | 571 | 551 | 6.14 | 850 | 8.72 | 8.44 | 7.06 | 6.72 | 6.86
PTP4A2 729 | 715 | 7.13 | 6.95 | 6.45 | 6.80 | 8.98 | 9.26 | 9.37 | 8.29 | 8.04 | 8.38
CMTM6 9.70 | 9.63 | 9.59 | 8.84 | 8.44 | 8.41 | 10.58 | 10.98 | 10.76 | 9.73 | 9.35 | 9.66
MDH1 11.15 | 10.97 | 11.18 | 10.39 | 10.61 | 10.48 | 11.70 | 11.86 | 11.92 | 10.99 | 10.78 | 10.76
CASP1 6.05 | 6.90 | 6.81 | 463 | 455 | 473 | 9.71 | 9.16 | 9.29 | 8.25 | 8,58 | 7.10
LXN 8.96 | 796 | 845 | 6.62 | 592 | 6.17 | 9.75 | 9.74 | 10.03 | 6.48 | 6.32 | 5.98
SLC45A2 255 | 238 | 241 | 197 | 212 | 210 | 466 | 534 | 565 | 3.15 | 275 | 2.71
CASP1 7.09 | 790 | 8.12 | 5.28 | 6.09 | 554 |11.27|11.05|10.85| 9.46 | 9.81 | 8.32
CASP1 7.00 | 746 | 7.30 | 5.64 | 529 | 543 |11.11|10.65|11.09| 9.03 | 9.46 | 7.96




CASP1 6.97 | 7.71 | 8.19 | 539 | 525 | 547 |11.14|10.88|10.95| 9.04 | 9.51 | 8.67
DAB2 3.98 | 453 | 3.84 | 354 | 3.64 | 354 | 599 | 5.67 | 5.73 | 443 | 4.23 | 4.24
COL4A2 385 | 408 | 440 | 3.11 | 3.35 | 3.69 | 5.68 | 5.80 | 5.78 | 4.15 | 3.95 | 3.69
SLC45A2 314 | 288 | 289 | 295 | 3.21 | 3.12 | 6.24 | 5.84 | 6.44 | 3.98 | 4.04 | 3.70
COL4A1 411 | 3.96 | 3.90 | 3.89 | 3.79 | 413 | 5.24 | 5.22 | 5.23 | 4.12 | 4.24 | 4.25
M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 4 2D 3D 2D
ARHGAP15 | 3.36 | 3.36 | 354 | 476 | 468 | 455 | 361 | 3.73 | 3.49 | 544 | 522 | 4.83
MAN2C1 353 | 3.34 | 347 | 3.86 | 3.81 | 3.79 | 3.58 | 3.46 | 3.48 | 4.20 | 4.12 | 4.06
SAV1 395 | 397 | 408 | 5.24 | 471 | 514 | 3.87 | 4.08 | 4.01 | 575 | 5.37 | 551
ARMC9 546 | 564 | 574 | 791 | 781 | 7.70 | 6.36 | 6.61 | 6.23 | 8.19 | 8.32 | 9.00
ARIH1 6.42 | 6.44 | 658 | 742 | 7.37 | 762 | 7.30 | 7.39 | 7.32 | 8.46 | 7.93 | 8.10
SLC5A3 851 | 832 | 873 | 9.66 |10.21|10.39 | 9.95 |10.14| 9.79 | 11.11 | 10.96 | 11.23
NA 8.24 | 8.22 | 8.93 {1093 |11.32|11.25| 9.78 | 10.49 | 10.16 | 12.17 | 11.91 | 12.15
PHF1 5.66 | 582 | 5.76 | 6.72 | 7.05 | 6.85 | 5.76 | 5.79 | 539 | 7.35 | 7.58 | 7.61
GNL3 9.69 | 9.36 | 9.36 | 9.97 |10.10|10.21 | 10.21 | 10.10 | 10.35 | 10.86 | 10.96 | 11.00
SNAPC5 510 | 5.35 | 480 | 6.57 | 6.46 | 6.81 | 5.33 | 5.08 | 5.09 | 7.43 | 7.36 | 7.15
FCF1 3.03 | 294 | 292 | 441 | 429 | 401 | 276 | 311 | 275 | 469 | 484 | 5.03
HISTIH2AE | 2.63 | 285 | 263 | 7.33 | 7.22 | 6.88 | 3.48 | 3.73 | 277 | 7.67 | 8.12 | 8.20
CLASP2 522 | 595 | 556 | 752 | 719 | 744 | 7.03 | 7.24 | 6.61 | 854 | 8.36 | 8.23
LUC7L3 9.49 | 950 | 9.32 | 10.36 | 10.09 | 10.15| 9.86 | 9.93 | 9.87 | 10.97 | 10.78 | 10.72
EXOSC5 488 | 487 | 5.36 | 6.34 | 6.34 | 6.39 | 482 | 499 | 494 | 692 | 758 | 6.91
ARGLU1 8,55 | 881 | 852 |10.02| 9.79 | 10.07 | 9.13 | 9.29 | 9.21 | 10.55 | 10.56 | 10.99
DSP 157 | 150 | 1.89 | 1.64 | 1.77 | 1.79 | 3.84 | 458 | 3.84 | 490 | 5.33 | 4.83
AEBP1 314 | 331 | 321 | 3118 | 3.39 | 3.34 | 489 | 5.26 | 468 | 5.63 | 5.96 | 5.62
HIST1H1C 573 | 6.39 | 6.21 | 9.75 | 10.19| 9.06 | 8.22 | 8,51 | 7.69 | 10.60 | 10.72 | 10.99
HIP1 347 | 424 | 349 | 3.89 | 3.46 | 356 | 5.72 | 5.36 | 5.40 | 6.52 | 6.18 | 6.20
CADM1 208 | 279 | 273 | 237 | 289 | 262 | 512 | 6.46 | 655 | 7.42 | 7.02 | 7.19
NR4A2 493 | 537 | 538 | 759 | 805 | 7.33 | 6.52 | 592 | 5.70 | 8.74 | 8.87 | 8.39
CABC1 331 | 340 | 381 | 532 | 5.75 | 5.61 | 450 | 455 | 440 | 6.75 | 6.35 | 6.39




SOX9 3.26 | 297 | 245 | 243 | 285 | 2.78 | 7.84 | 848 | 7.24 | 949 | 855 | 931
MFAP2 315 | 311 | 259 | 295 | 296 | 3.02 | 550 | 495 | 5.05 | 6.22 | 6.41 | 5.79
MRPS2 5.70 | 566 | 576 | 6.11 | 6.23 | 6.21 | 552 | 535 | 546 | 6.90 | 6.73 | 6.90
NA 721 | 749 | 7.04 |10.61|11.08|10.49| 8.42 | 8.65 | 7.88 | 11.75|11.93 | 11.94
OSBPL10 8.96 | 898 | 9.10 | 10.04 | 10.21 | 10.11 | 9.02 | 9.42 | 9.13 | 10.71 | 11.01 | 10.97
CHCHDY 457 | 408 | 451 | 463 | 474 | 454 | 511 | 5.09 | 5.09 | 597 | 592 | 6.00
ABCB4 258 | 287 | 284 | 238 | 256 | 280 | 3.92 | 401 | 411 | 596 | 6.51 | 5.28
PION 254 | 248 | 241 | 299 | 264 | 282 | 3.79 | 358 | 3.93 | 5.16 | 4.63 | 457
NA 312 | 330 | 297 | 467 | 457 | 442 | 3.80 | 3.46 | 3.08 | 532 | 548 | 5.77
TNS1 351 | 381 | 403 | 552 | 559 | 547 | 569 | 538 | 557 | 822 | 7.82 | 7.00
ZNF238 348 | 345 | 3.67 | 400 | 3.80 | 4.17 | 412 | 450 | 429 | 5.06 | 5.24 | 5.22
PION 229 | 250 | 274 | 313 | 250 | 244 | 3.95 | 413 | 417 | 577 | 536 | 494
POMZP3 3.05 | 326 | 290 | 3.68 | 3.53 | 3.74 | 412 | 420 | 3.79 | 498 | 498 | 5.13
PCGF1 501 | 542 | 522 | 579 | 591 | 550 | 598 | 6.18 | 6.13 | 7.17 | 6.95 | 7.14
NA 402 | 363 | 3.73 | 514 | 515 | 541 | 411 | 429 | 439 | 6.15 | 6.32 | 6.31
POFUT2 591 | 592 | 588 | 6.99 | 713 | 697 | 6.30 | 6.03 | 583 | 7.76 | 7.91 | 8.00
STX12 481 | 494 | 474 | 565 | 579 | 558 | 510 | 558 | 5.27 | 6.64 | 6.62 | 6.63
CPEB3 270 | 260 | 241 | 354 | 3.30 | 3.09 | 263 | 294 | 260 | 421 | 417 | 416
SERTAD2 599 | 576 | 5.77 | 684 | 6.74 | 6.77 | 6.63 | 6.57 | 6.41 | 7.69 | 8.07 | 7.73
TXNIP 472 | 6.16 | 554 | 962 | 9.73 | 892 | 464 | 483 | 536 |11.06 | 10.91 | 10.47
HISTIH2BF | 518 | 497 | 488 | 6.72 | 6.50 | 6.54 | 555 | 528 | 572 | 7.78 | 7.73 | 8.34
PRKCA 442 | 418 | 458 | 434 | 395 | 421 | 542 | 6.06 | 524 | 6.87 | 6.77 | 6.62
JTB 797 | 798 | 814 | 882 | 8.74 | 863 | 847 | 8.63 | 833 | 9.59 | 9.69 | 9.53
PFKL 421 | 3.83 | 388 | 463 | 4.77 | 448 | 431 | 451 | 450 | 5.57 | 5.75 | 5.57
DPY19L2P2 | 2.21 | 234 | 2.05 | 269 | 250 | 297 | 3.35 | 349 | 3.72 | 5.04 | 442 | 4.98
N4BP2L1 275 | 276 | 274 | 3.02 | 254 | 269 | 295 | 291 | 281 | 652 | 741 | 7.74
INSIG2 3.73 | 3.62 | 344 | 495 | 468 | 429 | 397 | 410 | 441 | 6.83 | 6.28 | 6.12
CDKN1C 203 | 248 | 264 | 352 | 341 | 343 | 3.34 | 3.64 | 3.25 | 5.76 | 6.41 | 5.62
NR4A2 5.71 | 6.00 | 592 | 828 | 7.65 | 7.77 | 6.57 | 6.80 | 6.11 | 9.43 | 9.54 | 9.00
MEDG6 213 | 227 | 264 | 356 | 391 | 3.76 | 238 | 234 | 231 | 5.06 | 4.73 | 4.97
TAF12 345 | 3.63 | 3.70 | 490 | 432 | 472 | 451 | 425 | 423 | 6.44 | 6.17 | 6.90




CRIM1 3.02 | 350 | 3.19 | 397 | 389 | 3.76 | 438 | 425 | 412 | 6.40 | 582 | 6.73
SLC16A3 3.00 | 311 | 3.15 | 3.37 | 3.38 | 288 | 6.26 | 557 | 6.97 | 843 | 843 | 7.71
NA 492 | 507 | 501 | 875 | 876 | 870 | 6.13 | 6.12 | 5.58 | 10.26 | 10.22 | 10.23
NCKIPSD 524 | 529 | 501 | 5.84 | 6.29 | 6.18 | 552 | 500 | 532 | 7.42 | 756 | 7.10
NSUN5P1 3.84 | 414 | 3.88 | 469 | 435 | 453 | 459 | 442 | 425 | 5.63 | 6.04 | 5.82
PDLIM1 3.17 | 3.36 | 3.84 | 3.64 | 359 | 3.64 | 6.62 | 6.78 | 6.51 | 8.62 | 898 | 8.42
NA 3.76 | 3.24 | 3.70 | 5.79 | 549 | 598 | 5.00 | 544 | 5.74 | 8.82 | 8.28 | 8.27
TPTE 185 | 216 | 1.99 | 201 | 209 | 207 | 3.32 | 3.43 | 3.32 | 496 | 5.18 | 5.48
AMPD?2 404 | 426 | 427 | 451 | 445 | 431 | 423 | 420 | 446 | 533 | 544 | 539
FAM105A 238 | 253 | 256 | 226 | 230 | 241 | 3.01 | 348 | 2.76 | 482 | 457 | 454
CRIM1 166 | 154 | 154 | 229 | 162 | 1.76 | 295 | 3.15 | 282 | 583 | 5.35 | 5.74
M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 5 2D 3D
ILIRAP 851 | 940 | 890 | 6.94 | 7.17 | 7.31 | 9.75 | 956 | 9.42 | 10.25 | 10.34 | 10.02
CCND1 446 | 425 | 420 | 3.47 | 3.78 | 3.75 | 529 | 513 | 5.04 | 471 | 494 | 463
Clorf38 262 | 273 | 272 | 282 | 284 | 250 | 451 | 414 | 488 | 4.14 | 425 | 4.34
WIPF1 423 | 456 | 450 | 458 | 423 | 422 | 6.63 | 6.08 | 6.76 | 593 | 6.33 | 5.86
TSC22D3 3.06 | 346 | 3.14 | 3.02 | 343 | 295 | 535 | 543 | 5.00 | 5.46 | 5.78 | 6.06
CSF2RA 364 | 390 | 3.69 | 3.15 | 3.25 | 344 | 573 | 582 | 540 | 536 | 490 | 4.81
CADM1 3.97 | 408 | 3.78 | 3.99 | 382 | 398 | 6.00 | 6.79 | 5.88 | 6.88 | 7.09 | 6.92
FAM70A 787 | 857 | 872 | 7.25 | 691 | 7.56 |11.04 | 11.05|10.78 | 10.35 | 10.28 | 10.32
TM4SF1 323 | 288 | 359 | 3.12 | 274 | 3.14 | 6.45 | 7.28 | 6.86 | 7.34 | 6.88 | 6.65
CHMP5 8.89 | 9.02 | 894 | 9.22 | 9.33 | 9.31 | 10.02 | 10.00 | 10.05 | 10.07 | 10.39 | 10.36
NEO1 254 | 265 | 287 | 3.01 | 274 | 286 | 3.52 | 3.60 | 350 | 3.85 | 3.72 | 3.70
TCF4 239 | 231 | 216 | 262 | 256 | 286 | 3.27 | 3.24 | 3.22 | 3.27 | 3.20 | 3.25
TMA4SF1 3.68 | 3.72 | 5110 | 395 | 3.75 | 430 | 875 | 870 | 8.75 | 9.11 | 8.16 | 8.68
SOX9 181 | 243 | 251 | 235 | 2.11 | 2.00 | 9.74 | 968 | 8.66 | 9.77 | 9.39 | 9.39
BIN3 558 | 563 | 5.28 | 462 | 472 | 5.02 | 697 | 682 | 7.22 | 7.18 | 6.68 | 6.98
KPNB1 342 | 326 | 3.33 | 296 | 3.12 | 3.07 | 5.06 | 5.04 | 451 | 452 | 491 | 5.05
ITGAV 3.80 | 477 | 3.68 | 516 | 483 | 461 |10.72 | 10.71 | 10.56 | 10.17 | 10.20 | 10.14
MDH2 10.61 | 10.48 | 10.34 | 10.28 | 10.49 | 10.43 | 11.28 | 11.46 | 11.33 | 11.27 | 11.22 | 11.47




SMARCA1 6.17 | 655 | 6.06 | 6.54 | 655 | 6.21 | 8.08 | 8.16 | 8.06 | 8.08 | 8.21 | 7.67
KPNB1 457 | 481 | 459 | 411 | 407 | 419 | 6.02 | 6.03 | 5.72 | 593 | 581 | 5.89
M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 6 2D 2D
TAF7 10.35|10.57 | 10.45 | 11.13 | 11.03 | 10.93 | 9.45 | 9.86 | 9.53 | 10.62 | 10.65 | 10.57
C20orf11 589 | 6.27 | 593 | 6.79 | 693 | 6.65 | 479 | 493 | 522 | 6.25 | 6.33 | 6.36
PPP1R15A 557 | 6.00 | 581 | 6.45 | 6.40 | 6.36 | 487 | 464 | 468 | 6.22 | 6.20 | 5.91
RPL10 10.40 | 10.33 | 10.40 | 11.07 | 10.87 | 11.09 | 9.77 | 9.91 | 9.72 | 10.54 | 10.60 | 10.76
TOMM20 10.19 | 10.48 | 10.32 | 11.28 | 11.10 | 11.19 | 10.90 | 10.87 | 10.63 | 11.70 | 11.61 | 11.76
DIABLO 7.65 | 762 | 760 | 8.15 | 800 | 8.17 | 7.26 | 741 | 7.27 | 858 | 8.27 | 8.26
MEAF6 744 | 757 | 747 | 852 | 853 | 868 | 8.39 | 806 | 8.07 | 9.02 | 9.09 | 8.91
NOTCH2NL | 740 | 7.71 | 815 | 959 | 986 | 9.75 | 844 | 8.78 | 8.73 | 10.14 | 10.54 | 10.38
BNIP3 8.45 | 799 | 8.13 |10.84|11.21 |10.62| 899 | 850 | 8.21 |11.28|11.73 |11.21
DVL3 6.38 | 659 | 6.25 | 7.68 | 751 | 7.84 | 6.21 | 589 | 6.12 | 7.38 | 7.12 | 7.22
FANCL 9.21 | 954 | 946 |11.12|10.77 | 11.14 | 10.53 | 10.63 | 10.19 | 11.32 | 11.09 | 11.36
USP34 722 | 715 | 7.39 | 797 | 804 | 7.89 | 7.26 | 740 | 7.12 | 838 | 829 | 8.48
TMEMG63A 2.67 | 3.08 | 3.27 | 558 | 539 | 575 | 2.88 | 299 | 351 | 490 | 498 | 492
GATAD1 3.86 | 464 | 427 | 714 | 6.33 | 6.49 | 3.67 | 414 | 4.04 | 6.95 | 7.03 | 7.43
BRD1 525 | 583 | 552 | 7.11 | 703 | 6.87 | 527 | 529 | 529 | 6.67 | 6.52 | 6.28
MKRN1 6.76 | 7.25 | 7.10 | 897 | 980 | 9.20 | 7.08 | 6.76 | 7.17 | 9.18 | 9.18 | 9.45
WSB1 415 | 437 | 446 | 790 | 6.96 | 812 | 476 | 544 | 532 | 8.06 | 8.00 | 8.44
ZDHHC17 569 | 6.02 | 541 | 7.74 | 758 | 757 | 6.39 | 653 | 6.63 | 7.71 | 7.76 | 8.19
PNRC1 8.60 | 896 | 894 |10.15| 993 |10.01| 841 | 834 | 797 | 955 | 9.75 | 9.50
NA 585 | 6.34 | 6.33 | 8.76 | 832 | 836 | 6.33 | 6.85 | 6.86 | 8.92 | 9.14 | 8.49
GCC2 571 | 6.04 | 561 | 718 | 718 | 744 | 6.34 | 6.42 | 6.01 | 7.82 | 7.90 | 7.65
SDC2 563 | 550 | 6.26 | 7.86 | 746 | 7.67 | 569 | 580 | 595 | 842 | 8.27 | 8.18
HIST1IH2AM | 398 | 411 | 415 | 7.13 | 6.16 | 6.85 | 459 | 468 | 412 | 7.15 | 7.46 | 7.50
TBC1D15 555 | 563 | 6.08 | 7.22 | 788 | 7.71 | 583 | 594 | 6.01 | 8.07 | 8.15 | 8.31
CBX7 424 | 496 | 497 | 749 | 723 | 7.27 | 438 | 431 | 440 | 641 | 7.12 | 6.75
CSAD 352 | 384 | 349 | 649 | 6.02 | 6.39 | 3.49 | 346 | 343 | 573 | 5.74 | 5.98
SIDT2 524 | 491 | 489 | 730 | 744 | 7.26 | 468 | 492 | 475 | 6.89 | 6.64 | 6.71




RPL10 6.69 | 6.23 | 583 | 794 | 810 | 795 | 483 | 471 | 505 | 753 | 7.56 | 7.34
MYLIP 426 | 409 | 436 | 6.47 | 579 | 6.01 | 409 | 415 | 391 | 590 | 6.53 | 6.12
Clorf66 421 | 431 | 418 | 483 | 475 | 473 | 437 | 438 | 413 | 5.04 | 509 | 5.10
ZNF226 522 | 5.06 | 5.14 | 6.74 | 6.86 | 6.65 | 543 | 566 | 523 | 6,58 | 7.21 | 7.10
NA 565 | 6.75 | 6.53 | 9.61 | 9.21 | 9.49 | 6.19 | 5.67 | 560 | 875 | 8.82 | 9.12
UQCRB 1150 | 11.38 | 11.43 | 12.07 | 12.14 | 12.13 | 11.69 | 11.81 | 11.82 | 12.13 | 12.22 | 12.17
EFEMP2 453 | 467 | 467 | 6.39 | 6.21 | 6.45 | 459 | 447 | 412 | 6.76 | 7.00 | 7.01
AIMP1 8.87 | 9.16 | 893 | 9.67 | 9.81 | 9.80 | 8.84 | 8.44 | 8.84 |10.01 | 10.15 | 10.07
PHF3 746 | 7.38 | 7.13 | 854 | 885 | 852 | 7.15 | 7.38 | 6.86 | 892 | 9.08 | 8.67
FHL3 3.20 | 3.19 | 3.15 | 341 | 340 | 3.34 | 3.01 | 3.07 | 3.03 | 3.49 | 3.48 | 3.48
IRS2 9.07 | 9.22 | 9.35 | 10.70 | 10.53 | 10.65 | 8.76 | 8.94 | 8.64 | 10.34 | 10.28 | 10.10
N4BP2L2 442 | 571 | 547 | 8.02 | 7.67 | 7.80 | 4.86 | 468 | 466 | 8.15 | 8.43 | 8.09
PARP6 516 | 533 | 517 | 6.52 | 6.18 | 6.64 | 511 | 493 | 486 | 6.65 | 6.86 | 6.91
MORC2 725 | 736 | 7.02 | 834 | 839 | 857 | 6.69 | 6.53 | 6.59 | 7.89 | 835 | 841
C170rf48 588 | 6.61 | 6.60 | 862 | 8.73 | 851 | 546 | 549 | 503 | 7.90 | 8.36 | 8.33
IRS2 460 | 464 | 472 | 659 | 6.35 | 6.67 | 430 | 426 | 449 | 6.25 | 6.27 | 6.07
ZNF83 498 | 563 | 547 | 872 | 791 | 856 | 5.05 | 545 | 515 | 849 | 8.36 | 8.83
AKAP9 283 | 3.02 | 279 | 520 | 527 | 521 | 248 | 2.88 | 3.03 | 458 | 458 | 5.19
HIST1H2BG | 3.87 | 451 | 3.37 | 783 | 7.80 | 742 | 539 | 480 | 433 | 810 | 7.89 | 8.24
C190rf53 814 | 811 | 833 | 903 | 893 | 879 | 7.85 | 7.81 | 7.90 | 8.81 | 892 | 8.77
UQCRC?2 10.19 | 10.30 | 10.14 | 10.87 | 10.95 | 10.97 | 10.02 | 10.05 | 9.78 | 10.97 | 10.85 | 11.10
GOLGA8BA | 7.71 | 8.79 | 8.36 |10.82 | 10.50 | 10.71 | 8.26 | 7.72 | 8.15 | 10.92 | 11.08 | 10.54
RNASE4 291 | 3.08 | 3.08 | 476 | 471 | 464 | 281 | 275 | 289 | 474 | 4.45 | 4.04
CCBL2 735 | 770 | 764 | 858 | 864 | 844 | 712 | 7.36 | 7.10 | 8.83 | 8.62 | 8.63
TIPARP 6.85 | 6.76 | 7.25 | 8.87 | 9.06 | 879 | 489 | 5.65 | 540 | 863 | 8.67 | 8.77
TAF1D 475 | 481 | 455 | 7.11 | 6.97 | 6.65 | 429 | 426 | 457 | 691 | 7.13 | 7.29
SPSB3 395 | 420 | 416 | 5.03 | 487 | 476 | 3.85 | 412 | 3.84 | 5.13 | 5.10 | 5.08
VGLL4 497 | 569 | 546 | 864 | 826 | 8.11 | 596 | 587 | 6.23 | 8.64 | 8.74 | 8.56
ZNHIT3 764 | 7.75 | 7.74 | 940 | 929 | 884 | 6.96 | 747 | 7.38 | 9.23 | 9.26 | 9.38
SFRS8 3.83 | 398 | 380 | 497 | 508 | 508 | 3.68 | 3.70 | 3.92 | 513 | 517 | 5.25
M21L (av-) M21 (av+)




Pattern 11
ATXN10 11.28 | 11.16 | 11.07 | 10.83 | 10.79 | 10.65 | 10.43 | 10.18 | 10.43 | 9.98 | 9.83 | 9.81
RPS12 13.43 | 13.38 | 13.44 | 13.52 | 13.49 | 13.57 | 13.13 | 13.10 | 13.04 | 13.28 | 13.19 | 13.25
ID4 8.83 | 997 | 9.60 | 9.88 | 940 | 10.17 | 5.66 | 561 | 6.75 | 5.28 | 5.00 | 5.18
CYLD 3.77 | 3.78 | 3.82 | 398 | 391 | 3.96 | 3.07 | 3.01 | 3.07 | 354 | 354 | 3.32
SUN2 5.16 | 5.33 | 538 | 5.60 | 555 | 547 | 477 | 477 | 480 | 4.16 | 4.34 | 4.27
EPB41L3 9.19 | 949 | 913 | 922 | 9.12 | 9.12 | 816 | 7.86 | 8.12 | 7.00 | 6.86 | 7.27
PRDX6 10.51 | 10.60 | 10.71 | 10.78 | 10.80 | 10.68 | 9.10 | 9.31 | 9.32 | 9.88 | 9.97 | 9.76
NA 6.66 | 704 | 6.99 | 7.26 | 7.06 | 6.90 | 492 | 464 | 4.87 | 495 | 453 | 5.01
NEFL 6.89 | 693 | 6.80 | 6.66 | 6.59 | 6.38 | 5.03 | 4.76 | 496 | 4.20 | 480 | 4.17

M21L (av-) M21 (av+)

Pattern 12
UTP18 9.61 | 968 | 932 | 8.10 | 7.88 | 8.09 | 9.85 | 10.03|10.08 | 9.37 | 9.45 | 9.20
APOC2 549 | 579 | 586 | 3.92 | 416 | 408 | 6.44 | 591 | 580 | 4.08 | 402 | 4.23
COX5B 12.49 | 12.23 | 12.35 | 11.45 | 1157 | 11.34 | 12.86 | 12.75 | 12.87 | 11.97 | 12.04 | 11.90
Cl7o0rf42 596 | 6.06 | 595 | 526 | 515 | 513 | 549 | 561 | 5.70 | 5.03 | 5.02 | 4.88
DCT 11.72 | 11.56 | 11.45| 10.61 | 10.22 | 10.82 | 11.74 | 11.93 | 12.20 | 10.13 | 9.87 | 9.89
EIFAEBP1 891 | 874 | 881 | 6.84 | 7.37 | 7.22 | 8.80 | 880 | 9.24 | 8.03 | 8.09 | 8.14
ITGB3 719 | 797 | 7.78 | 428 | 438 | 4.02 | 7.17 | 7.24 | 7.14 | 427 | 3.63 | 3.41
DUSP14 830 | 856 | 852 | 6,56 | 6,57 | 6.68 | 7.72 | 8.00 | 804 | 6.94 | 6.64 | 7.19
PHACTR2 411 | 400 | 423 | 3.02 | 293 | 272 | 362 | 3.78 | 3.70 | 295 | 2.97 | 2.93
ACTB 11.70 | 11.75 [ 11.99 | 10.56 | 10.48 | 10.51 | 11.15 | 11.42 | 11.66 | 10.24 | 10.16 | 9.92
ADAM9 957 | 947 | 951 | 762 | 767 | 7.86 | 9.72 | 992 |10.18 | 8.05 | 7.72 | 8.08
COX5B 11.99 | 11.84 | 12.06 | 10.90 | 11.13 | 10.62 | 12.28 | 12.39 | 12.38 | 11.43 | 11.52 | 11.33
TRAK2 9.01 | 9.16 | 868 | 7.03 | 6.40 | 6.62 | 852 | 833 | 890 | 6.42 | 592 | 6.53
ST3GALS5S 9.62 |10.04| 982 | 8.18 | 7.79 | 7.48 | 10.28 | 10.33 | 10.37 | 9.02 | 8.75 | 8.40




ITGB3 9.63 [ 10.36 | 10.31 | 546 | 425 | 423 | 9.84 | 9.80 | 9.58 | 6.59 | 5.74 | 4.86
OSTM1 9.67 | 959 | 939 | 829 | 832 | 875 | 939 | 930 | 950 | 7.62 | 7.20 | 7.16
ACTB 13.18 | 12.82 | 13.03 | 11.82 | 11.77 | 11.97 | 12.77 | 12.93 | 13.25 | 11.63 | 11.35 | 11.49
GNPTAB 11.44 1 11.25|11.21 | 10.40 | 10.60 | 10.82 | 11.39 | 11.23 | 11.35 | 10.13 | 10.06 | 10.06
C120rf5 7.79 | 757 | 745 | 487 | 466 | 486 | 7.53 | 7.68 | 8.04 | 529 | 4.74 | 4.79
DCT 958 | 974 | 974 | 7.73 | 768 | 8.13 | 951 |10.08 | 9.93 | 7.39 | 7.20 | 6.41
QDPR 9.89 |10.05]10.08| 7.92 | 7.99 | 819 |10.04 | 10.29 | 10.45| 8.10 | 7.64 | 7.47
LGALS3 13.05|12.99 | 13.12 | 12.44 | 12.38 | 12.55 | 12.86 | 12.95 | 13.00 | 12.29 | 12.25 | 12.24
ATP1B3 1120111111122 | 9.62 | 9.71 | 958 | 10.72|11.06 | 11.37 | 9.10 | 9.13 | 9.33
MAD2L1BP | 464 | 439 | 447 | 3.74 | 3.80 | 3.86 | 468 | 454 | 469 | 3.74 | 3.43 | 3.39
TFRC 12.06 | 12.41 | 12.18 | 10.59 | 10.80 | 10.81 | 12.48 | 12.38 | 12.42 | 11.12 | 10.95 | 11.48
CCNH 912 | 932 | 911 | 782 | 810 | 7.78 | 9.29 | 925 | 930 | 8.21 | 8.44 | 8.44
ANXAS 11.75/11.68|11.85|11.04 | 11.13 | 11.11 | 11.69 | 11.74 | 11.75 | 10.95 | 10.86 | 10.80
ACTB 13.05]12.90 | 13.08 | 11.71 | 11.99 | 12.16 | 12.78 | 12.96 | 13.07 | 11.67 | 11.45 | 11.59
SEPT11 6.41 | 655 | 6.23 | 461 | 5.00 | 447 | 6.28 | 6.11 | 6.47 | 418 | 464 | 4.26
WDR61 10.41 |1 10.22 | 10.28 | 9.49 | 9.28 | 9.32 | 10.30 | 10.18 | 10.43 | 9.43 | 9.07 | 9.24
ACTB 13.06 | 12.93 | 13.10 | 11.81 | 12.08 | 12.26 | 12.89 | 13.04 | 13.06 | 11.76 | 11.51 | 11.68
GSTO1 11.20 1 11.36 | 11.52 | 10.37 | 10.38 | 10.25 | 11.44 | 11.34 | 11.43 | 10.15 | 10.29 | 9.96
HAS? 8.28 | 803 | 809 | 6.18 | 6.39 | 6.09 | 817 | 827 | 819 | 6.32 | 6.74 | 6.42
SH2B3 955 | 947 | 946 | 689 | 6.31 | 6.14 | 962 | 934 | 955 | 6.63 | 6.30 | 6.51




