Additional file 5: Alignment of the 5S rRNA gene copies retrieved from the Oreochromis niloticus genome at the BouillaBase database (http://cichlid.umd.edu/cichlidlabs/kocherl ab/bouillabase.html). The nucleotides are identified by different
colors, and the black blocks under the alignment indicate the consensus sequence.
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10 . %0 . %0 . ﬁO . §0 . QO . ZO . qo . ?0 . 100 . 110 .
----- CGGCCATACCACCCIGAGCACACCCAATGTTGTCTGAGTTCTGAAGTTAAGCAGGGTTGGAGTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGGCTGGGAATACCAGGTIGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAGCACGCCCGATCTTIGTICTIGATCTCGGAAGCTAAGCAAGGTTGGGCTTGGTTAGTATTTGGATGGGAGCCTGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGT CAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITT
GCITTATGGCCATACCACCCIGAGCATGICIGATCTCATCIGATCITTGGAAGCTAAGCAAAGTCGGGCITTGGATAGTACTTGGATGGGAGATCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAG- - -
-CTTATGGCCATACCACCCTIGAACACCCCCAATCITTGTCTGATCTTGGAAGCTGAGCACAGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACTGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAA - - - -
GCITTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCTITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCIETACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCIITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAGCTT
---TACGGCCATACCACCCITGAGCACACCCGATCITITGCCTIGATCTTGGAAGTTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGCCTGGGAAGACCAGATGCTGTAAGCTT
GCHTTACGGCCATACITACCCICAGCACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGATGGGCTTAGTTAGTACTTGGATGGGAGACCACCTGGGAATACCAGTGGCTGTAAGCIET
GCIITACAGTCATACCACCCCGAGCACGCCCGCICICGICIGATCITCAGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTITGGATGGGAGACTGCCTGGGATTACCTITGATGCTIGTAAG - - -
------- GCCATACCACCCITGAGCGCGCCCGATCITCGTCTGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTITGGGCTTAGTTAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGGGCTGTAAGCITT
GCITTTCGGCCATACCACCCIGAGCACITCCCGCICITCGICIGATCTTGTAAGCTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTAGCTGGGAATACCAGGTIGCTGTAA - - - -
GCITTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTTIGGGCTTGCTTAGTACTTGAATGGGAGACCACCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTGAGCITT
-CTTACGGCCATACCACCCTIGAGCACGCCCGATCITCGTCTGATCTCGGAAGTTAAGTAGGATTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGAGAGACCGCITGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCHTTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCTITGTICTGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCAGGCCITGGTCAGTACTTGGTTGGGAAACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITT
GCITTACAGCCATACCACCCIIGAGCACACCGGATCICGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGTAAGGGAGACTCCCTGGGAATACCAGGTACTIGT
GCITTACAGCCATACCACCCIIGAGCACGCCCGAGCITTGTICTIGATCTTGGAGGCTAAACAGGGTCGGGCCITIGGTTAGCATTTIGGATGGAAGACCGCCITGGGAATTTCAGGTGCTGTAA - - - -
GCIITACAGCCATACCACCCIIGAGCACACCIGAACGTIGICTGATCITCGGAAGCTAAGCGGCGTCAGGTITCIGGTTAGTACTTGGGTGGGAGACCGCCTGGGAATGCCAGGTIGCITCTAAG- - -
-------- CCATACCACCCITGAATATGACCGATCITTATCTGAACTGGGAAGCITAAGCAGGATAGGACCITGGTAACTACTTGGATGGGAGACCACCTIGGGAATACCAGGTIGC---------
GCIITACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
———————— CCATACCACCCITGAACACACCTETGTCITCGTTAGATCTCTGAAGCTAAGCACGGCITGGGCCTGGTTAGTACTTTGATCGGAAACCACCTGGGAATACCAAGTGCITGTATGCIIET
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAGCACGCCCGAGCITTIGICIGATCITTGGAAGCTAAGCAGGGTTIGGGCTTTGTTAGTACTITGACTGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAG - - -
- -MTTACGGCCATACCACCCITGAACACGCCCGATCITCGTCTGATCTCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCTGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCTITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITET
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCICGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCITGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAGC - -
GCTTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGT CAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
-CHTTACGGT CATACCACCCTGAACACGCCIT CATCGTATCTGATCTCAGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITIG--CAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGAGTCGAGCCIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
-CHTTATGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCTTGTCITGATCITCAGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCCITGGTCAGTACTTGGCITGGGAGACTGCCITGGGAATACCAGGTIGCTGTAAGCIET
GCIITACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITICGICIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCITGGGAATACCAGGTGCTIGTAAG - - -
————————————————— CCITGAACACGCCCGATCTCGTCITGATCTCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCTGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTCTAAGCT T
GCIITACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCIIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAGCTT
----ACGGCCATACCACCCIGAGCACGCCCGATCITCGTCTIGATCTCGGACGCTAAGCAGGATTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGCCITIGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITET
--TTACGGCCATACCACCCTGAACACGCCCGATCITCGTCITGATCTCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATAGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTGTAAG- - -
-CHTACGCCCATACCACCCIGAGCACGCCCGCIICITCGTCIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCTTAGTTAGTACTTGGATGGGAGACTCCCITGGGAGTACCAGGIGCTIGTAA - - - -
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCIITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCHTTACGTCCATACCACCCTAAGCACGCCCACITCITCGICTGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTGCTTGAAAGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITET
GCITTACAGCCATACCACCCIIGAGCACGCITITGATCTTIGTTTGATCITTGGAAGCTAAGGAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTITGGATGGGAGACCGCCCGGGAATACCAGGTIGCIGTA - - - - -
GCITATGGCCATATCACCCIGAGCGTIGCCIGATCTCGTICIGCTCITCGGAAGTTAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGAATGGGAAATCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
----ACGGCCATACCACCCTGAGCACGCCCGATCTTGTCTGATCTCGGACACTAAGCAGGATTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGCCTGGGAATACCAGGTGCTATAAGCTT
- -MTTACGGCCATACCACCCIGAGCACGCCIGATCITCGTCIGATCITCGGAAGCTAAGCAGIGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGCCITIGGGAATACCAGGTIGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCIITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCIITACGGCCATACCACCCIGAGTATGGCCGATCTCGTICTGATCTCGGAAGCTAAGCAAAGTTIGGGCTTGGTTATTT CTTGGATGGGAGCCCACCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCITT
--------- CATACCACCCITGAGCAITGCCCGATCIT - -TCTGATCTCTGAAGCTAAGCAGGGTTGGGCITTGGTTAGTACTCGGATGGGAGACTACCTGGGAGTACCAGGTGCITGTA - - - - -
GCITTACGGCCATACCACCITTGAACACGCCIGATTTTIGTICTAATCTCGGAAGCTAATCAGGCITCGGGCCITGGGCAGTATTTTGATGGGAGACCGCCITGGGAATACCAGGTIGCTIGTAA - - - -
GCHTTACGGCCATACCACCCIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCITTATGGCCATACCACCCICAGCACGCCCGATCTCGICIGATCITCGGAAGCITAGGCAG-GTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGAAA-ACCAGGTIGCTIGTAAGCTT
GCITTACCGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCTCGICTIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCTIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCIITACGGCCATACCACCCIGAACGCGCCCGATCITCGICITGATCITCGGAAGCCAAGCAGAGTCGGGCCITGGTCAGTACTTGGACGGGAGACCGCCTGGGAATACCGGGTGCTGTAAGCTT
-------- CCATACCACCCITGAACACGCCITAATCITCGTCCAATGTTGGAAGCTAAGCGGAGTTGGACCTGGTCAGTACTTGAATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCITGAAAGCITT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCIITGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTGAGCTT
GCITTACGGT CATACCACCCIGAGCACGCCCGATCTCGICTIGATCITCGGATGGGAAGCAGGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGTTGGGAGACTACCTGCGAATACCAGGTACTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAGCACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITCAGCAGCGTTIGGGCTTGGTTAGTACTCGGATGGTAGACTGCCTGGGAATACCAGGTIGCITGTAAGCITT
-CITTACGGCCATACCACCIITGAACACGCCITGATTTTGTCTGATCTCGGAAGCTAAGCAGGCTCGGGCCITGGGCAGTATTTGGATGGTAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTGTAA - - - -
GCHTTACGGCCATACCACCCIGAGCACCCCCGATCITCGICTIGATCITCGGAAGCTAAGCATGGTTGGGCTTGGTTAGTACTTGGATGGGAGACTGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
GCITTACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCITCGICIGATCITCGGAAGCITAAGCAGGGTCGGGCCIGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTIGCTIGTAAGCTT
GCIITACGGCCATACCACCCIIGAACACGCCCGATCICGICIGATCICGGAAGCITAAGCAGGGTICGGGCCIIGGT CAGTACTTGGATGGGAGACCGCCIGGGAATACCAGGTGCITIGTAAGCITT

GCTTACGGCCATACCACCCTGAACACGCCCGATCTCGTCTGATCTCGGAAGCTAAGCAGGGTCGGGCCTGGTCAGTACTTGGATGGGAGACCGCCTGGGAATACCAGGTGCTGTAAGCTT
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