TGAGTTTTTCATACTTCAGAACAGTGTGTAATATCCCAAATTTTTATAACTATTTTATAA
AATTAATTTTGTTATAATAAGATTTTATATATATATAATTCTGAAAAATAAAGTAAAATC
ATAATAAATCAGATTTTTATGAAACTGTTTTTATGTATTAAATCAGATTTTTTTTTAAAA
GAAATTTCGAAATCAAAATTTTGAAATTAAATCAGATTTTTATCTTTTGAAGAAAAAAAA
AATTGGAATTTGATTTTCAGATTTTTCGTCCAAAACGAAAAATAGAGAGAAAAGAAAATT
CTGAAATTATAATTTGAGTTGGTTTTGGAAAAGGATTAGATTTTTGTAAATACTTATCTT
TTAGTGAAACCCTAGATTTACATATATATATATATACCCCCAAAACACCAAAAAAATTCT
CACGTAATACACTTTCTTCATCTTTTTGGTAAGTTTTAAATTTCAGATCTAAAATCACCA
TTGTTGTGTTTGAAGGTTTCAACAAAAAAAAAAAAAACTTTTAAAATCCGATGACTTGGT
CGGAGTCCGGCGTCGGTTTTCTTCTTCTCTTCTTCTTCTGTTTTCTTCTTTCTTCTTCCT
TCTTCCTTCTTCTTTCTTCTTTCTATTTCTTCCTTCCTCTTTCTTATTTCATTTGGCTTT
GCGTGCGATGCTTCACAGTACCTCCAAGATTTGATGTTTTTAAAATAAAAAAAGAAAAAA
AAAAAAAGAAAAAGGAATTACATGTGCATTAAAGTCCACGAGAGATTAGACTTACTGTAA
CATGAAAGTTGAAAAAAAATTTCAAGAAAAAATTTCCTTTCAATCTGTGACGACGCTGTC
ACGTTTTTTTTCAAGTAAAAGCTTTTTAATTTTTTTTTCTTTTCAACCTTGGTTATTTAA
CTTTGTCAACTATTAAGTATTAACCTTGTAAGCTTTGATTAATTTTTCTTTCGGAATATT
ATATTAAGTGACTAACATTAGGTAATATTATTTGTTGTAGACGGAAACTTCGTAGAAGGC
GATTTTTAGTTGATATTGCTATACTTGGGACGCGTTTGAGGTAATTCACAATGTCCATCA
ACAACTAGAATCCCGTTAGGAATTGTATGTGCTATGTGTAATGCATGTGGTTATGTGATT
CTATATTTATGTTAGATGTATATTATGTGACAGGAATCGTATAGTACTTTCTATGACTAA
AATTATTATTATTATTATTACTATAGTACTATTATCCCTGCGTATAATATATATGTATCT
ACTGGTATTGTTGTTATGAATTTGGATTTATAATGTACCTAATTATACCATCGTATTAAA
ATTATGCTAATATTGACAATGTACTTAATGGGTATAACTAGTGTGTTAATGATGTAGCGA
ACGGTATTATAAGTTGACATATATTGTAACTCTATGAGGCTCTAATGATGGATATATTGG
TTACTACGAATTATGGACGTTGATTAGTATTAAGTGGCTAAGTTGTGAAAAATATTATTT
GAACTAAAGATGTTCCTGCTAATGTTAATGTGATGTTTGATGTGTCACAACTTTTAAAAA
TCTATTAATCACGTAAAGTGGAAATTGAGGGAATTATCCTGTGGATTTGGATCCTCCATA
GGTGATGAACAGTACTTGATTTTATTATGATACAACTCTTTATTGTCTTCCTCCTAATAC
TATTGGTGCGCATTGCGGATACCCATTAGATTAGTGAGGGGTGTGCACACTAGGGACGCA
CTGCAAAACGATATTGGCCATTGCTCTTAATTTATTGGGTGACGACCCATGTTGAAGTAG
GTGGTTACTGGGATTAGTCCCGGCCTACTGACGTTCGATTCCCCTCTAATAATTAAATGT
GACGTTGTGTGCATCATATAAACTTGGAGTATATAAATTGATTAAGTGTGTTATGTACTT
GTTTGTATTACGTTATACTTGTCTGCATTGTATTATATTTGTATGTATGTTATAAAAATT
ATTTTTAAAATACAACTATTATTATTATTATTTTACGGGATGGAGTTGTAATTACTTAGC
TTTCGCTAATTTTTGTGTTTTTGTTTTTCTTTGCTCTTTTCCTATTTATATTGTGCAGGT
TGGTGAAAGGGACTACGTTGCAGGAATGAGTGAATTTATAGTTTTTAAGTTCACCTAGGT
TAATAAACACTACAGTACTGCCATTTGAGATTGTTTAGTTTTGTTTTGGTATAAAGTAGA
CAACTCAGTTTGGTTTATTTTGATATTTTGGTTTGTGAGTAAAATTTTTATTTCTAATAA
TTAGCCTTGCATTTATTTTGAACAATAGATGCGGCGGTAACACCCTAAAGGTTTGGTCAG
ATATTTTAATGAAAAGTGAATATTTTATAAAGTTTTAGAACCAAAGTTTTGGGGTGTTAC

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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AAATTGGTATTCAGAGCTTAGGTTATAATAAATAAATATAAATTAGGAGTTAATAAAATT
TGTTAAATAATTAAGAGTCTAAGATTAAATTAAGTAATAAGCATTAAAATAAATTGTGAG
AGTGGGATCGAAAAGGGTTTATGTGCCTTAATGTGAAAGCACTTATTTCAGGTGCTTATT
AATTGTTTCTTTTCGTTCTTGTATGTTTAGATGTTGTAACTACAAGAAAATGTTGTGCTC
GGATGACCGACCATAGGATTTAGAGATTTATATTAAGGTCCGTATACGAAGTTATTTAGT
AGTATTGAAAATTCTCTAAGTTCCTATTTATGTGTTTTAATTATGAATCTTATTACTTGA
CTATTTGAGTTGATTAGAGTTTAAGTTCTTGTTATAATTATTGCTTACTTGTCAAATTGA
TGTTATGTGGAAGCATGCAAAGGTTGTCTTGAAATGTATGTTATGATGAAATATAGTTTG
GTTGAGTCATGAAATTTTCTTATGATGAAAGTTTGTATTGAGTAAATAAAACGATGTGCA

AGACCATGTATGGGTGAATAGATGTAGTAATACCAATGCTGATGTGCAGGAATTGTATGC
M L M C R N C M Q

AAACCTATCAAGTATACACTAGATCTCGTAGGAGGACTTTTGAACAAATGGCTGAAACCC
T ¥y 9 vy T R S R R R T F E Q M A E T P

CTGAACAACTACTTGAGAGATTGAGATCTCTTGAACAACTTTCGCAACGTATGGGTTTAG
E 0 L L ERL R S L E QL S O R M G L V

TGTTACAAAACCAATTAGGAAATAATGGTGGAGAGGACCCACAAGCTGCTATGGCAAAGA
L o N O L G NNGGED P QA A M A K K

AGTTAGCAACCCTTAAACCTCCAATCTTTGTAGGAAAGGAAGACCCCTTACTCTTAGAGA
L A TL K P P I F V G K E D P L L L E N

ACTGGCTAAGAGACTTTGATAAGTTATTCACTGCTACTGGGACACCTGAAGCTCAAAAAG
wW L R D F D K L F T A T G T P E A Q K V

TAGACCAAGCTACCTTTTATCTGAGGGAGGATGCAGACACTTGGTGGGAGAGTCAAGGAC
D QA TF Y L R EDA ATDTWWE S Q G P

Retrotransposon gag protein (pfam accession PF03732)

CTATTGTTAGAGCTCAGGAAAACTTTAATTGGAATGCTTTTAAGGTTGCTATTAAGGATA
I vV R A Q E N F N W NAVF K V A I K D ﬂ

GATTTTTCCCTGAACATATTAGGAGGCAGAAATACAATGAGTTCACTAGATTTAACCAGG
F F P E H I R R Q K Y N E F T R F N Q d

GAGGTACTATGTCTGTGCAAGAGTATGCCCAAAAGTTCAATGAGTTAGCTAGATTTTGCC
G T M S v Q E Y A Q K F N E L A R F C ﬂ

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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CTAATGTTGTGCCAGATGAGAGAGCTAAGGCTCAAAAGTTTGAGGATGGTTTAGCATTTA 75574
N v v P D E R A KA AOQ K F E D G L A F R

GAATTCAGACCAGACTTGGGGGAGCAACTTCTGCAACTTTTCAGGAAGCTTATGCTAAGG 75514
I o T R L G GA AT S AT VF Q E A Y A K A

CTTCTAATATTGAGAGGATTTTGAGGCGTGAAGAGGAAGTTATGGGGAGGAATAAGAGAA 75454
S N I E R I L R R E E E V M G R N K R K

AAGACCCACCTAGCAACCAAAATGACCATGGAAATGACAAGAAACCTCGATATGGGGGTA 75394
D P P S N QO N D HGND K K P R Y G G N

ACAATAATAATGGGGGCAATAATCACACTAATGGTGGTGGTAATTATCAAGGGAATCGTA 75334
N N N G G NN HTN G G G N Y Q G N R S

GCAACTACCAAGGTCAGGGGAGATCAAACCAGCAAGGATCCCGTACCCAGAACCCTACTT 75274
N Y 0 G 0 G R S N O OGS R T QN P T C

GTAGAAAGTGTAACAAAAGCCACCCAGGATTTACCTGTCAAGGAGACCCAATAACTTGTT 75214

R K C N K S H P G F T C Q G D P |I T C Y|

Zinc knuckle (pfam accession PF00098)

ATGCTTGTGGAGAGAAAGGGCATAAGGCTAATCAGTGTCCCAAGCGTCAGAATAATGGAC 75154
A C G E K G H K AN Q C P K R Q N N G Q

AAAATGGAAACAATGGGGGAAATAGGAATGGTCATGGGCCTAATCAGAACCAGAATAACA 75094
N G N NG G N R NG HG P N QN QO N N N

ATAACCGTCCCTACAACAACAACAACTCTCAAGGTCAAACTTCGAATGCTCAAGGGGGGA 75034
N R P Y N N NDNS O G O T S N A Q G G N

ACAATACTCAGCATAATGGTCAGAATAACAATCGAGCAAATGGAGGAAACAACAATCAGA 74974
N T Q H N G Q N NN RADNG G N N N O N

ACGGCAATGGAAATGGTGCTCGAGGCAACAATGGAAGAATCTATGTTATGAACCAGAATG 74914
G N G N GARGNDNIDNIEGURTI Y V M N Q N E

Retroviral aspartyl protease (pfam accession PF08284)

AAGCAGACACCAACGCCAATGTTGTGACGGGTACTTTCCTCGTAAACTCTAACCCTGCTT 74854
A DTN ANV VT G T F L V N S N P A ﬂ

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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ACTTGCTTTTTGATTCTGGGGCGTCTCATTCTTTCATAGCTAGTTCATTTGTTGAAAAGT 74794
L L F Db s GA S H S F I A S S F V E K ﬂ

TAGGTCTAAAACCCTCAATCTTGTGTCAAACTTTCATTACAATACCTTCAGGAGAAGTAG 74734
G L K P 5 I L C QT F I T I P S G E V ﬂ

TTCCTTGTAGTTCTCTATACCAAGACATACCCATTACCATATTAGGATCTGATTTGCCGG 74674
p ¢C s S L Yy o DI P I T I L G S D L P N

CTGATCTTATTCAGTTTGACCTACCCGACTTTGATGTAATATTGGGAATGGATTGGCTTG 74614
D L I 9 F DL P D VF DV I L G M D W L N

CTAAGTATAGAGCTAGGATAGAGTGTCATACTCAAAAGGTGTCTCTTAGGGGGCCAAAGG 74554
K ¥ R AR I E C H T Q KV s L R G P Kl G

GAAATAGAATATCCTATCAAGGAATTGTTTCTAAACCTGGAGTCAGTATTGTGTCAGCCA 74494
N R I S ' Y 0 G I vS K P GV 8§ I VvV s A M

TGTCATTCAAAACCTATATTAGGAAGGGCTACCCCATATACTTGTGCCATGTGAAGGATG 74434
s ¥F K T ¥ I R K G Y P I Y L C H V K D V

TGAGTGTGGAGGATGGAGAGATATCTCAAATACCTGTGGTGAGTGAGTTCCAAGATGTTT 74374
s v E D G E I s ¢ I p V V S E F Q D V F

TTCCAGAAGAAATTCCAGGGATGCCGCCAGTGAGAGAAATGGATTTTAAGATTGACCTAG 74314
P E E I P G M P P V R E M D F K I DL V

TGCCTGGAACTGGAGCTATTTCTAAGGCACCATATAGGATGGCACCTGCAGAGATGCAAG 74254
P G T 6 A I S K A P Y R MAUPA AU EMOQ E

AGTTGAAAGTGCAATTGGAGGAATTATTGGAGAAAGGGTACATTAGGCCAAGTGTTTCAC 74194
L K v L E E L L E K G Y I R P S V S P

CTTGGGGAGCACCAGTGTTATTTGTTCGAAAGAAGGATGGAACCTTGAGGTTGTGTATTG 74134
W G A P V L F VR K KD G T L R L C I D
RNA-dependent DNA polymerase (pfam accession PF00078)
ATTACAGAGAGTTGAATAATGTCACAATAAAGAATAAGTACCCATTGCCTAGGATTGAGG 74074
Yy R E L N N v T I K N K Y P L P R I E d
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ATTTATTTGATCAACTTAAGGGTGCTGGAATTTTCTCTAAGATTGATTTGAGGTCTGGGT

L F D 9 L K G

A G I F S K I D L R S

G Y|

ATCACCAATTGAGAATTTCGGAGGAAGATATACCAAAAACAGCTTTTCGTACGAGGTATG

| H 0 L R I S E

E D I P K T A F R T R

Y g

GGCATTATGAGTTCACAGTGATGCCATTTGGACTTACTAATGCACCTGCAGCATTTATGG

H Yy E F T VM P F GL T N A P A A F M d

ATCTTATGAATAGAACATTTCAGCCGTATTTAGATAGATTTGTGGTGGTGTTCATAGATG

L M N R T F Q

P Yy L. D R F v v vV F T

D D

ATATATTGGTGTATTCGAAGGATAAAGAAGAGCATGAAGGTCATTTAAGGAAAGTTTTGG

I L v Y S K D

K E E H E G H L R K V

L E

AGATACTTCGAGAGAAAAGGTTGTATGCTAAGTTATCAAAATGTGAGTTTTGGCTTGAGA

I L R E K R L

Yy A K L s K C E F W L

E K

AAGTTGCATTTTTAGGTCATGTGATTTCGAAGGAAGGTGTTGCTGTAGATCCATCAAAGA

V A F L G H V|

I s K E G vV A VvV D P S

K I

TACAAGCAGTAACAGAATGGGTGAGACCTAGTAATGTGACTGAGATTAGAAGTTTCTTAG

Q A V T E W V

R P S N Vv T E I R S F

L G

GACTTGCTGGCTACTATAGGAGGTTTGTGCAAGATTTCTCAAAAGTAGCTCAACCTTTGA

L A G Y Y R R

F v 0 D F S K V A Q P

L T

CAAATTTGATGAAGAAAACAACTCGATTTCAGTGGGATGAGAGGTGTGAGAAAGCTTTTC

N L. M K K T T

R F 0 w b E R C E K A

F Q

AGGAATTGAAGCAAAGACTTACTTCAGCACCAGTTTTGACATTACCATCTGGATTAGAAG

E L K O R L T

S A p V L T L P S G L

E G

GTTTTGAGGTGTATAGTGACGCTTCTAAGAATGGGTTAGGATGTGTATTGATGCAACATA

F E v Y S D A

S K N G L GG C v L M Q

H S

GTAAGGTGGTAGCATATGCTTCGAGACAACTTAAGCCTTATGAACAGAATTACCCTACTC

K v v A Y A S

R 0 L K P Y E Q N Y P

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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ATGATTTAGAGTTAGCTGCTGTAGTATTCGCATTGAAAATTTGGAGGCATTATTTGTATG
D L E L AAV YV F AL K I WU RHY L Y G

GTGTGTCATGTAAGATTTTCACTGATCATAAAAGTCTGAAATATATATTTACTCAGAAGG
v s ¢ K I F T D H K S L K Y I F T Q K E

AGTTGAACATGAGACAGAGGAGATGGCTTGAACTTATTAAGGATTATGATTTAGAGATTT
L N M R Q R R W L E L I K D Y D L E I L

TGTATCATGAGGGTAAAGCGAATAAAGTTGCTGATGCATTGAGTAGGAAGACTAGTCATT
Y H E G K A N K V A D AL S R K T S H S

CGATGAACATGATGGTGTTATCTGAGAGATTGTGTGAAGATTTCAGGAGCATGAGTTTAG
M N M M V L S E R L C E D F R S M S L E

AAGTCATGGAGCAAGGGCAAGTGGAAGCTCAATTGAATGCACTATGCGTGCAACCCACCT
v M E 0 G Q V EA QL NAL CV Q P T L

TATTCGATGAGATTCGAGAGAAGCAAAGTAGTGATGAGTGGATGGTGAAGATAAAGAAAA
F D E I R E K 0 S S D E W M V K I K K M

TGAAAGAAGATGGAGTTGTCATCGAGTTTGACATTGATGAAAATGGTGTTGTGAAGTACA
K E b G v v I E F D I D E N G V V K Y K

AGGGAAGATGGTGTGTTCCTAAGGATGAGGAGTTAAAAAGAAAGATTTTGGAAGAAGCTC
G R W C v P K D E E L K R K I L E E A H

ATAATACTCCATATTCTGTGCATCCTGGAGGAGATAAACTTTATAAGGATTTGAAGCAGC
N T P Y S V H P G G D K L Y K D L K QO H

ATTTTTGGTGGAAAAACATGAAACGTGAAGTGGCAGAGTTTGTTGCAAAGTGTTTGACGT
F W w K N M K R E V A E F V A K C L T C

GTCAGAAAGTGAAGATTCAGCATATGAGACCTGGTGGAATGATGCAACCTTTAGAAGTGC
¢ K v X I 9 H M R P GG MM OQ P L E V [

Integrase core domain (pfam accession PF00665)

CGAGTTGGAAATGGGAGTCTATTTCAATGGATTTTGTGATGGGATTACCACTTACTAAGT
S W K W E 8 I s M b F VM GL P L T K §

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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CAGCTAAGAATGCCATATGGGTTATAGTGGATCGATTGACAAAGTCGGCCAGATTTATAG

A K N A T

W v I v D R L T K S A R F I N

CAATGAAGGATACATGGAGTATGCAACAGTTGGCTAGTGCATATGTGCGAGAGGTTGTTA

M K DT W S M Q0 0L A S A Y V R E V V ﬂ

GACTGCATGGAATACCAAAGGATATCGTTTCAGATAGAGACTCGAGATTTTTGTCCAAGT

L. H G I P K DI v s D R D S R F L S K ﬂ

TTTGGGGGAGGTTACAACAAGCCTTTGGGACATTGCTCAAATTTAGTACAGCTTTCCACC

W G R L 0 QA F GT L L K F S T A A F H ﬂ

CTGCAACAGATGGACAGACAGAGAGAACAATTCAAACATTGGAGGATATGTTGAGAGCAT

A T D G Q T E R T I Q0 T L E D M L R A C

GTGTGATAGACTTTGGAGGATCTTGGGATGATTATTTGCCAACTATAGAGTTTTCGTATA

v I D F G

G S w D D Y L P T I E F S Y N

ACAACAGTTATCACTCAAGCATAAAGATGGCACCGTATGAAGCATTGTATGGGCGAAAAT

N S Y H S

s I K M A P Y E A L Y G R K C

GTAGGAGTCCTTTGTGTTGGAGTGACATAAGTGAGACGATGACTTTAGGGCCTGAGATGA

R S P L C

w s bD I S E T M T L G P E M I

TTGAAGAAACAACGAAACAAGTTAGGCTTATTCAGGAGCACATGAGGGCAGCTCAAGATA

E E T T K

Q vV R L I 9 E H M R A A Q D R

GACAAAAGGCTTACGCAGATCAGAATAGAAGGGAGATGGAATTTGAGGTTGGGGAGAAGG

O K A Y A

b Q N R R EME F E V G E K A

CTTTGCTAAAAGTGTCACCAACAAAGGGGGTCATGAGATTTGGTAGGAAAGGAAAGTTGA

L L K V S

p T K G vV M R F G R K G K L S

GTCCACGTTACATTGGACCATATGAGATCTTGGAACGAATTGGGAAAGTAGCCTATAGAT

P R Y I G

P ¥y E I L E R I G K V A Y R L

TAGCCTTACCAATGGAGTTAGCTAATGTCCATAACGTCTTTCATGTGTCTCAACTTCGAA

A L P M E

L ANV H NV F HV S O L R K

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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AATATGTCCATGATCCTACCCATATCATTCAACCTGAAACCATTGAACTAGATGAAACCT
Yy v H D P T H I I Q P E T I E L D E T L

TATCCTTTGAGCAACGCCCAGTTAGGATTCTTGATACCAAAACGAGAAGTACCCGGAACA
S F E Q R P VR I LDT KT R S T R N K

Chromo domain (pfam accession PF00385)
AGGCGGTAAAACTAGTCAAGGTGTTATGGTCAAGTCAAACTTCTGAAGAGGCTACTTGGG
A V K L V X VL W S S Q T S E E A T W E

AAGCCGAAGATGATATGAAAAACCGATATCCCGAACTTTCCCAGCAGGTACGCTTGAGTT
A E D DM K N R Y P EE L. S 0 0 V R L S F

TCGGGGACGAAACTCTTTAAGGGGGGTAGAATGTGATACTAACTTTTTGTTTGTATATTA
G D E T L *

GTAGCGAGCGATAACGTTAAAGTTCGAGGACGAACTTTCTTTTAAGGGAGAGTAGATGTA
ATATCCCAAATTTTTATAACTATTTTATAAAATTAATTTTGTTATAATAAGATTTTATAT
ATATATAATTCTGAAAAATAAAGTAAAATCATAATAAATCAGATTTTTATGAAACTGTTT
TTATGTATTAAATCAGATTTTTTTTTAAAAGAAATTTCGAAATCAAAATTTTGAAATTAA
ATCAGATTTTTATCTTTTGAAGAAAAAAAAAATTGGAATTTGATTTTCAGATTTTTCGTC
CAAAACGAAAAATAGAGAGAAAAGAAAATTCTGAAATTATAATTTGAGTTGGTTTTGGAA
AAGGATTAGATTTTTGTAAATACTTATCTTTTAGTGAAACCCTAGATTTACATATATATA
TATATACCCCCAAAACACCAAAAAAATTCTCACGTAATACACTTTCTTCATCTTTTTGGT
AAGTTTTAAATTTCAGATCTAAAATCACCATTGTTGTGTTTGAAGGTTTCAACAAAAAAA
AAAAAAACTTTTAAAATCCGATGACTTGGTCGGAGTCCGGCGTCGGTTTTCTTCTTCTCT
TCTTCTTCTGTTTTCTTCTTTCTTCTTCCTTCTTCCTTCTTCTTTCTTCTTTCTATTTCT
TCCTTCCTCTTTCTTATTTCATTTGGCTTTGCGTGCGATGCTTCACAGTACCTCCAAGAT
TTGATGTTTTTAAAATAAAAAAAGAAAAAAAAAAAAAGAAAAAGGAATTACATGTGCATT
AAAGTCCACGAGAGATTAGACTTACTGTAACATGAAAGTTGAAAAAAAATTTCAAGAAAA
AATTTCCTTTCAATCTGTGACGACGCTGTCACGTTTTTTTTCAAGTAAAAGCTTTTTAAT
TTTTTTTTCTTTTCAACCTTGGTTATTTAACTTTGTCAACTATTAAGTATTAACCTTGTA
AGCTTTGATTAATTTTTCTTTCGGAATATTATATTAAGTGACTAACATTAGGTAATATTA
TTTGTTGTAGACGGAAACTTCGTAGAAGGCGATTTTTAGTTGATATTGCTATACTTGGGA
CGCGTTTGAGGTAATTCACAATGTCCATCAACAACTAGAATCCCGTTAGGAATTGTATGT
GCTATGTGTAATGCATGTGGTTATGTGATTCTATATTTATGTTAGATGTATATTATGTGA
CAGGAATCGTATAGTACTTTCTATGACTAAAATTATTATTATTATTATTACTATAGTACT
ATTATCCCTGCGTATAATATATATGTATCTACTGGTATTGTTGTTATGAATTTGGATTTA
TAATGTACCTAATTATACCATCGTATTAAAATTATGCTAATATTGACAATGTACTTAATG
GGTATAACTAGTGTGTTAATGATGTAGCGAACGGTATTATAAGTTGACATATATTGTAAC
TCTATGAGGCTCTAATGATGGATATATTGGTTACTACGAATTATGGACGTTGATTAGTAT

H. Matsuhira et al., FIGURE S4

71674

71614

71554

71494

71434

71374
71314
71254
71194
71134
71074
71014
70954
70894
70834
70774
70714
70654
70594
70534
70474
70414
70354
70294
70234
70174
70114
70054
69994
69934

25 SI



TAAGTGGCTAAGTTGTGAAAAATATTATTTGAACTAAAGATGTTCCTGCTAATGTTAATG 69874
TGATGTTTGATGTGTCACAACTTTTAAAAATCTATTAATCACGTAAAGTGGAAATTGAGG 69814
GAATTATCCTGTGGATTTGGATCCTCCATAGGTGATGAACAGTACTTGATTTTATTATGA 69754
TACAACTCTTTATTGTCTTCCTCCTAATACTATTGGTGCGCATTGCGGATACCCATTAGA 69694

FIGURE S4.— Nucleotide sequence of bvgypsy-1. Numbers of nucleotide residues are coordinated with those

of BAC clone 33E19. The open reading frame is indicated with its putative translation product. The 1684-bp

repeated sequences are underlined. Putative domains are boxed and shown with pfam descriptions.

H. Matsuhira et al., FIGURE S4
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