
Table S1: VNTR nucleotide sequences  
 

VNTR/ 
Profile 

Strains Nº of 
repetitions 

Sequences 

VNTR 5 AG13 2.1 GAAAGAGAAAGGAAGCTGAAGCAGAGAAAGCCTAAGAAAAATGTAGAGGAATTTAGGAAGCTGTTTA 
AAGAATTAGAAAAAATTAAAAAAGAATATGATGAAGTAAAAAGCAGATTAACTGGGCCTGAATATGAA 
ACCATAAAGACTAAATATGAAAGTTTCTTTTATGCAAGTGGATACAATCAATACACACAATTTATGGAGC
AATCAAAAAGCGATAATGATCC 

VNTR 5 PG2 2.1 GAAAGAGAAAGGAAGCTGAAGCAGAGAAAGCCAAGAAAAATGTAGAGGAATTTAGGAAGCTGTTTAAA
GAATTAGAAAAAATTAAAAAAGAATATGATGAAGTAAAAAGCAGATTAACTGGGCCTGAATATGAAAC
CATAAAGACTAAATATGAAAGTTTCTTTTATGCAAGTGGATACAATCAATACACACAATTTATGGAGCAA 
TCAAAAAGCGATAATGATCC 

VNTR 14 AG 4 2 TTGAAATATCCGCTTAAGAAAAAAGTAATTAATAATTATATATTTTATACTGTTTTAGATTGCTAATTTAG
ATTGCTAAATAATGACACTAAATCAGTTGATGATAAACTATATTGACTCTCTGTGTCAATTACTATT 
AGCACCATTAAATGCAAATT 

VNTR 14 PG2 2 TTGAAATATCCGCTTAAGAAAAAAGTAATTAATAATTATATATTTTATACTGTTTTAGATTGCTAATTTAG
ATTGCTAAATAATGACACTAAATCAGTTGATGATAAACTATATTGACTCTCTGTGTCAATTACTATTAGC
ACCATTAAATGCAAATT 

VNTR 17 5632 6.4 TTTAGCTTTTGATTCAATACTTTCTAGTATCTTATTTTTCATATTTACCTTTTATTTTGTTTCTGTTTATTAC
CTTTTATATACCTTCTAGTTATTACCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATAACCTTCTAGTTTTTAT
TACCTTTTATATACCTTCTAGTTACTGTCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATAACCTTCTAGTTTT
TATTACCTTTTATATACCTTCTAGTTATTGTCTTTCATATACCTTCTATAACCTTCTAGTTGATGATTGAAT
TTATTAAAATTCTCTTATTATCTAGTTTTAAAGAACTAAATGCTCGCATAATTCTTT 

VNTR 17 AG 32 6.3 TTTAGCTTTTTGATTCAATACTTTCTAGTATCTTATTTTTCATATTTACCTTTCATATGCCTTCTAGTTATTA
CCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATAACCTTCTAGTTTTTATTACCCTTCATATACCTTCTAGTTA
TTACCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATAACCTTCTAGTTTTTATTACCTTTTATATACCTTCTAG
TTATTACCTTTATTGGTTGTCTTTTATATACCTTCTATAACCTTCTAGTAGATAATTCAATTTATTAAAAAT
CTCTTATTATCTAGTTTTAAAAATCTAAATGCTCGCATAATTCTTT 

 
 

 
 

 
 

 
 



VNTR 17 AG 30 4.4 TTTAGCTTTTGATTCAATACTTTCTAGTATCTTATTTTTCATATTTACCTTTTATTTTGTTTCTATTTATTAC
CTTTTATATACCTTCTAGTTATTACCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATTACCTTCTAGTTTTCAT
TACCTTTTATATACCTTCTAGTTATTGCCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATTACCTTCAAGTAG
ATAATTCAATTTATAAAAAATCTCTTATTATCTAGTTTTAAAGATCTAAATGCTCGCATAATTCTTT 

VNTR 17 PG 2 2.6 TTTAGCTTTTGATTCAATACTTTCTAGTATCTTATTTTTCATATTTACCTTTTATTTTGTTTCTATTTATTAC
CTTTTATATACCTTCTAGTTATTACCTTTATTAGTTGTCTTTTATATACCTTCTATTACCTTCAAGTAGATA
ATTCAATTTATTAAAAATCTCTTATTATCTAGTTTTAAAGATCTAAATGCTCGCATAATTCTTT 

VNTR 19 AG 14 4.9 TTGCTTCTTGTGCTTCTTTTTTCTTTCTAGCTGCTTCTTCTTGCTTTCTTTTCTCTTCTTTTTGTTTTCTTTCCG
CTTCTTCTTTTGCTTTAGCAGCCTCTTCTTGTATTCTTTTTGTTTCCTCTATTGTATGCGGCATAGCATATGT
GCCACCATTATTTTCTGAATTATCTGGTTGATCCCCTT 

VNTR 19 PG 2 4.9 TTGCTTCTTGTGCTTCTTTTTGTTTCCTTGTAGCTTCTTCTTGCTTTCTTTTTTTCTTCTTGTTGTTTTCTTTCT
TCTTCTTTTGCTTTAGTGGCCTCTTCTTGTATTCTTTTTGCTTCCTCTAATGTATGCGGCATAGCATATGTG
CCACCATTATTTTCTGAATTATCTGGTTGATCCCCTT 

 
 
 
 
 
 


