Supplemental Figure S6. Alignment of basic and hinge regions of 170 ZmbZIP proteins.

The ZmbZIP proteins are classified into 11 groups (A-I, S, U). Conserved amino acids are boxed in red.
Amino acid numbering is according to Suckow et al [1]. and Nijhawan et al [2].
The first leucine in leucine heptad repeats is numbered +1. Some of the functional annotated
bZIP proteins in maize, rice and Arabidopsis sharing similar amino acid sequences in the
basic and hinge regions are also shown as reference. The different amino acid residues at -10 and -18
positions like K and I are colored.

ZmbZIP No. PUBLISHED BASIC REGION ><HINGE> GROUP
-30 -25 -20 -15 -10 -5 +1
AtbZIP12 DPBF4 KTVERRQKRMIKNRES S KQitTHEL
OsbZIP66 TRAB1 KVVERRQRRMIKNRES SRARKOAYTME L
ZmbZIP14 KVVERRQRRMIKNRE SAARISRARKQAY TME L
ZmbZIP23 ZmbZIP72 KVVERRRRRMIKNRE SAARISRARKQAY TME L
ZmbZIP37.1 RAAMQRQKRMIKNRE SAARSRERKQANIAEL
ZmbZIP37.2 RAAMQRQKRMIKNRE SAARSRERKQANIAEL
ZmbZIP39 KLVERRQKRMIKNRE SAARISRARKQAN TNE L
ZmbZIP46.1 KVVERRQRRMIKNRE SAARISRARKQAN TME L
ZmbZIP46 .2 KVVERRQRRMIKNRE SAARSRARKQAN TME L
ZmbZIP71 RAVMQRQKRMIKNRE SAASISRDRKQARLEE I
ZmbZIP73 Y DDERKNI[RMMRINRE SAILRISRIARKRIA VOE L
ZmbZIP75 SGDDRRSIRMMRNRE SA[LRSRARKRIA VENL
ZmbZIP81.1 RAVMQRQKIRMIKNRE SAARSRORKOANIAEL
ZmbZIP81.2 RAVMQROKRMIKNRE SAARSRORKOANIAEL
ZmbZIP94 RTVERRQKRRMIKNRE SAARSRARKORANTNE L
ZmbZIP95 DFL1 GGTDRRKKRMIKNRE SAARSRARKOAKVRE L
ZmbZIP98 RAVMQRQKRMIKNRE SARARSRORKORFVAEL
ZmbZIP99 KVVERRQKRMIKNRE SAARSRARKORNTNE L
ZmbZIP102 RSAIQREKRMIKNRE SARARSRERKORNIAEL
ZmbZIP104 KTVERRQRRMIKNRE SAARSRARKORNTVEL
ZmbZIP107 KVVERRQRRMIKNRE SARRSHARKORY IMEL
AtbZIP17 EEDEKK SAQLS VEEL
OsbZIP50 DPMSKK SRER! VKDL
ZmbZIP28 EDEAKRRARQ SAHLISRIORKKQYVEE L
ZmbZIP79.1 EEDKRRTARL SAQLISRIARKKRIY[VEE L
ZmbZIP79.2 EEDKRRTARL ISAOTSRARKKRYVEE L
ZmbZIP110.1 DPISKKKMRQ SAMKISRF[RKK S[Y]T KDL
ZmbZIP110.2 DPISKKKMRQ SAMK|SRERKKS[YJIKDL
AtbZIP9 BZO2H2 PNDLKRIRRMNSNRE SAKRSRRRKDEYILVDL
OsbZIP33 REB PADQRLQRRKQSNRESARRSRSRKAAHLNEL
ZmbZIP9.1 PANAKKMRHAMVSNRE SARR SRKRKDAHL[TDL
ZmbZIP9. 2 PANAKKMRHAMVSNRE SARR SRIKRKDAHL[TDL
ZmbzIP9.3  —————— RAMVSNRE SARR SRKRKDAHL[TDL
ZmbZIP9. 4 PANAKKMRHAMVISNRE SARR SRKRKDAHLTDL
ZmbZIP16.1 PVQHRLORRKQSNRE SARR SRYRKAAHLNE L,
ZmbZIP16.2 PVQHRLORHRKQSNRE SARR SRYRKAAHLNE L,
ZmbZIP17 OHP1 PVQORLORRKQSNRE SARRSRYRKRAAHLNE L,
ZmbZIP60.1 OHP2 PVQORQORRKQSNRE SARRSRYRKRAAHILNE L,
ZmbZIP60 . 2 PVQQORQORRKQSNRE SARRSRIRKRAAHLNE L,
ZmbZIP65.1 PQDVKRMRRMVISNRE SARRSRHRKQAHLADL
ZmbzIP65.2 ——————= RRMVISNRE SARR SRHRKQAHLADL
ZmbZIP85.1 Opaque2 PTEERVRKRKESNRE SARRSRYRKAAHLKE L
ZmbZIP85.2 PTEERVRKRKESNRE SARRSRYRKAAHLKE L
ZmbZIP85.3 PTEERVRKRKESNRE SARRSRYRKAAHLKE L
ZmbZIP112.1 SIETKRIRRMVENRESAHRSRARKOAJLISDL
ZmbZIP112.2 SIETKRIRRMVENRESARRSHHRKQAJLISDL
AtbZIP20 AHBP-1b/TGA2 KMDQKTLR NREAARKthRKKA]VQQL
OsbZIP1l1l SVDAKTERRLAQONREAARKSRIRKKAYVONL
ZmbZIP4 PMDQKVLRRIJAONREAARK SRIIRKKAYVQQL
ZmbZIP18.1 ERVRTVMRRIJAONREAARKSRIRKKAYIQQL
ZzmbzIP18.2 —————— RRIJAONREAARKSRIIRKKAYIQQL
ZmbZIP18.3 RPPERVMRRIJAONREAARKSRIIRKKAYIQQL
ZmbZIP25 ERDPKTLRRIHONREAARKIRIRKKAYIQQL
ZzmbZIP38.1 LG2 LVDAKTERRI|HONREAARKIRIGRKKAYVQQL
ZmbZIP38.2 LVDAKTERRI|HONREAARKIRIRKKAYVQQL
ZzmbZIP40.1 OBF3.1 KLDQKTLRRI|HONREAARKIJRIIRKKAYIONL
ZmbZIP40 .2 KLDQKTLRRI|JONREAARKIRIIRKKAYIQONL
ZmbZIP48 TVIHISHGAANNYNREAARKILIRKKAYIQQL
ZmbZIP50 ALDPKVIRRIAONREAARKIRIRKKAYIQQL
ZmbZIP68 TSDAKTLRRIJAQONREAARKIRIIRKKAYIQONL
ZmbZIP77.1 PRDHKAQRRI|AQONREAARKIRMRKKAYIVEL
ZmbZIP77 .2 PRDHKAQRRIJAQNREAARK JRMRKKAYIVE L
ZmbZIP77 .3 PRDHKAQRRIJAQONREAARKIRMRKKAYIVEL
ZmbZIP80.1 LLDAKTERRI|HONREAARKIRIRKKAYVQOQL
ZmbZIP80 .2 LLDAKTERRI|HONREAARKIRIRKKAYVQOQL
ZmbZIP80.3 LLDAKTERRI|HONREAARKIRIRKKAYVQOQL
ZmbZIP89.1 ERDPKTLRRIJJONREAARKIRIRKKAY[IQQL
ZmbZIP89 .2 ERDPKTLRRIJJONREAARKIRIRKKAY[IQQL D
ZmbZIP89.3 ERDPKTLRRIJJONREAARKIRIRKKAY[IQQL
ZmbZIP93.1 PLDQKTMRRIJAQNREAARK JRIRKKAY[VQQL
ZmbZIP93.2 PLDQKTMRRIJAQNREAARKIRIRKKAY[VQQL
ZmbZIP93.3 PLDQKTMRRIJAQNREAARKJRIRKKA YV QQL
ZmbZIP93. 4 PLDQKTMRRIJAQNREAARKIRIRKKA YV QQL
ZmbZIP96.1 HGDQKTLRRI|AONREAARKYRIRKKAYVQQL
ZmbZIP96 .2 HGDQKTLRRI|AONREAARKJRIRKKAYVQQL
ZmbZIP100.1 LLGQKALRRI|HONREAARKYRIRKKAYVEQL
ZmbZIP100.2 LLGQKALRRI|AQNREAARKJRIRKKAYNVEQL
ZmbZIP100.3 LLGQKALRRI|AQNREAARKYRILRKKAYNVEQL
ZmbZIP103 LVDAKTERRI|AQNREAARKJRLRKKAYNQQL
ZmbZIP105 OBF3.2 KLDQKTLRRIJAQNREAARKYRLRKKA Y[ ONL
ZmbZIP111 TPDPKTLRRIAQNREAARKIRIRKKAY[L QQL
ZmbZIP114.1 PMDQKVLRRIJAQNREAARKYRIRKKA YN QQL
ZmbZIP114.2 PMDQKVLRRIJAQNREAARKIRILRKKA YN QQL
ZmbZIP117 LKHFLT IRRIAQNREAARKYRLRKKAY[ QQL
ZmbZIP121 RPRDKVQRRI|AQNREAARKYRLRKKAY[[RNL
ZmbZIP125.1 RPPERAQRRIJAQNREAARKYRLRKKAY[ QQL
ZmbZIP125.2 RPPERAQRRIJAQNREAARKYRLRKKAY[ QQL
ZmbZIP125.3 RPPERAQRRIJJQNREAARKYRLRKKAY[ QQL
AtbZIP34 ILDPKRVKRILANRQSAQRSRVRKLQYISEL
OsbZIP21 DAVCHADQEKSL RRSGQRSRVRKLQYIADL
ZmbZIP30 AVDPKRVKRI LANRQSAORSRVRKLQYI|SEL
ZmbZIP41 IRDPKRVKRILANRQSAQRSRVRKLQYI|SEL
ZmbZIP56 VAEPKRVKRI LANRQSAIQRSRVRKLQYI|SEL
ZmbZIP69 AADPKRVKRI LANRQSAIQRSRVRKLQYI|SEL E
ZmbZIP106.1 IRDPKRVKRILANRQSAIORSRVRKLQYIISEL
ZmbZIP106.2 IRDPKRVKRI LANRQSAORSRVRKLQYIISEL
ZmbZIP35 RHSQSETDTKRAXQQYAQRSRVRKLQYIREL
ZmbZIP45 KHAQSEADNKRA“QQYADRSRVRKLQYIREL
ZmbZIP47 DAFGHPDQDKSF¥RRSGRRSRVRKLOYIREL
ZmbZIP70 DAFGHPDQDKSF“RRSGQRSRVRKLQYIREL
AtbZIP19 SCGKKGEKRP|L VRKYREK L
OsbZIP53 TENNAS S VRKYREK L
ZmbZIP62 .1 GSNAASKKIRPS AVRKYREKKKA L
ZmbZIP62 .2 GSNAASKKIRPS AVRKYREKKKAHTAB L
ZmbZIP76 NGNAASKKRPS AVRKYREKKKAHTIAB L
ZmbZIP82 REDSAKPRRHL AVRKYREKKKAHAAFL
ZmbZIP101.1 DDGSAKPRRHL AVRKYREKKKARAAFL
ZmbZIP101.2 DDGSAKPRRHL AVRKYREKKKARAAFL
AtbZIP41 AtGBF1 ERj SKRKQSNRESARRSRLRKQAE L
OsbZIP5 OSBZ8 DKESKRERRKQSNRE SARRSRLRKQA L
ZmbZIP2 GRHLKRJKRKQSNRE SARR SR LRKJAFWIEE vV
ZmbZIP21.1 ERHLKRHRRKQSNRE SARRSRLRKQQFICFE L
ZmbZIP21.2 ERHLKREHRRKQSNRE SARRSR LRKQQF|CFE L
ZmbZIP32 ERHLKREKRKQSNRE SARR SR LRKQAFTFE L
ZmbZIP33 ERHLKRJKRKQSNRE SARR SR LRKQAFICFE L
ZmbZIP42 ERHLKREKRKQSNRE SARR SR LRKQRF|TIFE L
ZmbZIP43 DHHSKRFRRKQSNRE SARRSRLRKQRAF|TIFE L
ZmbZIP58 ERHLKKJKRKQSNRE SARR SR LRKOPFICFE L.
ZmbZIP63 ERHLKKQKRKQSNRE SARR SR LRKQFICIFIE L.
ZmbZIP83.1 ZmGBF1l ERHLKREKRKQSNRE SARRSRLRKQRIE|TIEE L
ZmbZIP83.2 ERHLKREKRKQSNRE SARRSRLRKQRF|TIFE L
ZmbZIP86.1 mEmBP-la ERHIKRERRKQSNRE SARRSRLRKQQE|CEE L
ZmbZIP86.2 ERHIKRERRKQSNRE SARRSRLRKQDEICEIE L
ZmbZIP120 EHHLKKQORRKQSNRE SARRSRLRKQPEICIEIE L
ZmbZIP122 ERHLKRERRKQSNRE SARRSRLRKQDEICFIE L
ZmbZIP124 ERHLKREKRKQSNRE SARRSRLRKQPHT[EEL
AtbZIP56 HY5 LKRLLRNRVSAQQARERKKAY[LSEL
OsbZIP1 LKRLLRNRVSAQQARERKKAYMTEL
ZmbZIP31 RLKRLLRNR[VSAQQARERKKAY[LTEL
ZmbZIP67 RLKRLLRNR[VSAQQARERKKAY[LTDL
ZmbZIP97.1 RLKRLLRNRVSAQQARERKKAY[LTEL
ZmbZIP97.2 LKRLLRNRVSAQQARERKKAY[LTEL
ZmbZIP108 LKRLLRNRVSAQQARERKKAY[LSEL
ZmbZIP123.1 LKRLLRNHVSAQQARERKKAYLTEL
ZmbZIP123.2 LKRLLRNHVSAQQARERKKAYLTEL
AtbZIP59 PosF21 LIDPKRAKRIszjQS K| —tzRYIFEL
OsbZIP30 RF2b AIDPKRAKRI QSijbK RYITEL
ZmbZIP1 LADPKRVKRVLANRQSAAR JKFRKMRYIGEL
ZmbZIP5 AIDPKRAKRILANRQSAAR JKERKARYMTDL
ZmbZIP6 LADPKRVKRVLANRQSAAR JKFRRMRYIAEL
ZmbZIP12 LIDPKKAKRI INNRQSHARJKFRKMRYIAEL
ZmbZIP13 LTDPKRVKRILANRQSHARIKERKMRYIQEL
ZmbZIP19.1 LVDPKRAKRILANRIQSAARJKFRKMRYIAEL
ZmbZIP19.2 LVDPKRAKRILANRIQSAAR JKFRKMRYIAEL
ZmbZIP20.1 LLDPKRAKRILANRIQSAARIKFRKIKYTSEL
ZmbZIP20.2 LLDPKRAKRILANRIQOSAARIKFRKIKYTSEL
ZmbZIP26 LVDPKRAKRIWANRIQSAAR JKFRKMQYIGEL I
ZmbZIP27 LVDPRRVKRILANR|I SHAK JKFRKVKYMGE L
ZmbZIP29 TNNPKKVKRILYNRIAYIJAMAKANR KVMHTKNL
ZmbZIP36.1 LIDPKRAKRILANRIQSAAR JKFRKVKYTSEL
ZmbZIP36.2 LIDPKRAKRILANRIQSAAR JKFRKVKYTSEL
ZmbZIP52 LIDPKKAKRI INNRIQSAARJKFRKMRYIAEL
ZmbZIP53 LTDPKRVKRILANRQSARRIKFRKMRYIQEL
ZmbZIP55 LLDPKRAKRILANRIQSAARIKFRKIKYTSEL
ZmbZIP90 TPPRSAPGWIWANRIQSAARJKFIRKMRYISEL
ZmbZIP91 LSDPKRVKRILANRII SARK JKFRKVKYMGE L
ZmbZIP92 AIDPKRAKRI IANRQSARRIKFRKARYITEL
ZmbZIP113 AIDPKRAKRILANRQSARRIKFRKARYITEL
ZmbZIP116 LADPKRAKRVLANRIQSARRJKFIRKMRYIAEL
ZmbZIP119.1 LIDPKRAKRILANRIQSARRIKFIRKIMYTSEL
ZmbZIP119.2 LIDPKRAKRILANRQSARRIKFRKIMYTSEL
AtbZIP2 GBF5 TVDERK LSNFjgﬂRRE KQKHVDDL
OsbZIP38 LIP19 GADERK LISNRE SARRS KQQRLEEL
ZmbZIP3 TEEERRRNRMTISNRI|SARK RMKRQRHVDDL
ZmbZIP7 RMELMRKHRMES NHESAKR JRIORKQQHLDDL
ZmbZIP8 OCSBF-1 ADTHRREHRRI|SNRESARRYRLRKQQHLDEL
ZmbZIP10 AERRRRLARRISNRESARRYRARKQRHLEEL
ZmbZIP11 ADEERRRRRMVISNRESARRIRMRKQRQLSEL
ZmbZIP15 EERLRRORRKVISNRISAQORYRARKQQRLEEL
ZmbZIP22 EMEKRRKRRKE]SNRESARRJRILRKQQHHDDL
ZmbZIP24 AEAERRRRERMVISNRESARRIRMRKQRQLTEL
ZmbZIP34 ADTRRREHRRIISNRESARRIRILRKQQHLDEL
ZmbZIP44 LAAERKRKRKESNRI|SAORJRARKQRQLDDL
ZmbZIP49 LAEERRKRRMVISNRESARRIRVRKQKQLSEL
ZmbZIP54 ADQERRRRRMVISNRE/SARRIRVRKQRQLSEL
ZmbZIP57 VSAERKRRRLASNRYSARRIRARRORRLHEL
ZmbZIP59 LMAQRRAKRMIIS NRESARR JRMRKQRHLDE L,
ZmbZIP61 EERRRRQORRKLISNRI|SARRSRARKQQRLEEL
ZmbZIP64 LMEQRRAKRMIIS NRESARR SRMRKQRHLDE L,
ZmbZIP66 NDVERKKRRLASNRESARRIRVRKQRRLYEL
ZmbZIP72 VAEERRKRRMVISNRE|SARRSRMRKQKQLSEL
ZmbZIP74 mLIP15 TTDERKRKRMLIS NRESARR SRARKQQRLEE L
ZmbZIP78 LAEERRRRRIIASNRESARR SRVRKQKQLGQL
ZmbZIP84 EERLRRLKRK ISNRE/SARRSRARRRQRAEE L
ZmbZIP87 QMERRRKRRKESNRESARRSRPRKQEHLDDL
ZmbZIP88 AEAERRRRRMASNRESARRSRMRKQRQLTEL
ZmbZIP109 ARDERKARRDASNRESARRARARRRGQLDEL
ZmbZIP115 TEEERRRNRMASNRIISARK SRMKQQQHVDDL
AtbZIP62
OsbZIP80 OsZIP-2a
ZmbZIP51
ZmbZIP118
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