Figure S1: Motifs identified by Meme Analysis
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AGCAAGAAGA AGCTTGGTTAGTGTTTTCGAGTCCAATATCACTTCATGTCATCTCGTATCGA TTGAGTATAA
AGCTAGAAGA AGCTTGGNTAGTGTTTTGCGAGTCCGAATATGCACTTCATGTCATCTCTATCGA TTGAGTATAA
AGATTAAGGC AGCTTGTTAGGTTCGCATTGTGACCGAGTATCGCTAAAGTTTTTAAGTAAGG GTCTATCATC
AGCAAGAAGA AGCTTGATTAGTGTTTTGCGAGTTCGAATATGACTTTATGTCATGTGTATGA TTGAGTATAA
AGATTAAGGC AGGTTGTTAGGTTGCATTGTGACGAGTATGGCTAACGGTTTTAAGTAAGG GTCTATCACT
CTTCAACTTA ACATTTTTTGTTTGCTTCAGGCCAAGCAACAGATAAGTTTCGCCGGCGAGTTG ATAACACAGT
TTTCAACTTA ACATTTTTTGTTTACTCGCGAGGGCAATCAACAGCGATAAGTTTGCCGGCGAGTTG ATAACACTGT
CATTTGTGTG TGATTGTGAGCTCTTTTTCCGATTCGAGCTTGGTATAACCGTCTTAGGTATGA GCCGACAAGA
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GATTGAGTAT AAGAATTTAAATCGCAATCTTATCCTAAAACCCTAAGTAGTGTTTCCTTC
TCAAAAACCG AAGCATGCATATACAACGGGTATGCTCAATGCTCCTGCGTAGCTAATTCTAG
TCAAAAATCG AAGCATGCATATAGCAACAGGTAAGCTCAATGTCCAGGTAGCTAATTCTAG
GATTGAGTAT AAGAACTTAAACCGCAACCATATCCTAAAAGCCCTAAGTAGTGTTTCCTTC
ATTAAGCACG AACAGTGCGATCAAGCAATGCCAATGCTTATCACCTCAGTTGGTTTTGGGCT
ACACCAAAAG ATGCCAATATCTATCGCAAGATCATCCTAAATGCCTAAGTTGGCAAAATAAG

CACCAAAAA ATGCAATGCTGCTATCCAAGATCGATCCTAAATCCCTAAGTATGCAAAATAAG
TTTAAGCACG AACAGTGCGATCAAGCCAATCCAATGCTTATCAACTCACTTGGTTTTGGGCT

TTAGAATATA
GTTGCAAGAT
GTTGCAAAGT
TTAGAATATA
TAGGCTAAGA
CTAAATGTGA
CTAAAATGGT
TAGGCTAAGA
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AAATAACAAA CAATTTTTTGGTGTCCATAATAACAAGTCCWITTAAATATA TCCATTCGGA
AATCATCAAA CAATTTTTTGGCATCCATAATAACAAGTCCATTTAAATATA TCCATTCAGA
GATTTTCTTT CAGCTTGCAGAGACCTCCACCXTCAAGACCTTATGGACATG GAACTCTGGT
AATCAACAAA CAATTTGTTGGTGTCCATAATAACGAATCCATTTAAATATA TCAATTCGGA
TTTTTTTTTT CAATTTGCAGAGACTTCCACCCTCAAAACCXTATGGATATG GAACTTTGGT
TTTTTTTTTA CAGTTTGCAGAGACCTCCXCCTCGGAGACTTTATGGACATA GAAATTATAC
ATGCATGCTT CGATTTTTGAATCCCCACCTTCAAACCTCTCTTTCAACTTA AGATTTTTTG
ATGCATGCTT CGGTTTTTGAATCCCCACCTTCAAACCTCTCCTTCAACTTA AGATTTTTTG
CTTCTATTTC CAATTTTGTGGTATCCATTTTGTATTGTCCATATGAACAAT GTACTTTTGC
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bp2N + 542 1.10e-11 TGTTAGAATA TACGAAGACAAAGCACTCATA TGGACTTCGG
bp2N + 18 3.42e-11 GTTAGAAGGC TACAAAGCACNAAGACTCATA TGGACCNTTG
bp2N + 364 7.62e-11 CGTTAGAAGA TACAAAGCATAAAGACTCATA TGGACTTCGG
bp2S + 1076 3.8%e-10 GAGGGAATCA TACCAAGAGGTAGTCTCAGA CCAGCATTAT
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AATTTAATAA TTTTGGGTTTTGCTTATCCTT ATAAATCATA

TGGTGACCAT TTTTGTATGTTGGTTTCCTCT TTTGTACCCA
ATTTTGATGG TATGGAATTTTTCTTTCACTT AGGGGATTGG
AATCAAAATA TTTTGTATTTTTCAATTTGTT AGAGATAAAA
TTGTGCTCTG TTTTGTGGTTTTGTTTCATTT TTAGCTTAAT
TTCCATCTTT GCTTGTGTTTTGCTTTTCTCC AGCCTAGATA
ACCTTGTCGC TTTGTGGTTTTTCATTCACTT GGGCCTTAAA
ATACCATTGG CTTTTTATTTTTCTTTGTGTG TTTTGTGTTT
CAATAGAAAA TTTTGAGTTTTGGATACTCCG GGTTTACCCG
TCAAATTTTT TATGGTTTTTTTCTATGCCTT AGATTGATGC
TCTTTGTGTG TTTTGTGTTTTGGTCTTGAAT TTTTCCTCAG
TGATATATGA TATTGTATTTTCCTGTTTGAG TATATTTTCC
ATATGATTAT TTTGTTGTTTTTGTGATATAT ATTGTATTTA
TTCTCTTCTT TTATGTACTTTGGTTTTTGTT ATTCGAAAGA
ATATTAAGAA GTTGGGGTTTTCCTCATTGAT CACCAAAATG
AAATTTCAAT TTGGTAATTTTTGTTTTTGTT TGAATTTACA
TAGCTTTTAT CCTTTAGTTTTTCTTTGTGTT CTTGAATCTT
TCCATCCAAA TATTTTGTTTTTGTCATATCT TAATATGTAA
TGCATAGAAG GTATGAATTTTTCTTTTCTAG ATATATAAGG
TCCGTCGTGG ATTGGTATGTTTCAGTCCTCT CTACTATATA
TGTTAAAGTA TTTTGTATTTTTCAATTAATG GCATTCGATT
ATTCTAAGGG TATGTTTTGTTGGTTTCCTAT TTATATCTTT
TGGCGGCTTG ATTTGATTTTTGCTCTCTCTC ATGTGTCAAA



