
Sl-ERF.A.3  

Sl-ERF.A.2 

Sl-ERF.A.1  

Class A  

133 191 223 

Sl-ERF.F.5  

Sl-ERF.F.4 

Sl-ERF.F.3  

Sl-ERF.F.2   

Sl-ERF.F.1  

Class F 
196 27 84 32 

160 177 

213 38 95 43 
179 196 

173 26 83 31 
140 160 

215 23 80 28 

212 26 83 31 
189 197 

Sl-ERF.D.3  

Sl-ERF.D.2 

Sl-ERF.D.1 

Class D 

Sl-ERF.D.4 

136 193 45 55 

160 217 61 71 157 

43 53 158 163 220 22 31 

52 57 114 9 14 122 145 

AP2/ERF domain 

Nuclear Localization Signal 

Acidic Domain 

EAR domain 

MAP kinase phosphorylation site 

MCGGAII/L 

MV(S/T)(A/E)(L/F)T(R/H)VV(V/S)G : CMX-1 

Glutamine rich region 

Sl-ERF.B.3 

Sl-ERF.B.2 

Sl-ERF.B.1  

Class B 

118 176 9 28 

CMIX-2 

123 190 

Sl-ERF.E.4 

Sl-ERF.E.3 

Sl-ERF.E.2 

Sl-ERF.E.1 

Class E 
189 197 1 7 13 41 60 117 

52 74 1 7 33 96 60 117 

54 76 1 7 109 115 172 

218 229 1 7 86 91 148 

200 40 83 

CMIX-3 

106 164 

Sl-ERF.C.4 

Sl-ERF.C.3          

Sl-ERF.C.2  

Sl-ERF.C.1 

Class C 

203 223 30 53 101 189 195 

109 167 211 230 
114 202 207 

CMIX-1 

65 123 51 63 70 168 187 

CMIX-1 

90 148 
95 174 206 255 

CMIX-1 

Sl-ERF.C.6  

Sl-ERF.C.5  
119 177 

124 
245 261 

CMIX-1 

58 116 8 27 63 143 158 

CMIX-1 

Sl-ERF.H.1 

Class H 

7 64 174 192 

CMV-2 

Sl-ERF.G.1 

Sl-ERF.G.2 

Class G 

96 153 36 51 80 276 293 

CMVI-3 CMVI-1-2 

36 56 81 233 248 

CMVI-3 CMVI-1-2 

94 97 154 

196 105 163 37 91 

CMIX-3 

294 
159 217 251 256 5 23 

CMIX-2 

234 
173 205 10 28 

CMIX-2 

185 
104 162 

96 154 


