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Figure	  S2	  	  	  	  Details	  of	  the	  non-‐clustered	  and	  clustered	  gene	  arrangements	  shown	  in	  Figure	  3A	  and	  non-‐clustered	  genes	  without	  

terminators	  (filled	  and	  unfilled	  maroon	  symbols).	  


