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gardneri
oryzae
perforans

(Xanthomonas
Xanthomonas
Xanthomonas
Xanthomonas
Xanthomonas
Xanthomonas
Xanthomonas campestris
Xanthomonas albilineans
Stenotrophomonas sp. SKA14
Stenotrophomonas maltophilia
Xylella fastidiosa
Rhodanobacter sp. 2APBS1
Pseudoxanthomonas suwonensis
szeudoxanthomonas spadix
Actinobacillus minor
Aeromonas hydrophila
Aeromonas salmonicida
Azotobacter vinelandii
Candidatus Hamiltonella
Citrobacter koseri
Cronobacter turicensis
Dickeya dadantii

Dickeya zeae

Edwardsiella tarda
Enterobacter cloacae

Erwinia tasmaniensis
Escherichia albertii
Escherichia coli

Haemophilus ducreyi
Mannheimia haemolytica
Pantoea ananatis

Pasteurella multocida
Pectobacterium atrosepticum
Proteus mirabilis
Providencia alcalifaciens
Pseudomonas syringae
Salmonella enterica
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Shewanella sp. W3-18-1
Shigella sonnei
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------- LLV-GM- - -HW-LT- -
----- L-LL--K----Q---T-8
----- L-ML--K----Q---T-8

<-8-L--VMV-GI---K-SLT--
-------- LT-GI- - -AMK- - - -
----- L--L-------D---T-8
[ MLV---- oo IT--
VAV L--G---KD--IEIA
(VR LIL-G----D--VT--
[V LIL-G----D--VT--

V----L-LL--G----D--IT--
------- LL--G--LKQFSF--R

----- L-LL--G- - -KQFH- - -R
----- L-LL--G- - -KQFH- - -R
V---VL-LL--G---KQFH---R
----- L-LL--GI--KQF-FT-R
----- L-LL--G---KQFS-I--
----- L-LL--GI--KQF-VT-R
----- L-LL--GI--KQF-VT-R
(VR L--G---KD--IQIA
VLV L--G---KD--IEIA
----- L-LL--G---KSFS----
VV--VL-ILT-G---KD-SI---
----- L-LL--G---KQ-SLI-R
V----L-LL--GI--KQFSL--R
V----L-LI--G---KQFSL--R
V----L-LL--G----D--VT-R
----- L-LL--GI--KQF-VT-R
----- L-LL--G---KQFHL--R
(VR IIL-G-N--D-SI--Q
----- L-LL--GI--KQF-VT-R
V---QL-LL--GI--KQFS----
------- IIL-G-N--D-SF--L
----- L-LLL-G- - -KQFHF - -R
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DPKHK-AE- - -Q--A- - -
-D-8----- Ve---E-L-

-A---V---VVA--S---
PAKEGAE - -MLK- -A--Q
-AEGST---V-A--K--Q
-AEGAT---V-A--K--Q
QAQGDM- - -VLA- -R--Q
EARNDV- - -IMN--S-L
EAQGD- - - -VMH- -V--Q
PAVGDT - - -IMH- -V--Q
EAQGN-A--S-N--V--Q
EAQGNLA--S-N--T--Q
EAANGA- - -VVN--Q--Q
EAQGD- - - -VMH- -V--Q
PADGAA- - -VME - -V-LQ
DAQGDV - - -VMH- -V--Q
DAQGD- - - -VMH--V--Q
PAKEGAE - -MLK- -A- -Q
PAKEGAE - -MLK- -A- -Q
PAVGNA- - -VME - -V-LQ
EAAG-V---TLN--A--Q
DAQG- - - - - VMN- -A--Q
EAHGD- - - -ILN--A--Q
EAQGD- - - -VMN- -M- -Q
PAQGTA- - -LLA--K--Q
DAQGD- - - -VMH--V--Q
EAQGAV- - -VMN--S--Q
-AQGDA-S-V-A--K--Q
DAQGD- - - -VMH--V--Q
PAQGDT- - -VMK- -I-LQ
-AQGDA- - -V-A--K--Q
-AEGT----VMN--T--Q

Partial sequence alignment of Large-conductance mechanosensitive channel protein showing the
presence of a 5 aa insert that is commonly shared by Xanthomonadales.



