
105231
30656 21222
207624
93927
1816012
1052914
5173222

7248533

10154149
3237754
101823 97654
RARG159

20

947121
333928
9742012
7225015
1278817

3935228

20166 992042
8837745
4107249
9787851

14874 93416
3400465
2427669
25575 8485171
77755 5378679

13

1330 60081
54311

565669
7935912
5286817

9220 180125
10588228

1895137
10172342

17
545811
545284
767436
66474 1079827
44300 77053
8882 2505410
55847 1812
22318 1560324
9586327
7551 2642529
7366639
1563341

65759 36990
4016554

6278067
5108174
RARB275

22

364871
535216

7369919
7484021
8614123
3609426

3812 1275545
100155 5962847
3634750
5451251
1994252
82464 90087
5097758

37978 61144
10660074
88525 38877
1537778

14

303361
34197 631672
914534
1064749
3444510
2124413
9339618
6875927
71183 51501
1119034
PNR_240
79278 10497941
7651343
4063947
8893552

18

84611 219021
103938
87168 8392414
74338 1465
3265516
8500 81662
3054717
52814 49060
2205918
9711 4596319
2503622
23368 42796
22109 24561
24940 89835

24

1948929
18277 44790
7135631
6714932
8055233
12969 2558337
1384049
2473350
112156
66881 2097964
4411279
5375780
49382 6217686
2945897
28586105
9300106
68038115
81573 17968
99378118
35517 21025123
41894124

23

59102 21381
3089310
96746 7369711
4322714
5812815

10675434

6163349
30286 2687150

19

50817 149071
103939 472277
1083409
4178713
9135315
1535019
22679 99081
7542421
80319 14080
9097023
8444724
4756434
57041 2434943

564175
4684676

UN513491

NCOA112
2588316
64624
7896625
18542 8261926
13062 719729
9399031
752837
9607444
84032 895545
42798 2170652

7276967
1265172

31353 50045
1158091
8579992

15

712381

9783 5731716

386428
5925629
65403 6866030
610133
107224 1092240
5231847

1616

79161 315221
615278
85009 71912
RORB12

3732727

12

776 5200
120611
682025
1414 44642
36866 THRA18
30772 4315
5852210
3681215
3311321
10698723

8978154
5263862
16820 3683567
3145868
4992177
3113278
53065 21990
3920882
191283

8

486681
416956
THRA2 105454
93032 20267
67196 53624
27143

10

THRB 61261
43829 RARA
87606

12

32628 31031
4421517
45045 4416318
7317019
4365121
1410023
69930 16144
88129 4240825
3881626
4916832
57170 21662
3028034
39341 60981
7247336
7929637
4912849
6547452
73932 4595855
3524756
87935 3457061
23797 5774763
13777 6545464
90962 2182569
9732479
25370 8601787

4

68246 738581
202454
8674310
102591 80764
5412012

10

76231 1002481
23301 704283
805464
56820 35362
66135 145577

4346919
5516325
106501 64112
488638
93560 11491
5634540
80478 1931642

1476065
46678 4683173
7309074
97842 5526877
8298685
1653987
6991192
54648 108446
80823 5211995
240797

6

345041
164283
23314 31011
1033375
73842 2745110
440012
68754 95840
1266015
6256216
5234 8879118
3539520
34188 43619
2213421
99279 43118
49053 45911
98954 57109

23

68429 30204
3051124
39814 90416
10150732
75808 26708
3640334
1159138
4317449
79821 18848
1466452
4493253
43763 7420356
108089 3879557
24161 63080
2760560
1017962
5028264
34451 2465569
2853171
6543679
65618 8342
7588183
55113 41476
8310588
3011593
80445 10793694
7364497

2

911591
23930 49258
564704
568075
224216
RARb114

3213445
61726 2189250

68685 1489557

11

290650
807953
1078328

104777 7580619
3788122
10056623
6282727
6639330
1389035
1383440
886641

725963
60636 8988668
19464 2913371
6185474
7672576
566979
76052 3109080
1554082
3136 3945483
35484 36215
32644 8902186
105012 4297088
41012103
42778108

38598117
96639123
22272 64879124
95055129
66371133
20815135

7

91505 139611
8494 26100
34305 707095
336907
52826 4806
624111
4837413
4095416
5901922
1843826
2817933

3

842761

2763121
5273422
92012 68771
1890528
15582 1916429
6644634

16986 8825145

9

155891
732782
7851910
57053
SWS+LWS13

5790731
561135
689541
RH2B+A
2011047
2568 28723
5446264
97138 3640665
5762467
3935570
22300 2954374
85158 4448386
52273 48680
6112188
36651 70302
90760 7041289
8676491
8652395
20711100
56745 46575104

5861120
72791126

5
250121
1628618
2043232
53625 1692039
10551551
1281560
460462
7454866
62159 24345
Scaf2 7241270
74717 56590
1528072
2894574
35774 2031775
55855 5396279
4511381
8482783
8058484
1766389
5512891
2324092
2440593
101125 10522696
16196 6336598
71693 43630100
94687102
22875103
55748 10326109
55431 33922111
15574 20775114
96637 88259
37362 64365
86737 49710
108384

115

46469 86022
59132118
40786120
64743121

1

SWS2B
SWS2A
RH2B

RH2A
LWS
candidate gene


