Wang et al., Figure S1.

Pri-miR-7-1:

tattggcaaaggtggtcagcggattaaacaaatccgtcatgagtcgggagcettcgatcaaaattgatgagectttag
aaggatccgaagatcggatcattaccattacaggaacacaggaccagatacagatgcacagtatttgectgcagaac
aggtcagtttaagtttagctttgtgttagcttatacatactaaaacctttaaaaagcttttcttctcaattgatttttttctt
ttagaagccatggtgtctcaaccttttggggacctaacttctaaacattctaatagtttgecttaatttttcttctgetttc
ttactaaaaatgaagacattcaata @a-a- -cft-g-cf_é_éggg-a-a-g-c-cft?a-cz:gagcaaacttctcatttctctggtga
aaactgctgccaaaaccacttgttaaaaattgtacagagcctgtagaaaatatagaagattcattggatgttggect
agttctgtgtggaagatagtgatttigtigtttttagataactaaatcgacaacaaatcacagtctgccatatggcaca
ggccatgcctcta cagga caaatgattggtgctgtaaaatgcagcatttca caccttactagcattctttgtcttttcta

ccaaatattq acaactttcaattecgttttctta dt cttgc_tg Et_a_a_t_gg:_cgattta ctactcatcatttttcttgacac
ttaacattgctttaatttgta attgcta atggtttttgaactcttcta attgtaatggacgtgtttatcattttaatttagca
ttgaaattgtcttgatgttgattaagatgttacgagcaaaaattctaattcgeactttttttcttttctittataggtgaag

cagtatgcagatgttgaaggattctaatgcaagatattttttcttttttatagt

Pri-miR-7-2:
gagagaaatgagccacttgcctgcttctctttaaaaataattcccctgtttgtaaaggaaatatgetcaaattgggtsg
cagtggctcacgtctataatcccagcactttgagaggctgaggcaggaggatcacttgagecccaggagttcaagac
cagcctgggcaatatactgagacctigtctttactaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaattagcetgtagtctca
gctactagggaggctgaggtgaagaatcacttgaacactcgagtctggaaggttgaagetggagtgagcetgtgatt
gcaccactgcactacagcctgggtgacagagcaagaccctgtctcaccaaaacaaaacaaaacaactgtgtcca
ttatagaaagtagaacactccagaaaaaagggaaaagtaagaaaaaataattictccagggaattctgaggtgag
gagaggtgttcaaagatgaacttagtaataggagcggagacaacgcectcgectgaaggagcatccagaccgcetga
cctggtggegaggggaggggggtggtectcgaacgecttgcagaactggectggatacagagtggaccggetgge
cccatctggaagactagtgatttigttgttgtcttactgcgctcaacaacaaatcccagtctacctaatggtgecagec
atcgcageggggtgcaggaaatgggggcageccccctttttggcetatecttccacgtgttcttttttgtatcttttgtgtt
tcctagaaaacatctcaggtcaccaccctaaacacccatcggecagactcttccagaaacatggacaaactatggtg
tgagcagggaagtggggcagggtctctgttttcagggagcagtggactgcttccataccactacctgaagggceagg

ccacatcctggggctcagggcctcattgtctgtggeccgacagecacagtgtatgegggcaccgagaggtatgeac
tggagaccgaggttcccggatgttcagtgtacctggcagcaggggggacacacctgacctcggagcettgtetggtg
cctgctccacagetgagggagtggacttgtgtgtatggaatttettggtcccagtacctgectetgtgetgetacatec
agaggtgtggccaagggaaaaaagcccagtgettgggaccatceccccactgtggeaggaataca



Wang et al., Figure S2.
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Wang et al., Figure S3.
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Wang et al., Figure S4.
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Wang et al., Figure S5.
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