Supplementary Table S1: Minor allele frequencies (MAF) and p-values for comparison of genotype frequencies: Z9001 genotyped
whites (n=273) versus non-whites (n=58) and genotyped Z9001 whites versus the HapMap CEU population (n=180)

MAF, stud MAF, stud -value whites vs. MAF, HapMa -value whites vs.
GENE VARIANT wh’ites ' non-whitesy b non-whites* ’CEI? b pHapMap CEU*

ADHIA rs12508502 0.09 0.05 0.37 0.09 0.69
ADHI1B rs1042026 0.28 0.30 0.03 0.28 0.96
ADHI1B rs17033 0.09 0.05 0.37 0.10 0.69
ADHIC rs1693482 0.39 0.13 2.3E-07 0.48 0.10
AHR 152066853 0.12 0.38 1.2E-09 0.09 0.32
AHR rs713150 0.24 0.22 0.83 0.22 0.76
ALDHI8A1 rs10509688 0.16 0.16 0.12 0.21 0.09
ALDHI8A1 rs1053905 0.45 0.16 4.1E-15 0.48 0.55
ALDHI8A1 rs11188388 0.08 0.09 0.54 0.06 0.81
ALDHI8A1 rs11188394 0.35 0.05 3.6E-11 0.38 0.41
ALDHI8A1 rs11188403 0.29 0.42 3.5E-09 0.32 0.64
ALDHI8A1 rs11188411 0.35 0.09 3.0E-08 0.35 0.98
ALDHI18A1 rs12773566 0.22 0.16 0.07 0.26 0.39
ALDHI18A1 rs12778814 0.45 0.12 1.9E-18 0.48 0.63
ALDHI18A1 rs1409709 0.48 0.16 2.2E-10 0.46 0.74
ALDHI18A1 1s2275272 0.13 0.05 0.06 0.11 0.67
ALDHI18A1 rs3750701 0.34 0.42 0.23 0.31 0.44
ALDHI18A1 rs3793749 0.31 0.48 9.5E-04 0.31 0.91
ALDHI18A1 rs4037 0.35 0.09 3.9E-08 0.35 1.00
ALDHI18A1 rs749049 0.50 0.41 0.23 0.48 0.71
ALDHI18A1 rs8758 0.35 0.09 3.0E-08 NA

ALDHI8A1 rs945958 0.15 0.41 1.9E-09 0.18 0.29
ALDHIA1 rs348483 0.16 0.07 0.02 0.14 0.66
ALDHIA1 rs348484 0.16 0.07 0.02 0.14 0.66
ALDHIA1 rs348485 0.22 0.22 1.00 0.22 0.94
ALDHI1A2 rs10518961 0.41 0.40 0.05 0.43 0.11
ALDHI1A2 rs1063666 0.48 0.39 4.2E-03 0.45 0.70
ALDHI1A2 rs12595180 0.48 0.40 2.9E-03 0.46 0.15
ALDHI1A2 rs12903202 0.10 0.00 1.2E-04 0.11 0.73
ALDHI1A2 rs1874158 0.08 0.19 0.002 0.11 0.22
ALDHI1A2 rs2899613 0.44 0.41 5.6E-04 0.43 0.79
ALDHI1A2 rs3204689 0.44 0.20 5.7E-06 0.46 0.06
ALDHI1A2 rs3742959 0.48 0.37 1.6E-03 0.45 0.63
ALDHI1A2 rs3784259 0.49 0.38 0.01 0.45 0.36
ALDHI1A2 rs4646576 0.34 0.16 2.4E-04 0.36 0.65
ALDHI1A2 rs4646615 0.34 0.26 0.18 0.36 0.01
ALDHI1A2 rs4646626 0.49 0.40 0.02 0.45 0.36
ALDHI1A2 rs4646642 0.48 0.39 0.01 0.47 0.89
ALDHI1A2 rs4646644 0.08 0.19 0.001 0.12 0.08
ALDHI1A2 rs4646645 0.47 0.38 0.01 0.45 0.73
ALDHIA3 rs1130738 0.45 0.46 0.71 0.43 0.90
ALDHIA3 rs11854028 0.46 0.44 0.88 0.44 0.58
ALDHIA3 rs14226 0.20 0.16 0.36 0.12 0.002
ALDHIA3 rs4646678 0.19 0.14 0.24 0.11 0.003
ALDHIA3 rs7182884 0.38 0.12 3.8E-07 0.49 0.003
ALDHIBI1 rs10738997 0.27 0.47 1.9E-04 0.23 0.36
ALDHIBI1 rs2073478 0.40 0.34 7.6E-06 0.39 0.49
ALDHIBI rs3043 0.23 0.34 0.04 0.23 0.88
ALDHIBI1 rs4242647 0.17 0.28 0.002 0.16 0.82
ALDHIBI1 rs4878802 0.25 0.46 6.7E-05 0.22 0.51
ALDHIBI1 rs4878803 0.17 0.38 6.1E-06 0.13 0.52
ALDHIBI1 rs4878804 0.17 0.23 0.23 NA

ALDHIBI1 rs7040397 0.18 0.40 2.0E-06 0.17 0.94
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