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Supplementary Material:   

 

DNA extraction protocol: 

We used the MoBio Power Soil DNA Extraction Kit protocol, with vortexing plus bead beating, as recommended by the 

manufacturer. Also, we added 15µL of Proteinasa K to each sample, incubated at -20°C for 10 minutes, and then at 60°C 

for 3 minutes. These two incubations were repeated twice before using the bead-beater, as recommended by the 

manufacturer. 

Sequence coverage considerations: 

To test whether our conclusions are robust to the observed sequence coverage, we performed procrustes analysis as 

follows (see Muegge et al Science 2011 for further details on Procrustes analysis). We calculated beta diversity rarefying 

at a lower level of 500 sequences per sample. The principal coordinates matrix so obtained was then transformed using 

rotations, scaling, and transformations to minimize the distances between the corresponding points in this and the original 

matrix (i.e. the principal coordinate matrix obtained at 1,500 seqs/sample). A thousand random permutations of the matrix 

were performed to obtain Monte Carlo p-values, resulting in p=0.000 and M^2=0.078 (unweighted UniFrac) and p=0.000 

and M^2=0.117 (weighted UniFrac). These results demonstrate that even at lower coverage the observed patterns are 

essentially the same as the ones obtained at 1,500 sequences per sample, and thus higher coverage would not modify 

the conclusions here presented. It might however occur that with much deeper sequencing, the richness (number of 
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species) would not change (if all species are there in very low abundance), but only the evenness. Since diversity is a 

composite of the two factors, richness and evenness, we can say based on our results that there was a decrease in 

diversity during strict lactation. 
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Table S1: Proportions of bacterial taxa in the feces of adult mice.  

 

Unknown= Short reads with no assigned taxonomy by RDP below phylum level.  
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Table S2. Percentage of taxa in the mother’s vagina and feces and in the offspring intestine at day 1, 3 and 9, and 
21 of age.  
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Table S3. Richness of intestinal bacterial OTUs identified in offspring mice during development.   

 

Offspring Age 
(days) 

Number of 
animals 

OTUs 
(Average+SD) 

Change in mean number 
of OTUs from previous 

time-point 

 

% Change 

1 6   66.5 ± 52.6 a,b − − 

3 6 24.2 ± 10.8 a -43 -64.2 

9 6     8.2 ± 5.7 b,c -16 -66.7 

21 10  53.7 ± 18.4 c  +46      +675.0 

 

Superscript letters indicate values that are statistically different: aday 1 vs. day 3 (p value 0.047); bday 1 vs. day 9 (p value 
0.005); cday 9 vs. day 21 (p value 0.014). 
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Figure S1. Experimental design. Six adult female FVB mice were sampled for feces, mated with males, and sampled 
after delivery (vagina and feces) and at 21 days (feces). The intestinal contents of the offspring (5 animals per mother) 
were sampled at ages 1, 3 and 9 days, and feces at 21 days. 
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SampleType Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
Colonic_content 10.0 2.563 0.294 34.080 5.277 9.120 0.312 3.135 0.073

Colonic_content 862.0 25.568 4.843 798.532 242.393 274.160 45.860 6.579 0.490

Colonic_content 1714.0 34.903 7.091 1206.048 389.764 437.800 82.842 6.832 0.529

Colonic_content 2566.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 3418.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 4270.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 5122.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 5974.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 6826.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 7678.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Colonic_content 8530.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 10.0 2.989 0.433 32.650 4.972 9.060 0.432 3.124 0.098

Feces 862.0 28.555 1.933 751.877 139.842 271.960 36.981 6.668 0.471

Feces 1714.0 38.057 2.934 1065.352 184.564 419.940 61.754 6.911 0.499

Feces 2566.0 44.791 3.868 1380.715 258.481 542.800 86.073 7.030 0.520

Feces 3418.0 50.498 4.510 1618.774 248.083 648.520 104.123 7.095 0.527

Feces 4270.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 5122.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 5974.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 6826.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 7678.0 nan nan nan nan nan nan nan nan

Feces 8530.0 nan nan nan nan nan nan nan nan
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Figure S2. Rarefaction curve of observed species from mice colon content (red) and feces (blue).  
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Figure S3. PCoA of bacterial communities from colon content (red) and feces (blue) from 5 adult female mice.  
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Figure S4. Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA) cluster of bacterial communities from 
colon contents of female adult mice (red) and feces (blue).  
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Figure S5. Proportions of colon and feces bacterial taxa from female adult mice. 
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Figure S6. Distribution of 7 fecal bacterial phyla found in 6 adult female mice aged 21 days, Unknown represents 
short reads with no assigned taxonomy by RDP, below the level of Bacteria.   
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Figure S7. PCoA of the fecal bacterial communities of adult mice as they age (21, 27 34, 6, 81 days and 1 year).  
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Figure S8. PCoA of fecal bacterial communities of adult, 21-28 day old females and males. 
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Figure S9. Fecal bacterial communities in 6 female mice. Mothers at different stages (prior to pregnancy (34 days 
old) andpost-delivery day 1 and 21 (weaning). A) PCoA; B) Pairwise Unifrac distances. Differences are not 
significant (ANOVA P=0.124).  
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Figure S10. Principal Coordinates Analysis (PCoA) of the bacterial communities from the maternal vagina and 
feces and from offspring intestines.     
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Figure S11.  Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean (UPGMA) cluster of bacterial communities 
from maternal vaginas, and maternal and offspring intestines and feces.   
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Figure S12. Number of bacterial OTUs in each of the 6 newborn mice by age. Six mice were sampled across the first 
21 days of life.    
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MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: PD_whole_tree   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: PD_whole_tree   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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A. Maternal vagina day 1 
post-delivery  

B. Maternal feces day 1 
post-delivery  

C. Intestine offspring day 1  

D. Intestine offspring day 3  E. Intestine offspring day 9  F. Intestine offspring day 21 

 

Fig S13. Rarefaction curves of Phylogenetic Diversity from mothers and offspring mice. Panel A, maternal vagina, 
day 1 post-delivery; Panel B, maternal feces, day 1 post-delivery; Panel C, offspring intestine, day 1 of life; Panel D, 
offspring intestine, day 3 of life; Panel E, offspring intestine, day 9 of life; Panel F, offspring intestine, day 21 of life. 
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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Select a Metric: chao1   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err.
MG1 10.0 1.747 nan 23.700 nan 8.000 nan

MG1 161.0 6.591 nan 173.657 nan 64.500 nan

MG1 312.0 8.659 nan 225.800 nan 97.100 nan

MG1 463.0 10.176 nan 255.824 nan 121.000 nan

MG1 614.0 11.249 nan 309.374 nan 143.100 nan

MG1 765.0 12.675 nan 312.859 nan 160.700 nan

MG1 916.0 13.574 nan 329.976 nan 178.500 nan

MG1 1067.0 14.358 nan 356.971 nan 192.200 nan

MG1 1218.0 15.177 nan 368.296 nan 207.400 nan

MG1 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG1 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 10.0 2.002 nan 32.700 nan 8.900 nan

MG2 161.0 8.311 nan 165.698 nan 65.200 nan

MG2 312.0 10.488 nan 211.579 nan 98.800 nan

MG2 463.0 12.422 nan 262.581 nan 126.800 nan

MG2 614.0 13.370 nan 269.154 nan 144.900 nan

MG2 765.0 14.051 nan 285.956 nan 162.600 nan

MG2 916.0 14.971 nan 321.185 nan 180.700 nan

MG2 1067.0 15.528 nan 335.213 nan 194.400 nan

MG2 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG2 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 10.0 1.239 nan 17.600 nan 7.100 nan

MG3 161.0 6.221 nan 153.984 nan 60.000 nan

MG3 312.0 8.970 nan 231.343 nan 93.000 nan

MG3 463.0 10.655 nan 279.747 nan 122.000 nan

MG3 614.0 12.208 nan 323.130 nan 147.500 nan

MG3 765.0 13.193 nan 342.541 nan 165.500 nan

MG3 916.0 14.036 nan 388.942 nan 188.000 nan

MG3 1067.0 14.765 nan 395.901 nan 199.700 nan

MG3 1218.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1369.0 nan nan nan nan nan nan

MG3 1520.0 nan nan nan nan nan nan

MG5 10.0 1.147 nan 18.450 nan 6.500 nan

MG5 161.0 5.453 nan 144.246 nan 46.900 nan

MG5 312.0 7.794 nan 199.196 nan 77.100 nan

MG5 463.0 9.448 nan 268.476 nan 102.000 nan
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A. Maternal vagina day 1 
post-delivery  

B. Maternal feces day 1 
post-delivery  

C. Intestine offspring day 1  

D. Intestine offspring day 3  E. Intestine offspring day 9  F. Intestine offspring day 21 

 

Fig S14. Rarefaction curves of Chao1 from mothers and offspring mice. Panel A, maternal vagina, day 1 post-
delivery; Panel B, maternal feces, day 1 post-delivery; Panel C, offspring intestine, day 1 of life; Panel D, offspring 
intestine, day 3 of life; Panel E, offspring intestine, day 9 of life; Panel F, offspring intestine, day 21 of life. 
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Select a Metric: shannon   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
MG1 10.0 1.947 nan 24.900 nan 8.500 nan 3.007 nan

MG1 109.0 5.404 nan 136.088 nan 47.600 nan 4.707 nan

MG1 208.0 7.106 nan 160.434 nan 72.300 nan 5.013 nan

MG1 307.0 8.723 nan 213.452 nan 96.700 nan 5.251 nan

MG1 406.0 9.339 nan 230.868 nan 109.300 nan 5.240 nan

MG1 505.0 10.296 nan 248.971 nan 123.600 nan 5.314 nan

MG1 604.0 11.261 nan 305.007 nan 140.700 nan 5.415 nan

MG1 703.0 12.058 nan 317.178 nan 154.500 nan 5.501 nan

MG1 802.0 12.739 nan 323.544 nan 165.800 nan 5.531 nan

MG1 901.0 13.361 nan 324.814 nan 174.700 nan 5.514 nan

MG1 1000.0 14.071 nan 343.166 nan 186.900 nan 5.569 nan

MG2 10.0 2.005 nan 31.433 nan 8.800 nan 3.054 nan

MG2 109.0 6.810 nan 112.048 nan 50.400 nan 5.048 nan

MG2 208.0 9.210 nan 179.272 nan 78.600 nan 5.364 nan

MG2 307.0 10.493 nan 224.355 nan 97.900 nan 5.481 nan

MG2 406.0 11.475 nan 233.017 nan 113.200 nan 5.560 nan

MG2 505.0 12.332 nan 240.384 nan 128.500 nan 5.649 nan

MG2 604.0 13.265 nan 273.195 nan 143.600 nan 5.696 nan

MG2 703.0 13.771 nan 292.197 nan 156.200 nan 5.747 nan

MG2 802.0 14.469 nan 314.734 nan 168.100 nan 5.784 nan

MG2 901.0 14.892 nan 311.732 nan 177.400 nan 5.801 nan

MG2 1000.0 15.162 nan 322.412 nan 186.900 nan 5.815 nan

MG3 10.0 1.325 nan 26.700 nan 8.000 nan 2.852 nan

MG3 109.0 5.613 nan 129.615 nan 48.200 nan 4.501 nan

MG3 208.0 7.684 nan 198.247 nan 75.800 nan 4.832 nan

MG3 307.0 9.002 nan 260.161 nan 96.900 nan 4.986 nan

MG3 406.0 9.816 nan 260.698 nan 109.700 nan 4.960 nan

MG3 505.0 11.028 nan 274.309 nan 128.200 nan 5.063 nan

MG3 604.0 12.158 nan 335.252 nan 143.400 nan 5.102 nan

MG3 703.0 12.741 nan 332.731 nan 158.200 nan 5.190 nan

MG3 802.0 13.430 nan 352.687 nan 170.900 nan 5.230 nan

MG3 901.0 13.941 nan 376.313 nan 184.000 nan 5.258 nan

MG3 1000.0 14.422 nan 380.674 nan 194.800 nan 5.263 nan

MG5 10.0 1.233 nan 17.650 nan 6.800 nan 2.433 nan

MG5 109.0 4.656 nan 126.652 nan 36.800 nan 3.445 nan

MG5 208.0 6.436 nan 188.901 nan 57.500 nan 3.619 nan

MG5 307.0 7.598 nan 199.996 nan 75.400 nan 3.705 nan
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Select a Metric: shannon   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
MG1 10.0 1.947 nan 24.900 nan 8.500 nan 3.007 nan

MG1 109.0 5.404 nan 136.088 nan 47.600 nan 4.707 nan

MG1 208.0 7.106 nan 160.434 nan 72.300 nan 5.013 nan

MG1 307.0 8.723 nan 213.452 nan 96.700 nan 5.251 nan

MG1 406.0 9.339 nan 230.868 nan 109.300 nan 5.240 nan

MG1 505.0 10.296 nan 248.971 nan 123.600 nan 5.314 nan

MG1 604.0 11.261 nan 305.007 nan 140.700 nan 5.415 nan

MG1 703.0 12.058 nan 317.178 nan 154.500 nan 5.501 nan

MG1 802.0 12.739 nan 323.544 nan 165.800 nan 5.531 nan

MG1 901.0 13.361 nan 324.814 nan 174.700 nan 5.514 nan

MG1 1000.0 14.071 nan 343.166 nan 186.900 nan 5.569 nan

MG2 10.0 2.005 nan 31.433 nan 8.800 nan 3.054 nan

MG2 109.0 6.810 nan 112.048 nan 50.400 nan 5.048 nan

MG2 208.0 9.210 nan 179.272 nan 78.600 nan 5.364 nan

MG2 307.0 10.493 nan 224.355 nan 97.900 nan 5.481 nan

MG2 406.0 11.475 nan 233.017 nan 113.200 nan 5.560 nan

MG2 505.0 12.332 nan 240.384 nan 128.500 nan 5.649 nan

MG2 604.0 13.265 nan 273.195 nan 143.600 nan 5.696 nan

MG2 703.0 13.771 nan 292.197 nan 156.200 nan 5.747 nan

MG2 802.0 14.469 nan 314.734 nan 168.100 nan 5.784 nan

MG2 901.0 14.892 nan 311.732 nan 177.400 nan 5.801 nan

MG2 1000.0 15.162 nan 322.412 nan 186.900 nan 5.815 nan

MG3 10.0 1.325 nan 26.700 nan 8.000 nan 2.852 nan

MG3 109.0 5.613 nan 129.615 nan 48.200 nan 4.501 nan

MG3 208.0 7.684 nan 198.247 nan 75.800 nan 4.832 nan

MG3 307.0 9.002 nan 260.161 nan 96.900 nan 4.986 nan

MG3 406.0 9.816 nan 260.698 nan 109.700 nan 4.960 nan

MG3 505.0 11.028 nan 274.309 nan 128.200 nan 5.063 nan

MG3 604.0 12.158 nan 335.252 nan 143.400 nan 5.102 nan

MG3 703.0 12.741 nan 332.731 nan 158.200 nan 5.190 nan

MG3 802.0 13.430 nan 352.687 nan 170.900 nan 5.230 nan

MG3 901.0 13.941 nan 376.313 nan 184.000 nan 5.258 nan

MG3 1000.0 14.422 nan 380.674 nan 194.800 nan 5.263 nan

MG5 10.0 1.233 nan 17.650 nan 6.800 nan 2.433 nan

MG5 109.0 4.656 nan 126.652 nan 36.800 nan 3.445 nan

MG5 208.0 6.436 nan 188.901 nan 57.500 nan 3.619 nan

MG5 307.0 7.598 nan 199.996 nan 75.400 nan 3.705 nan
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Select a Metric: shannon   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
MG1 10.0 1.947 nan 24.900 nan 8.500 nan 3.007 nan

MG1 109.0 5.404 nan 136.088 nan 47.600 nan 4.707 nan

MG1 208.0 7.106 nan 160.434 nan 72.300 nan 5.013 nan

MG1 307.0 8.723 nan 213.452 nan 96.700 nan 5.251 nan

MG1 406.0 9.339 nan 230.868 nan 109.300 nan 5.240 nan

MG1 505.0 10.296 nan 248.971 nan 123.600 nan 5.314 nan

MG1 604.0 11.261 nan 305.007 nan 140.700 nan 5.415 nan

MG1 703.0 12.058 nan 317.178 nan 154.500 nan 5.501 nan

MG1 802.0 12.739 nan 323.544 nan 165.800 nan 5.531 nan

MG1 901.0 13.361 nan 324.814 nan 174.700 nan 5.514 nan

MG1 1000.0 14.071 nan 343.166 nan 186.900 nan 5.569 nan

MG2 10.0 2.005 nan 31.433 nan 8.800 nan 3.054 nan

MG2 109.0 6.810 nan 112.048 nan 50.400 nan 5.048 nan

MG2 208.0 9.210 nan 179.272 nan 78.600 nan 5.364 nan

MG2 307.0 10.493 nan 224.355 nan 97.900 nan 5.481 nan

MG2 406.0 11.475 nan 233.017 nan 113.200 nan 5.560 nan

MG2 505.0 12.332 nan 240.384 nan 128.500 nan 5.649 nan

MG2 604.0 13.265 nan 273.195 nan 143.600 nan 5.696 nan

MG2 703.0 13.771 nan 292.197 nan 156.200 nan 5.747 nan

MG2 802.0 14.469 nan 314.734 nan 168.100 nan 5.784 nan

MG2 901.0 14.892 nan 311.732 nan 177.400 nan 5.801 nan

MG2 1000.0 15.162 nan 322.412 nan 186.900 nan 5.815 nan

MG3 10.0 1.325 nan 26.700 nan 8.000 nan 2.852 nan

MG3 109.0 5.613 nan 129.615 nan 48.200 nan 4.501 nan

MG3 208.0 7.684 nan 198.247 nan 75.800 nan 4.832 nan

MG3 307.0 9.002 nan 260.161 nan 96.900 nan 4.986 nan

MG3 406.0 9.816 nan 260.698 nan 109.700 nan 4.960 nan

MG3 505.0 11.028 nan 274.309 nan 128.200 nan 5.063 nan

MG3 604.0 12.158 nan 335.252 nan 143.400 nan 5.102 nan

MG3 703.0 12.741 nan 332.731 nan 158.200 nan 5.190 nan

MG3 802.0 13.430 nan 352.687 nan 170.900 nan 5.230 nan

MG3 901.0 13.941 nan 376.313 nan 184.000 nan 5.258 nan

MG3 1000.0 14.422 nan 380.674 nan 194.800 nan 5.263 nan

MG5 10.0 1.233 nan 17.650 nan 6.800 nan 2.433 nan

MG5 109.0 4.656 nan 126.652 nan 36.800 nan 3.445 nan

MG5 208.0 6.436 nan 188.901 nan 57.500 nan 3.619 nan

MG5 307.0 7.598 nan 199.996 nan 75.400 nan 3.705 nan
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Select a Metric: shannon   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
MG1 10.0 1.947 nan 24.900 nan 8.500 nan 3.007 nan

MG1 109.0 5.404 nan 136.088 nan 47.600 nan 4.707 nan

MG1 208.0 7.106 nan 160.434 nan 72.300 nan 5.013 nan

MG1 307.0 8.723 nan 213.452 nan 96.700 nan 5.251 nan

MG1 406.0 9.339 nan 230.868 nan 109.300 nan 5.240 nan

MG1 505.0 10.296 nan 248.971 nan 123.600 nan 5.314 nan

MG1 604.0 11.261 nan 305.007 nan 140.700 nan 5.415 nan

MG1 703.0 12.058 nan 317.178 nan 154.500 nan 5.501 nan

MG1 802.0 12.739 nan 323.544 nan 165.800 nan 5.531 nan

MG1 901.0 13.361 nan 324.814 nan 174.700 nan 5.514 nan

MG1 1000.0 14.071 nan 343.166 nan 186.900 nan 5.569 nan

MG2 10.0 2.005 nan 31.433 nan 8.800 nan 3.054 nan

MG2 109.0 6.810 nan 112.048 nan 50.400 nan 5.048 nan

MG2 208.0 9.210 nan 179.272 nan 78.600 nan 5.364 nan

MG2 307.0 10.493 nan 224.355 nan 97.900 nan 5.481 nan

MG2 406.0 11.475 nan 233.017 nan 113.200 nan 5.560 nan

MG2 505.0 12.332 nan 240.384 nan 128.500 nan 5.649 nan

MG2 604.0 13.265 nan 273.195 nan 143.600 nan 5.696 nan

MG2 703.0 13.771 nan 292.197 nan 156.200 nan 5.747 nan

MG2 802.0 14.469 nan 314.734 nan 168.100 nan 5.784 nan

MG2 901.0 14.892 nan 311.732 nan 177.400 nan 5.801 nan

MG2 1000.0 15.162 nan 322.412 nan 186.900 nan 5.815 nan

MG3 10.0 1.325 nan 26.700 nan 8.000 nan 2.852 nan

MG3 109.0 5.613 nan 129.615 nan 48.200 nan 4.501 nan

MG3 208.0 7.684 nan 198.247 nan 75.800 nan 4.832 nan

MG3 307.0 9.002 nan 260.161 nan 96.900 nan 4.986 nan

MG3 406.0 9.816 nan 260.698 nan 109.700 nan 4.960 nan

MG3 505.0 11.028 nan 274.309 nan 128.200 nan 5.063 nan

MG3 604.0 12.158 nan 335.252 nan 143.400 nan 5.102 nan

MG3 703.0 12.741 nan 332.731 nan 158.200 nan 5.190 nan

MG3 802.0 13.430 nan 352.687 nan 170.900 nan 5.230 nan

MG3 901.0 13.941 nan 376.313 nan 184.000 nan 5.258 nan

MG3 1000.0 14.422 nan 380.674 nan 194.800 nan 5.263 nan

MG5 10.0 1.233 nan 17.650 nan 6.800 nan 2.433 nan

MG5 109.0 4.656 nan 126.652 nan 36.800 nan 3.445 nan

MG5 208.0 6.436 nan 188.901 nan 57.500 nan 3.619 nan

MG5 307.0 7.598 nan 199.996 nan 75.400 nan 3.705 nan
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Select a Metric: shannon   Select a Category: SampleID

SampleID Seqs/Sample PD_whole_tree Ave. PD_whole_tree Err. chao1 Ave. chao1 Err. observed_species Ave. observed_species Err. shannon Ave. shannon Err.
MG1 10.0 1.947 nan 24.900 nan 8.500 nan 3.007 nan

MG1 109.0 5.404 nan 136.088 nan 47.600 nan 4.707 nan

MG1 208.0 7.106 nan 160.434 nan 72.300 nan 5.013 nan

MG1 307.0 8.723 nan 213.452 nan 96.700 nan 5.251 nan

MG1 406.0 9.339 nan 230.868 nan 109.300 nan 5.240 nan

MG1 505.0 10.296 nan 248.971 nan 123.600 nan 5.314 nan

MG1 604.0 11.261 nan 305.007 nan 140.700 nan 5.415 nan

MG1 703.0 12.058 nan 317.178 nan 154.500 nan 5.501 nan

MG1 802.0 12.739 nan 323.544 nan 165.800 nan 5.531 nan

MG1 901.0 13.361 nan 324.814 nan 174.700 nan 5.514 nan

MG1 1000.0 14.071 nan 343.166 nan 186.900 nan 5.569 nan

MG2 10.0 2.005 nan 31.433 nan 8.800 nan 3.054 nan

MG2 109.0 6.810 nan 112.048 nan 50.400 nan 5.048 nan

MG2 208.0 9.210 nan 179.272 nan 78.600 nan 5.364 nan

MG2 307.0 10.493 nan 224.355 nan 97.900 nan 5.481 nan

MG2 406.0 11.475 nan 233.017 nan 113.200 nan 5.560 nan

MG2 505.0 12.332 nan 240.384 nan 128.500 nan 5.649 nan

MG2 604.0 13.265 nan 273.195 nan 143.600 nan 5.696 nan

MG2 703.0 13.771 nan 292.197 nan 156.200 nan 5.747 nan

MG2 802.0 14.469 nan 314.734 nan 168.100 nan 5.784 nan

MG2 901.0 14.892 nan 311.732 nan 177.400 nan 5.801 nan

MG2 1000.0 15.162 nan 322.412 nan 186.900 nan 5.815 nan

MG3 10.0 1.325 nan 26.700 nan 8.000 nan 2.852 nan

MG3 109.0 5.613 nan 129.615 nan 48.200 nan 4.501 nan

MG3 208.0 7.684 nan 198.247 nan 75.800 nan 4.832 nan

MG3 307.0 9.002 nan 260.161 nan 96.900 nan 4.986 nan

MG3 406.0 9.816 nan 260.698 nan 109.700 nan 4.960 nan

MG3 505.0 11.028 nan 274.309 nan 128.200 nan 5.063 nan

MG3 604.0 12.158 nan 335.252 nan 143.400 nan 5.102 nan

MG3 703.0 12.741 nan 332.731 nan 158.200 nan 5.190 nan

MG3 802.0 13.430 nan 352.687 nan 170.900 nan 5.230 nan

MG3 901.0 13.941 nan 376.313 nan 184.000 nan 5.258 nan

MG3 1000.0 14.422 nan 380.674 nan 194.800 nan 5.263 nan

MG5 10.0 1.233 nan 17.650 nan 6.800 nan 2.433 nan

MG5 109.0 4.656 nan 126.652 nan 36.800 nan 3.445 nan

MG5 208.0 6.436 nan 188.901 nan 57.500 nan 3.619 nan

MG5 307.0 7.598 nan 199.996 nan 75.400 nan 3.705 nan
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Sequences per sample 

A. Maternal vagina day 1 
post-delivery  

B. Maternal feces day 1 
post-delivery  

C. Intestine offspring day 1  

D. Intestine offspring day 3  E. Intestine offspring day 9  F. Intestine offspring day 21 

 

Fig S15. Rarefaction curves of Shannon index from mothers and offspring mice. Panel A, maternal vagina, day 1 
post-delivery; Panel B, maternal feces, day 1 post-delivery; Panel C, offspring intestine, day 1 of life; Panel D, offspring 
intestine, day 3 of life; Panel E, offspring intestine, day 9 of life; Panel F, offspring intestine, day 21 of life. 


