
A 
      *        20         *        40         *        60 

SlSOBIR1   : ---MTSNIHFFL----LYVVSLFLFVQAR-----LNLYPPDHAALLLVQKDLGIISVN-- :  46 

SlSOBIR1-l : MTFTASYIHLSF----LSFFTVILLVQAK-----LNLYSPDHSALLLVQKGLGIPAQRNV :  51 

AtSOBIR1   : MAVPTGSANLFLRPLILAVLSFLLLSSFVSSVEWLDIDSSDLKALQVIETELGVNSQRSS :  60 

SlSERK3a/B : MDQSVLAIWVFL-----CLIGLLFNLSPVAG----NAEGDALNALKTNLADPNSVLQSWD :  51 

                                                                                

                                                                                

                      *        80         *       100         *       120       

SlSOBIR1   : ----NPCTLAGISCERRPGNTT--QVVRVTRIVFRSNGLKGTLSSAIGKLTELKELSLSD : 100 

SlSOBIR1-l : L--ENPCNSVGISCEKRLINNS--NVLRVTRVVFKSYGLKGTLSPAIGRLSELKELSLQN : 107 

AtSOBIR1   : ASDVNPCGRRGVFCERRHSATTGEYVLRVTRLVYRSRSLTGTISPVIGMLSELKELTLSN : 120 

SlSERK3a/B : ATLVNPCTWFHVTCNNE---------NSVTRVDLGNANLSGQLVLQLGQLQKLQYLELYS : 102 

                                                                                

                                                                                

                      *       140         *       160         *       180       

SlSOBIR1   : NQLSEQIPVQIIDCRKLEILQLQRNRFSGKIPSELSALNRLRIVDFSSNEFSGNLDFLKY : 160 

SlSOBIR1-l : NKLFDRIPTEIVDSRKLEILNLQNNQFSGKVPPELSSLVRLRILDLGSNELSGNLNFLKY : 167 

AtSOBIR1   : NQLVNAVPVDILSCKQLEVLDLRKNRFSGQIPGNFSSLSRLRILDLSSNKLSGNLNFLKN : 180 

SlSERK3a/B : NNISGRIPNELGNLTELVSLDLYLNNLNGPIPPSLGRLQKLRFLRLNNNSLN-------- : 154 

                                                                                

                                                                                

                      *       200         *       220         *       240       

SlSOBIR1   : FPNLEKLSLADNMFTGKIPFSLKSFRNLRFLNISGNSFLEGPVPVMSQIEHLSADLNRKN : 220 

SlSOBIR1-l : FPNLEKLSLADNMFTGRIPQSLKSFRNLRLLNISDNSFLEGTVPVVSQVEHLSTDLNRKD : 227 

AtSOBIR1   : LRNLENLSVANNLFSGKIPEQIVSFHNLRFFDFSGNRYLEGPAPVMSSIKLQTSPHQT-- : 238 

SlSERK3a/B : ---------------EGIPMSLTTIVALQVLDLSNN-HLTGLVPVNGSFSLFT------- : 191 

                                                                                

                                                                                

                      *       260         *       280         *       300       

SlSOBIR1   : GVPKRYILAENSTR---ISAMGPASVP--APAPAPVNRVVPAMHKRKNKKR-KLRSWFLG : 274 

SlSOBIR1-l : YVLKRYILAENATRPRHSPAMAPESKSRYAQAPGPSTVVVPVKKDKHNKIRRKVGAWILG : 287 

AtSOBIR1   : ----RHILAETPTS---SPTNKPNNSTT-SKAPKGAPKPGKLKKKKKKSKKKKVAAWILG : 290 

SlSERK3a/B : -----------------PISFANNQLEVPPVSPPPPLPPTPSSSSSVGNSATGAIAGGVA : 234 

                                                                                

                                                                                

                      *       320         *       340         *       360       

SlSOBIR1   : FLAGTFAGGISAVLCSLLFKMVMFFVRRGNNDSSLTIYSPLIKKAEDLAFLEKEDGVASL : 334 

SlSOBIR1-l : FFAGVFAGGLSALIFSVLCKVLMFLIRGIRNDPGLTIFSPLIKKAEHLAFLENEDGLESL : 347 

AtSOBIR1   : FVVGAIGGTISGFVFSVLFKLIIQAIRGSEKPPGPSIFSPLIKKAEDLAFLENEEALASL : 350 

SlSERK3a/B : AGAALLFAAPAIFLAWWRRRKPQDHFFDVPAEEDPEVHLGQLKRFSLRELQVASDNFSNR : 294 

                                                                                

                                                                                

                      *       380         *       400         *       420       

SlSOBIR1   : EMIGKGGCGEVYRAELPGSNGKIIAIKKIIQSPMDAAEITEEDTKALNKKMRQVKSEIQI : 394 

SlSOBIR1-l : ELIGQGGCGKVYKAALPGSDGKIIAVKKIIQPPKDAAELTEEDSKAMNKKMRQIKSEIKI : 407 

AtSOBIR1   : EIIGRGGCGEVFKAELPGSNGKIIAVKKVIQPPKDADELTDEDSKFLNKKMRQIRSEINT : 410 

SlSERK3a/B : NILGRGGFGKVYKGRL--ADGSLVAVKRLKEERTQGGEL-------------QFQTEVEM : 339 

                                                                                

                                                                                

                      *       440         *       460         *       480      

SlSOBIR1   : VGQIRHRNLLPLLAHMPRPDCHYLVYEYMKNGSLQDILQQVTEGTRELDWLGRHRIAAGV : 454 

SlSOBIR1-l : VGQIRHRNLLPLLAHMPRPDCHYLVYEYMKNGSLQDTLQQVREGKRELDWSARHRIAMGI : 467 

AtSOBIR1   : VGHIRHRNLLPLLAHVSRPECHYLVYEYMEKGSLQDILTDVQAGNQELMWPARHKIALGI : 470 

SlSERK3a/B : ISMAVHRNLLRLRGFCMTPTERVLVYPYMENGSVASRLRERPESEPPLDWPKRKRIALGS : 399 

                                                                                                                                                           

                      *       500         *       520         *       540       

SlSOBIR1   : AAGLEYLHINHTQRIIHRDLKPANILLDDDMEARVADFGLAKAVPDAHTHITTSNVAGTV : 514 

SlSOBIR1-l : AAGLEYLHINHTQRIIHRDLKPGNVLLDDDMEARIADFGLAKAVPDAHTHITTSNVAGTI : 527 

AtSOBIR1   : AAGLEYLHMDHNPRIIHRDLKPANVLLDDDMEARISDFGLAKAMPDAVTHITTSHVAGTV : 530 

SlSERK3a/B : ARGLAYLHDHCDPKIIHRDVKAANILLDEEFEAVVGDFGLAKLMDYKDTHVTT-AVRGTI : 458 



                                                             

                                                                               

                     *       560         *       580         *       600       

SlSOBIR1   : GFIAPEYYQTLKFTDKCDIYSFGVVLAVLVIGKGPSD-DFFQHTSEMSLVKWLRNVMTSD : 573 

SlSOBIR1-l : GYIAPEYHQTLKFTDKCDIYSFGVLLGVLVMGKLPSD-EFFQNTSEMSLVKWMRNVMTSE : 586 

AtSOBIR1   : GYIAPEFYQTHKFTDKCDIYSFGVILGILVIGKLPSD-EFFQHTDEMSLIKWMRNIITSE : 589 

SlSERK3a/B : GHIAPEYLSTGKSSEKTDVFGYGVMLLELVTGQRAFDLARLANDDDVMLLDWVKGLLKDK : 518 

                                                                                

                                                                                

                      *       620         *       640         *       660       

SlSOBIR1   : DPKIAIDPKLIGNGYDEQMLLVLKIACFCTLDNPKERPNSKDVRCMLTQIKH-------- : 625 

SlSOBIR1-l : DPNRAIDPKLMGNGNEDQMLLVLKIACFCTMENPKERPNSKDVRCMLMQIKH-------- : 638 

AtSOBIR1   : NPSLAIDPKLMDQGFDEQMLLVLKIACYCTLDDPKQRPNSKDVRTMLSQIKH-------- : 641 

SlSERK3a/B : KYETLVDADLQGNYNEEEVEQLIQVALLCTQSTPTERPKMSEVVRMLEGDGLAERWEEWQ : 578 

                                                                                

                                                         

                      *       680         *              

SlSOBIR1   : ------------------------------------- :   - 

SlSOBIR1-l : ------------------------------------- :   - 

AtSOBIR1   : ------------------------------------- :   - 

SlSERK3a/B : KEEMFRQDYNHVHHPHTDWIIADSTSNIRPDELSGPR : 615 

                                                         

 
  



B                                                                               

                      *        20         *        40         *        60        

SlSOBIR1    : ATGAC-----------------------------------TTCGAATATCCACTTTTTTC :   25 

SlSOBIR1-li : ATGACC--------------------------TTCACAGCCTCATATATACACCTTTCTT :   34 

AtSOBIR1    : ATGGCTGTTCCCACGGGAAGCGCCAATCTCTTTCTCCGGCCTCTCATCCTCGCCGTTCTC :   60 

                     

                                                                                 

                      *        80         *       100         *       120        

SlSOBIR1    : TTTTATACGTTGTGAGCCTTTTCCTTTTTGT---TCAAGCAAGATTGAATCTTTATCCAC :   82 

SlSOBIR1-li : TTTTGTCTTTTTTCACTGTCATCCTTCTTGT---TCAAGCAAAACTAAACCTTTACTCAC :   91 

AtSOBIR1    : TCCTTTCTTCTTCTCTCTTCATTCGTCTCCTCTGTTGAGT--GGCTCGATATCGATTCCT :  118 

                     

                                                                                 

                      *       140         *       160         *       180        

SlSOBIR1    : CAGATCATGCTGCACTCTTGCTTGTACAAAAGGACTTAGGCATC------------ATTT :  130 

SlSOBIR1-li : CTGATCACAGTGCTCTTTTGCTTGTCCAAAAAGGCTTAGGCATCCCTGCTCAGCGCAATG :  151 

AtSOBIR1    : CAGATCTCAAAGCTCTTCAGGTCATCGAAACAGAGCTCGGAGTCAACAGTCAACGTTCTT :  178 

                     

                                                                                 

                      *       200         *       220         *       240        

SlSOBIR1    : C------TGTTAACAACCCGTGTACGCTCGCAGGAATATCGTGCGAGCGTAGACCGGGTA :  184 

SlSOBIR1-li : T------TCTTGAGAACCCATGCAACTCTGTTGGAATATCATGCGAAAAACGACTCA-TA :  204 

AtSOBIR1    : CGGCCAGTGATGTCAACCCTTGCGGTCGCCGAGGAGTTTTCTGCGAGAGACGGCACTCTG :  238 

                     

                                                                                 

                      *       260         *       280         *       300        

SlSOBIR1    : ACACAACACAAGT-TG-----TGAGAGTTACCCGTATTGTATTCAGATCCAACGGATTAA :  238 

SlSOBIR1-li : A-ACAATTCAAATGTGC----TAAGAGTCACAAGGGTTGTCTTCAAATCCTACGGGTTGA :  259 

AtSOBIR1    : CCACCACCGGAGAATACGTTCTCCGTGTCACGAGGCTCGTCTACCGATCCAGGAGCTTGA :  298 

                     

                                                                                 

                      *       320         *       340         *       360        

SlSOBIR1    : AGGGAACTTTGTCTTCTGCTATTGGCAAACTCACTGAGCTCAAAGAGCTTTCTCTTTCCG :  298 

SlSOBIR1-li : AGGGTACTCTGTCTCCTGCCATTGGGAGGCTTTCTGAGCTCAAAGAGCTGTCCCTCCAAA :  319 

AtSOBIR1    : CGGGGACTATCTCTCCGGTCATCGGAATGTTGTCGGAGCTCAAGGAACTTACTTTGTCTA :  358 

                     

                                                                                 

                      *       380         *       400         *       420        

SlSOBIR1    : ACAATCAACTATCTGAACAAATCCCCGTTCAGATTATTGATTGTCGGAAGTTAGAGATTC :  358 

SlSOBIR1-li : ACAACAAACTCTTTGACAGAATACCAACTGAAATAGTTGACTCCAGAAAATTGGAAATCT :  379 

AtSOBIR1    : ATAACCAGTTGGTCAACGCTGTTCCGGTGGATATCTTAAGCTGTAAGCAACTTGAAGTTC :  418 

                     

                                                                                 

                      *       440         *       460         *       480        

SlSOBIR1    : TTCAACTTCAAAGGAACAGATTTTCTGGGAAGATTCCATCCGAATTGTCAGCTTTAAACC :  418 

SlSOBIR1-li : TGAACCTTCAAAACAACCAATTTTCTGGCAAAGTCCCACCTGAATTATCATCTCTAGTCC :  439 

AtSOBIR1    : TTGATCTTCGGAAAAATAGATTTTCCGGTCAGATTCCGGGAAACTTTTCTAGTTTGAGCC :  478 

                     

                                                                                 

                      *       500         *       520         *       540        

SlSOBIR1    : GTTTAAGGATAGTTGACTTTTCATCGAATGAGTTTTCGGGGAATCTTGATTTCTTGAAGT :  478 

SlSOBIR1-li : GACTTCGTATCCTTGACCTTGGCTCTAATGAGTTATCTGGGAACCTGAACTTCTTGAAAT :  499 

AtSOBIR1    : GTCTTCGAATCCTTGATCTCTCTTCGAACAAGTTATCCGGGAACTTGAATTTCTTGAAGA :  538 

                     

                                                                                 

                      *       560         *       580         *       600        

SlSOBIR1    : ACTTTCCTAATCTGGAAAAACTGTCTCTGGCTGATAATATGTTCACTGGAAAAATACCAT :  538 

SlSOBIR1-li : ACTTTCCTAACCTTGAAAAACTCTCCCTTGCTGATAACATGTTTACTGGCAGAATACCTC :  559 

AtSOBIR1    : ATCTACGCAATCTGGAGAATCTCTCTGTTGCAAACAATCTCTTCTCAGGCAAAATCCCGG :  598 

                       

                                                                                 



                      *       620         *       640         *       660        

SlSOBIR1    : TTTCATTGAAATCTTTCCGAAATCTTCGTTTTCTCAACATTTCAGGGAATAGTTTCCTTG :  598 

SlSOBIR1-li : AATCCTTGAAATCTTTCAGAAATCTCCGGCTCCTCAACATTTCAGACAATAGTTTCCTTG :  619 

AtSOBIR1    : AACAAATTGTGTCGTTCCACAATCTCCGGTTCTTTGATTTCTCCGGAAACCGGTATTTGG :  658 

                     

                                                                                 

                      *       680         *       700         *       720        

SlSOBIR1    : AAGGTCCAGTACCTGTCATGAGCCAAATTGAGCATTTATCAGCAGATTTGAATCGAAAAA :  658 

SlSOBIR1-li : AAGGTACGGTGCCTGTCGTGAGTCAAGTTGAGCACTTATCAACAGACTTAAATCGAAAAG :  679 

AtSOBIR1    : AAGGTCCGGCTCCGGTTATGAGCAGTATCAAGC-TTCA--GACATCTCCACATCAAACAA :  715 

                     

                                                                                 

                      *       740         *       760         *       780        

SlSOBIR1    : ATGGCGTTCCTAAACGTTACATTCTAGCTGAGAATTCAACAAGGATAT---------CTG :  709 

SlSOBIR1-li : ATTATGTTCTTAAGCGTTACATTCTTGCTGAGAACGCAACAAGGCCACGGCACAGCCCTG :  739 

AtSOBIR1    : GACACATTCTT--GC-TGAAACTCCAACTTCAAGTCCCACGAACAAAC--------CCAA :  764 

                     

                                                                                 

                      *       800         *       820         *       840        

SlSOBIR1    : CAATGGGACCTGC-TTCGGT--TCCAG-----CTCCAGCTCCAGCACCT-GT-CAATCGT :  759 

SlSOBIR1-li : CAATGGCACCGGAGTCCAAA--TCAAGATATGCCCAAGCTCCAGGACCTAGTACAGTTGT :  797 

AtSOBIR1    : CAACAGCACT-ACATCAAAAGCTCCAAAGG-----GAGCTCCAAAACCAGGG-AAGTTGA :  817 

                     

                                                                                 

                      *       860         *       880         *       900        

SlSOBIR1    : GTTGTACCGGCGATGCA---TAAACGTAAGAACAAGAAAAGGAAGTTACGATCTTGGTTT :  816 

SlSOBIR1-li : A--GTACCAGTAAAAAAAGACAAACATAACAAGATCAGAAGGAAGGTAGGCGCCTGGATT :  855 

AtSOBIR1    : A----------GAAGAAG---AAGAAGAAGAGCAAGAAGAAGAAAGTAGCGGCATGGATC :  864 

                     

                                                                                 

                      *       920         *       940         *       960        

SlSOBIR1    : CTTGGTTTCCTAGCTGGAACTTTTGCTGGGGGTATATCTGCTGTGCTCTGTTCCTTGCTA :  876 

SlSOBIR1-li : CTTGGATTCTTTGCTGGAGTTTTCGCTGGGGGCTTATCAGCGTTGATCTTCTCCGTCCTC :  915 

AtSOBIR1    : TTAGGGTTTGTCGTTGGAGCCATAGGAGGAACAATCTCTGGGTTTGTCTTCTCGGTGTTG :  924 

                      

                                                                                 

                      *       980         *      1000         *      1020        

SlSOBIR1    : TTCAAGATGGTAATGTTCTTCGTAAGAAGAGG-GAATAACGATTCAAGTTTAACGATATA :  935 

SlSOBIR1-li : TGCAAGGTGCTTATGTTTTTGATCAGAGGGAT-CAGAAATGATCCAGGCTTAACAATTTT :  974 

AtSOBIR1    : TTCAAATTGATTATTCAAGCAATAAGAGGATCAGAAAAACCA-CCAGGTCCTTCCATATT :  983 

                     

                                                                                 

                      *      1040         *      1060         *      1080        

SlSOBIR1    : CAGTCCACTGATCAAGAAAGCCGAGGACTTGGCTTTCTTAGAGAAGGAAGATGGAGTGGC :  995 

SlSOBIR1-li : CAGTCCATTGATTAAGAAAGCCGAGCACTTGGCCTTTCTGGAGAATGAAGATGGATTGGA : 1034 

AtSOBIR1    : CAGCCCATTGATCAAGAAAGCTGAAGATTTAGCTTTCTTGGAGAATGAAGAAGCGTTAGC : 1043 

                     

                                                                                 

                      *      1100         *      1120         *      1140        

SlSOBIR1    : ATCGCTTGAAATGATTGGAAAAGGTGGCTGTGGAGAAGTTTATAGAGCAGAGCTACCGGG : 1055 

SlSOBIR1-li : ATCACTAGAACTCATTGGGCAAGGTGGATGTGGAAAAGTTTATAAAGCTGCATTACCTGG : 1094 

AtSOBIR1    : TTCTCTGGAGATCATAGGAAGAGGAGGTTGTGGAGAAGTTTTCAAAGCTGAACTACCAGG : 1103 

                     

                                                                                 

                      *      1160         *      1180         *      1200        

SlSOBIR1    : GAGTAATGGGAAGATTATAGCTATAAAGAAGATTATCCAATCCCCAATGGATGCTGCAGA : 1115 

SlSOBIR1-li : AAGTGACGGAAAGATTATAGCTGTAAAGAAGATCATACAACCACCAAAGGATGCTGCAGA : 1154 

AtSOBIR1    : AAGCAATGGGAAGATCATAGCTGTGAAGAAAGTGATCCAACCGCCTAAAGACGCCGATGA : 1163 

                     

                                

                                                  



                      *      1220         *      1240         *      1260        

SlSOBIR1    : GATCACGGAGGAAGATACTAAGGCGTTGAACAAGAAAATGCGTCAAGTTAAATCAGAAAT : 1175 

SlSOBIR1-li : ACTCACTGAGGAAGATAGCAAGGCTATGAATAAGAAAATGCGCCAGATTAAATCAGAAAT : 1214 

AtSOBIR1    : ACTAACAGATGAAGATTCCAAGTTTCTGAACAAGAAAATGAGGCAAATTAGATCCGAGAT : 1223 

                     

                                                                                 

                      *      1280         *      1300         *      1320        

SlSOBIR1    : TCAAATTGTAGGTCAAATCAGACACCGGAATCTGCTTCCATTACTCGCGCATATGCCAAG : 1235 

SlSOBIR1-li : CAAAATTGTAGGTCAAATCAGACACCGGAATTTGCTTCCCCTACTGGCGCATATGCCAAG : 1274 

AtSOBIR1    : CAACACAGTCGGCCATATCCGGCACCGGAATCTTCTCCCATTGTTAGCACACGTGTCAAG : 1283 

                     

                                                                                 

                      *      1340         *      1360         *      1380        

SlSOBIR1    : GCCAGACTGTCATTACTTGGTCTACGAATACATGAAAAATGGGAGTTTACAGGATATCCT : 1295 

SlSOBIR1-li : ACCAGACTGCCACTACTTGGTCTATGAGTACATGAAAAATGGGAGCTTACAGGATACCCT : 1334 

AtSOBIR1    : ACCCGAGTGCCACTACCTCGTTTACGAGTACATGGAAAAGGGGAGTTTGCAAGATATATT : 1343 

                     

                                                                                 

                      *      1400         *      1420         *      1440        

SlSOBIR1    : GCAGCAAGTCACAGAAGGCACAAGGGAATTAGATTGGTTGGGACGACACAGAATTGCAGC : 1355 

SlSOBIR1-li : CCAGCAAGTCAGAGAGGGGAAACGGGAACTAGATTGGTCGGCACGTCACCGAATTGCAAT : 1394 

AtSOBIR1    : GACTGACGTACAAGCTGGAAATCAAGAACTAATGTGGCCAGCGAGGCACAAGATTGCTTT : 1403 

                     

                                                                                 

                      *      1460         *      1480         *      1500        

SlSOBIR1    : GGGGGTAGCTGCTGGTCTCGAGTATCTCCATATAAACCATACTCAACGCATAATTCACAG : 1415 

SlSOBIR1-li : GGGAATAGCTGCTGGACTCGAGTATCTCCATATAAATCATACTCAGCGTATAATTCACAG : 1454 

AtSOBIR1    : AGGTATAGCTGCAGGGCTTGAGTACCTTCACATGGATCATAACCCACGAATCATTCACAG : 1463 

                     

                                                                                 

                      *      1520         *      1540         *      1560        

SlSOBIR1    : AGATTTAAAGCCAGCAAATATCCTACTTGATGATGACATGGAAGCTCGAGTTGCTGATTT : 1475 

SlSOBIR1-li : AGATCTAAAGCCAGGCAATGTCCTCCTGGATGATGACATGGAAGCTCGAATTGCGGATTT : 1514 

AtSOBIR1    : AGACTTAAAGCCAGCCAATGTTCTTCTTGATGATGACATGGAAGCCAGAATTTCAGATTT : 1523 

                     

                                                                                 

                      *      1580         *      1600         *      1620        

SlSOBIR1    : TGGCCTTGCAAAGGCAGTTCCAGATGCTCATACACATATCACCACTTCAAATGTTGCAGG : 1535 

SlSOBIR1-li : TGGCCTTGCAAAGGCTGTCCCAGATGCTCATACACATATTACAACTTCAAATGTGGCAGG : 1574 

AtSOBIR1    : CGGACTGGCAAAGGCAATGCCAGATGCAGTCACACATATTACAACCTCGCATGTTGCAGG : 1583 

                     

                                                                                 

                      *      1640         *      1660         *      1680        

SlSOBIR1    : AACTGTTGGATTTATTGCACCAGAATATTATCAGACACTGAAGTTTACAGATAAGTGTGA : 1595 

SlSOBIR1-li : AACTATAGGATACATCGCTCCAGAATATCATCAGACACTGAAGTTCACTGATAAGTGTGA : 1634 

AtSOBIR1    : TACTGTGGGATACATAGCACCAGAGTTTTATCAAACCCACAAGTTCACAGATAAATGTGA : 1643 

                     

                                                                                 

                      *      1700         *      1720         *      1740        

SlSOBIR1    : TATATACAGCTTTGGTGTGGTGCTAGCTGTGTTGGTTATCGGTAAGGGTCCATCGGATGA : 1655 

SlSOBIR1-li : TATATACAGCTTTGGGGTGCTGCTAGGCGTGCTAGTTATGGGAAAGCTTCCATCTGATGA : 1694 

AtSOBIR1    : TATCTATAGTTTTGGAGTGATTCTTGGGATTCTGGTGATTGGGAAGCTTCCTTCAGATGA : 1703 

                     

                                                                                 

                      *      1760         *      1780         *      1800        

SlSOBIR1    : TTTTTTCCAACATACTTCTGAGATGAGTTTAGTTAAGTGGCTGAGGAATGTAATGACTTC : 1715 

SlSOBIR1-li : GTTCTTCCAAAACACGTCTGAGATGAGTTTAGTGAAATGGATGAGAAATGTCATGACTTC : 1754 

AtSOBIR1    : GTTTTTTCAGCATACTGACGAGATGAGTCTGATAAAGTGGATGAGGAACATAATAACATC : 1763 

              

        

                                                                                 



                      *      1820         *      1840         *      1860        

SlSOBIR1    : TGACGATCCTAAAATAGCAATTGATCCTAAGCTTATAGGAAATGGATACGACGAACAAAT : 1775 

SlSOBIR1-li : TGAGGATCCAAACAGAGCAATTGATCCAAAGCTGATGGGTAATGGAAATGAGGACCAAAT : 1814 

AtSOBIR1    : GGAAAATCCTAGCCTTGCGATTGATCCGAAGTTGATGGATCAAGGATTCGATGAACAGAT : 1823 

                     

                                                                                 

                      *      1880         *      1900         *      1920        

SlSOBIR1    : GCTTTTGGTTCTCAAGATAGCTTGCTTTTGTACTCTCGACAATCCAAAGGAGAGGCCTAA : 1835 

SlSOBIR1-li : GCTTTTGGTTCTCAAGATTGCCTGCTTTTGTACCATGGAGAATCCCAAGGAGAGGCCTAA : 1874 

AtSOBIR1    : GCTTCTGGTTCTGAAGATCGCCTGTTACTGTACTTTGGATGATCCAAAACAGAGGCCGAA : 1883 

                     

                                                                

                      *      1940         *      1960           

SlSOBIR1    : CAGTAAGGATGTTAGGTGCATGTTAACTCAGATCAAGCATTAG : 1878 

SlSOBIR1-li : TAGTAAGGATGTTAGGTGCATGTTGATGCAGATCAAGCATTAA : 1917 

AtSOBIR1    : CAGTAAAGATGTCAGGACCATGTTGTCCCAGATCAAGCACTAG : 1926 

                     
 



C                                                                          

                      *        20         *        40         *             

NbSOBIR1   : ATGGCCTTCACTGCTTCACAAATTCACTTCTTTTTCTTCTCACTTTTCGCCTTTT :   55 

NtSOBIR1   : ATGGCCTTCACTGCTTCACAAATCCACTTCTTTTTCATCTCCCTTTTCGCCCTTT :   55 

NbSOBIR1-l : ATGGCCTCCACTACCTCCCATATTCACCTATCTCTTCTGTCTCTCTTCACTCTTA :   54 

                     

                                                                            

                60         *        80         *       100         *        

NbSOBIR1   : TACTTATTGCTGTTCAAGCAAGACTGAATCTTTATCCACCAGATCATGCTGCACT :  110 

NtSOBIR1   : TACTTATT---GTTCAAGCAAAACTAAATCTCTATCCACCAGATCATGCTGCACT :  107 

NbSOBIR1-l : TCCTTCAT---GTTCAAGCAAGAATCAACCTTTACTCGCCAGATTATAGTGCTCT :  106 

                    

                                                                            

                    120         *       140         *       160             

NbSOBIR1   : TTTGCTTGTCCAAAAAGACTTGGGCATCCAAGGTCAACGCATTGC--------AC :  157 

NtSOBIR1   : TTTGCTTGTCCAAAAAGACTTGGGCATCCAAGGTCAACGCATTGC--------AC :  154 

NbSOBIR1-l : TTTGGTTGTCCGAAAAGGCTTAGACGTCCCTAGACAACTTAGTGCTATAGAGAAC :  161 

                

                                                                            

                 *       180         *       200         *       220        

NbSOBIR1   : TT-TGCAACTCTGCAACAATATCCTGTGAAAGGCGAAAGGCAAACAGAACACAAT :  211 

NtSOBIR1   : TT-TGCAACTCTGTAGCAGTATCCTGCGAAAGGCGAAAGGCAAACAGAACACAGT :  208 

NbSOBIR1-l : CCATGCAATTCTGTTGGAATATCATGTGAACGACGACTCACAAACAATTCATATG :  216 

                  

                                                                            

                      *       240         *       260         *             

NbSOBIR1   : TGTTGAGAGTCACCCGTATTGACTTCAGATCCAGTGGATTGAGTGGAACTTTATC :  266 

NtSOBIR1   : TGTTGAGAGTCACCCGTATTGACTTCAGATCCAATGGATTGAGTGGAACTTTGTC :  263 

NbSOBIR1-l : TGCTTAGAGTCACAGGGGTTGTTTTCAAGTCCTATGAACTGAGGGCAACTCTATC :  271 

                    

                                                                            

               280         *       300         *       320         *        

NbSOBIR1   : TCCTGCCATTGGAAAACTTTCTGTGCTCAAAGAACTCTCTCTTCCAAACAACCAA :  321 

NtSOBIR1   : TCCTGCCATTGGCAAACTTTCTGAGCTCAAAGAGCTCTCTCTTCCAAACAACCGA :  318 

NbSOBIR1-l : TCCTGCCATTTGCAAGCTTTCTGAGTTCAAAAAATTGTCCCTACAAAACAACAAG :  326 

                   

                                                                            

                    340         *       360         *       380             

NbSOBIR1   : CTCTTTGACCAAATCCCAGTTCAGATTCTTGAT-TGCCGTAAACTGGAGATTCTT :  375 

NtSOBIR1   : CTCTTTGACCAAATCCCAGTTCAGATTCTCGAC-TGCCGTAAACTGGAGATCCTT :  372 

NbSOBIR1-l : CTCTTTGACAGAATCCCAACTCAAATTGTTGAGGTGCCGAAAATTGGAAATCTTG :  381 

                   

                                                                            

                 *       400         *       420         *       440        

NbSOBIR1   : GACCTTGGAAACAATCTGTTTTCTGGGAAAGTTCCATCTGAATTATCATCTCTAC :  430 

NtSOBIR1   : GACCTTGGAAACAATCTGTTTTCTGGGAAAGTTACATCTGAATTATCATCTCTAC :  427 

NbSOBIR1-l : AACCTTCAAAACAACCAGTTTTCTGGCAAAGTCCCATCTGAATTATCATCTCTTG :  436 

                     

                                                                            

                      *       460         *       480         *             

NbSOBIR1   : TCCGCCTTCGAATTCTTGATCTTTCTTCAAATGAGTTTTCTGGGAATCTTAACTT :  485 

NtSOBIR1   : TCCGCCTTCGAATTCTTGATCTTTCTTCAAATGAGTTGTCTGGGAATCTTAACTT :  482 

NbSOBIR1-l : TCCGCCTTCGAATCCTTGACCTCTCTTCTAATGAATTATCAGGGAACCTCAATTT :  491 



                   

                                                                            

               500         *       520         *       540         *        

NbSOBIR1   : CTTGAAGTATTTTCCCAACTTAGAAAAACTCTCTTTAGCTGATAACATGTTCACT :  540 

NtSOBIR1   : CTTGAAGTATTTTCCCAACTTAGAAAAACTCTCTTTAGCTGATAACATGTTCACT :  537 

NbSOBIR1-l : CTTGAAATACTTTCCCAACCTTGAAAATTTGTCCCTTGCTGATAACATGTTCATT :  546 

                   

                                                                            

                    560         *       580         *       600             

NbSOBIR1   : GGAAAAATACCCCCTTCTTTGAAATCTTTTAGGAATCTCCGTATCCTTAATATTT :  595 

NtSOBIR1   : GGAAAAATACCCCCTTCTTTGAAATCTTTCAGAAATCTCCGTTTCCTTAATATTT :  592 

NbSOBIR1-l : GACAAAATACCTCAATCCTTGAAATCTTTCAGAAATCTCCGGTTCCTCAACATTT :  601 

                    

                                                                            

                 *       620         *       640         *       660        

NbSOBIR1   : CAGGAAACAGTTTTCTTGAAGGTCATGTGCCTGTTATGAGTCAAGTTGAGCACTT :  650 

NtSOBIR1   : CAGGAAACAGTTTTCTTGAAGGTCCTGTGCCTGTTATGAGTCAAGTTGAGCACTT :  647 

NbSOBIR1-l : CAGGGAATAGTTTTCTTTAAGGTCCGGTGCCTTTCATGAGTCAAGTTAAGCACTT :  656 

                    

                                                                            

                      *       680         *       700         *             

NbSOBIR1   : GTCAGCAGAATTGGATCAGCAC---TTCGTTCCAAAACGTTACATTCTTGCTGAA :  702 

NtSOBIR1   : GTCAGCAGATTTGGATCGGAACAACTTCGTTCCAAAACGTTACATTCTTGCTGAA :  702 

NbSOBIR1-l : ATCAGCAGACTTGAATCGAAAAGATTATGTTCTTAAACGTTACATTCTTGCTGAA :  711 

                   

                                                                            

               720         *       740         *       760         *        

NbSOBIR1   : AATTCAACAAGGTCAAATCAGATATCAGCACTGGCACCTAATTCCAATTCAGGAA :  757 

NtSOBIR1   : AATTCGACAAGCTCAAATCAGATATCAGCACTGGCACCTAATTCCAATTCAGGAA :  757 

NbSOBIR1-l : AACTCAACAAGGTCAAGTCACAAATCTGCAATGGCACCACAGTCCTATTCAGGAA :  766 

                    

                                                                            

                    780         *       800         *       820             

NbSOBIR1   : ATGCCCCAGCTCCAGCACCGAGTCATAATGTCACTCCAATCCATAAACATAGTAA :  812 

NtSOBIR1   : ATGCCCCAGCTCCAGCACCGAGTCATAATGTCGCTCCAATCCATAAAAGTAATAA :  812 

NbSOBIR1-l : ATGCCCCGGCTCCAGGACCCAGTGCAATTGTAGTACCAGTACACAAACATAACAA :  821 

                     

                                                                            

                 *       840         *       860         *       880        

NbSOBIR1   : CAGGAAGAAAAGGAAAGTCAGAGCGTGGTTACTTGGTTTCTTTGCTGGTTCTTTC :  867 

NtSOBIR1   : CAAGAAGAAAAGGAAAGTCAGAGCGTGGTTTCTTGGTTTCTTTGCTGGTTCTTTC :  867 

NbSOBIR1-l : CACA---AAAAAGAAGGTAAGCATATGGATTCTTGGATTCCTGGCTGGATCTTTT :  873 

                   

                                                                            

                      *       900         *       920         *             

NbSOBIR1   : GCAGGAGCTATATCTGCAGTACTCTTATCAGTTCTTTTTAAGCTGGTCATGTTTT :  922 

NtSOBIR1   : GCAGGAGCTATATCTGCAGTACTCTTATCAGTTCTCTTTAAGCTGGTAATGTTTT :  922 

NbSOBIR1-l : GCAGGGATCTTATCTGC-GTGGTCTTATCCTTGCTCTTCAAGGTGGTTATGATTA :  927 

                     

   

 



                                                                          

               940         *       960         *       980         *        

NbSOBIR1   : TTGTCCGAAAGGGAAAGACTGATGGAACTTTAACAATATACAGTCCACTGATTAA :  977 

NtSOBIR1   : TCGTCCGAAAGGGAAAGACTGATGGAACTTTAACAATATACAGTCCACTGATTAA :  977 

NbSOBIR1-l : TCG---GAGGGAGCAAGGATGATTCAGGTATAACAATTTTCAGTCCATTGATTAA :  979 

                    

                                                                            

                   1000         *      1020         *      1040             

NbSOBIR1   : GAAAGCCGAGGATTTGGCCTTCTTAGAGACAGAAGATGGAGTAGCATCACTTGAA : 1032 

NtSOBIR1   : GAAAGCCGAGGATTTGGCCTTCTTAGAGAAAGAAGATGGAGTAGCATCACTTGAA : 1032 

NbSOBIR1-l : GAAAGC------------------------------------------------- :  985 

                     

                                                                            

                 *      1060         *      1080         *      1100        

NbSOBIR1   : ATGATTGGAAAAGGTGGATGCGGAGAAGTTTATAGAGCTGAGTTACCGGGAAGTA : 1087 

NtSOBIR1   : ATGATTGGAAAAGGTGGATGTGGAGAAGTTTATAGAGCTGAGTTACCAGGAAGTA : 1087 

NbSOBIR1-l : --------------------------------------AGAGTTACCAGGAAGTA : 1002 

                   

                                                                            

                      *      1120         *      1140         *             

NbSOBIR1   : ATGGGAAGATTATAGCTATAAAGAAGATTATACAACCCCCAATGGATGCTGCAGA : 1142 

NtSOBIR1   : ATGGGAAGATTATAGCTATAAAGAAGATTTTACAACCCCCAATGGATGCTGCAGA : 1142 

NbSOBIR1-l : ATGGAAAGATTATTGCTATAAAGAAGATCGTAGAACCCCCAAAGGATGCTGCAGA : 1057 

                    

                                                                            

              1160         *      1180         *      1200         *        

NbSOBIR1   : ACTCACCGAGGAAGATACCAAGGCTTTGAACAAAAAAATGCGACAAGTAAAATCA : 1197 

NtSOBIR1   : ACTCGCCGAGGAAGATACCAAGGCTTTGAACAAGAAAATGCGACAGGTAAAATCA : 1197 

NbSOBIR1-l : ACTCACTGAGGAAGATAGCAAGGCTTTGAATATTAAAATGTGCCAGACCAAATCA : 1112 

                   

                                                                            

                   1220         *      1240         *      1260             

NbSOBIR1   : GAAATTCAAATTCTTGGTCAAATCAGACACAGGAATCTGCTTCCCCTACTGGCAC : 1252 

NtSOBIR1   : GAAATTCAAATTCTTGGTCAAATCAGACACAGGAATTTGCTTCCCCTACTGGCAC : 1252 

NbSOBIR1-l : GAAATTAAAATTGTAGGTCAAATAAGACACAGGAATTTGCTTCCTCTAATAGCAC : 1167 

                  

                                                                            

                 *      1280         *      1300         *      1320        

NbSOBIR1   : ATATGCCTAGGCCAGACTGCCATTACTTGGTATATGAATATATGAAAAATGGGAG : 1307 

NtSOBIR1   : ATATGCCTAGGCCGGACTGCCATTACTTGGTATATGAATATATGAAAAATGGGAG : 1307 

NbSOBIR1-l : ATATGCCAAGACCTGACTGCCATTACTTGGTCCGTGAGTACATGAAAAATGGGAG : 1222 

                    

                                                                            

                      *      1340         *      1360         *             

NbSOBIR1   : CTTACAAGATATCCTCCAGCAAGTCACAGAAGGGACAAGGGAATTAGATTGGTTG : 1362 

NtSOBIR1   : CTTACAAGATATCCTCCAGCAAGTCACAGAAGGGACAAGGGAATTAGATTGGTTG : 1362 

NbSOBIR1-l : CTTACAGGATGCCGTCCAGCAAGTCACGGAGGGGACACGGGAAATAGATTGGTCG : 1277 

                   

                                                                            

              1380         *      1400         *      1420         *        

NbSOBIR1   : GGACGACACCGAATTGCAGTAGGGATAGCTTCTGGACTTGAGTATCTCCATATAA : 1417 

NtSOBIR1   : GGACGACACCGAATTGCAGTAGGGATAGCTACTGGACTTGAGTATCTCCATATAA : 1417 

NbSOBIR1-l : GCACGTCATCGAATTGCAGTCGGGATCGCTGCTGGGCTTGAGTATCTTCATGTAA : 1332 



                

                                                                            

  

                  1440         *      1460         *      1480             

NbSOBIR1   : ACCACAGTCAATGCATAATTCACAGAGATCTAAAGCCAGCAAATGTCCTTCTTGA : 1472 

NtSOBIR1   : ACCACAGTCAATGCATAATTCACAGAGATCTAAAGCCAGCAAATGTCCTTCTTGA : 1472 

NbSOBIR1-l : ATCATAGTCAGCGTACAATTCACAGGGATCTAAAGCCAGCAAATGTCCTTCTTG- : 1386 

                   

                                                                            

                 *      1500         *      1520         *      1540        

NbSOBIR1   : CGATGATATGGAAGCTCGAATTGCTGATTTTGGACTTGCAAAAGCACTCCCAGAT : 1527 

NtSOBIR1   : CGATGATATGGAAGCTCGAATTGCTGATTTTGGACTTGCAAAGGCAGTTCCAGAT : 1527 

NbSOBIR1-l : --------------------------------------CGAAAGCAATCCCAGAA : 1403 

             

                                                                            

                      *      1560         *      1580         *             

NbSOBIR1   : GCCCATACACATGTTACGACTTCAAATGTTGCAGGAACTGTGGGATATATTGCAC : 1582 

NtSOBIR1   : GCCCATACACATGTTACGACTTCAAATGTTGCAGGAACTGTGGGATATATTGCAC : 1582 

NbSOBIR1-l : TCCCTTACGCTTTTCA--ACTTCACACGTGGTAGGAACTTTAGGATACATTGCAC : 1456 

                 

                                                                            

              1600         *      1620         *      1640         *        

NbSOBIR1   : CAGAATACCATCAGACACTGAAGTTTACGGGTAAGTGTGATATATACAGCTTTGG : 1637 

NtSOBIR1   : CAGAATACCATCAGACACTGAAGTTTACGGATAAGTGTGATATATACAGCTTTGG : 1637 

NbSOBIR1-l : CAGAATATTACCAGACCGTTAAGTTCACAGATAAGTGTGATATATACAGCTTCGG : 1511 

                 

                                                                            

                   1660         *      1680         *      1700             

NbSOBIR1   : TGTGGTGTTGGCAGTGCTGGTTATAGGAAAACTTCCATCAGATGAATTTTTCCAG : 1692 

NtSOBIR1   : TGTGGTGTTAGCAGTGCTGGTTATAGGAAAGCTTCCATCAGATGAATTTTTCCAG : 1692 

NbSOBIR1-l : GATGCTGCTAGGCGTGCTAGTTATGGGAAAGTTTCCCTCTGATGAGCTCTTCCAG : 1566 

                

                                                                            

                 *      1720         *      1740         *      1760        

NbSOBIR1   : CACACGCCTGAGATGAGTTTAGTGAAGTGGCTGAGAAATGTAATGACTTCTGAGG : 1747 

NtSOBIR1   : CACACGCCTGAGATGAGTTTAGTGAAGTGGCTGAGAAATGTAATGACTTCCGAGG : 1747 

NbSOBIR1-l : CCGGTTTCTGGGATGGGTTTAGTGAAATGGATGAGAAATGTCACGACTTCTGAGA : 1621 

                

                                                                            

                      *      1780         *      1800         *             

NbSOBIR1   : ATCCGAAAAGGGCAATTGATTCAAAGCTGATAGGAAATGGATTTGAGGAGCAAA- : 1801 

NtSOBIR1   : ATCCGAAAAGGGCAATTGATCCAAAGCTGATAGGAAGTGGATTTGAGGAGCAAA- : 1801 

NbSOBIR1-l : ATCCAAAAAGAGCAATTGATCCAAAGCTGATGGGTAATGGGTATGAGGAGCAAAA : 1676 

                 

                                                                            

              1820         *      1840         *      1860         *        

NbSOBIR1   : TGCTTTTGGTTCTCAAGATAGCTTGCTTTTGTACTCTGGAAAATCCAAAGGAGAG : 1856 

NtSOBIR1   : TGCTTTTGGTTCTCAAGATCGCTTGCTTTTGTACACTGGAAAATCCAAAGGAGAG : 1856 

NbSOBIR1-l : TGCTTTTGGTTCTCAAGATTGCCTGCTTTTGCTCACTGGATAATGCAAAGGAGAG : 1731 

             

                



                                                             

                   1880         *      1900         *      1920             

NbSOBIR1   : GCCTAACAGTAAGGATGTTAGGTGTATGTTAACTCAGATCAAGCATTAG------ : 1905 

NtSOBIR1   : GCCTAACAGTAAGGATGTTAGGTGTATGTTAACTCAGATCAAGCATTA------- : 1904 

NbSOBIR1-l : GCCTAACAGTAAGGATGTTAGATGCATGTTAACTCAGATCAAGCCTCAAGTAGGT : 1786 

                    

                              

                 *            

NbSOBIR1   : --------- :    - 

NtSOBIR1   : --------- :    - 

NbSOBIR1-l : AGAGGATAA : 1795 

 


