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Figure S3   Phylogenetic tree based on the amino acid alignment of AN8823 homologues. Phylogenetic tree 
calculated using the Bootseq, Protdist and Neighbour programs in the Phylip package. The bootstrap values 
calculated are shown beside their respective branches. 

 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 
 

 
 
 
 


