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K897T F513F G38S E145D H558R P33S V32M S49G
A I:1 M/65 Y yes A/A C/T A/G G/G A/A G/G G/G C/C C/T T/G C/T C A/G G/G C/T T/T G/G C/T G/G A/G A/A
A I:2 F/65 N - A/C C/C G/G T/T A/A G/G G/G C/C C/C G/G T/T C/T A/G G/C T/T C/T G/G C/C G/G A/A A/A
A II:1 F/40 Y yes A/C C/T G/G G/T A/A G/G G/G C/C C/C T/G C/T C/C A/A G/G T/T T/T G/G C/C G/G A/A A/A
A II:2 F/39 N - A/A C/T A/G G/T A/A G/G G/G C/C C/C T/G T/T C/T A/A G/G C/T T/T G/G C/T G/G A/G A/A
A II:3 M/38 Y yes A/C C/C A/G G/T A/A G/G G/G C/C C/C T/G T/T C A/G G/C T/T T/T G/G C/C G/G A/G A/A
A II:4 M/37 Y no A/A C/T G/G G/T A/A G/G G/G C/C C/C T/G T/T T G/G G/C C/T C/T G/G C/C G/G A/A A/A
A II:5 M/deceased Y yes A/C C/C G/G G/T A/A G/G G/G C/C C/T G/G C/T C A/G G/G T/T T/T G/G C/C G/G A/A A/A
B I:2 F/40 Y no A/A C/T G/G G/T A/A G/C G/G C/C C/C G/G C/C C/T A/G G/G T/T C/C G/G C/C G/A A/G A/A
B II:1 M/20 Y no - - A/G - - - - - - - - - - - - - - - - -
B II:2 M/16 Y no A/A C/C A/G G/T A/A G/C G/G C/C C/C G/G C/C T A/A G/G T/T C/T G/G C/C G/G A/G A/A
B II:3 M/11 Y no A/A C/T A/G G/T A/A C/C G/G C/C C/C G/G C/C C A/A G/G T/T C/T G/G C/C G/A A/A A/A
C II:2 F/33 Y no A/A C/C A/G G/T A/A G/G G/G A/C C/C G/G C/C C/T A/G G/C T/T T/T G/G C/C G/G A/A A/A
D I:2 F/68 N - A/A C/C G/G T/T A/A G/C G/A A/C C/C G/G C/T C/C A/G G/C C/T C/T G/G C/C G/G A/G A/G
D II:1 F/38 Y no A/C C/C G/G G/T A/A C/C G/A A/A C/C G/G C/T C/C G/G G/C C/T C/T G/G C/C G/G G/G A/A
E I:2 F/63 N - A/A C/T A/G G/T A/A C/C G/A A/C C/C T/G C/C C/C A/A G/C C/C C/T G/G C/C G/A A/A A/A
E II:1 F/43 Y no A/A C/T G/G G/G A/A C/C G/A A/C C/C G/G C/C C/C A/A G/C C/C C/T G/G C/C G/G A/A A/A
E II:2 F/40 Y no A/A C/C A/G G/G A/A C/C G/A A/A C/C G/G C/C C/C A/A G/C C/C C/C G/G C/C G/A A/A A/A
E III:1 M/8 Y no A/C C/C G/G G/G A/A G/C G/G A/C C/T G/G C/T C A/A C/C C/C C/T G/G C/C G/A A/A A/A
E III:2 F/2 Y no A/A C/T A/G G/T A/G G/C G/A A/C C/C G/G C/C C/C A/G G/G C/T C/C G/G C/T G/A A/A A/A
F I:2 F/57 Y no A/C C/C G/G G/G A/A G/C G/A C/C C/C G/G C/C C/C A/G G/G T/T C/C G/G C/T G/G A/A A/A
F II:1 F/32 N - A/C C/C G/G G/G A/G C/C G/A C/C C/C G/G C/C C/T A/G G/G T/T C/T G/G C/T G/A A/A A/A
F II:2 M/27 N - A/A C/C G/G G/G A/A G/C A/A A/C C/C G/G C/C C G/G G/G C/T C/T G/G C/T G/A A/A A/G
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Supplemental Table 1. Genotypes of SNPs associated with AF in R231C families. 
Risk alleles are in red and protective alleles in blue
M indicates male; F female; AF atrial fibrillation
Ethnicity of the families: A, C, D, F: France; B: Maghreb; E: Belgium 
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