Dataset S1: Recombinant fragments produced in this work from the selected gene
products. In gray are highlighted the sequences amplified (from the corresponding
genes) and produced (from the corresponding proteins).

spr0012. Cell division protein FtsH (EC:3.4.24.-)
aa sequence: 652

MKKONNGLIKNPFLWLLEFIFFLVTGEFQYFYSGNNSGGSQOINYTELVQEITDGNVKELTY
QPNGSVIEVSGVYKNPKTSKEGTGIQFFTPSVTKVEKFTSTILPADTTVSELQKLATDHK
AEVTVKHESSSGIWINLLVSIVPFGILFFFLESMMGNMGGGNGRNPMSFGRSKAKAANKE
DIKVRFSDVAGAEEEKQELVEVVEFLKDPKRETKLGARIPAGVLLEGPPGTGKTLLAKAV
AGEAGVPFFEFSISGSDFVEMEFVGVGASRVRSLFEDAKKAAPATITIFIDEIDAVGRQRGVGLG
GGNDEREQTLNQLLIEMDGFEGNEGIIVIAATNRSDVLDPALLRPGREDRKVLVGRPDVK
GREAILKVHAKNKPLAEDVDLKLVAQQTPGEFVGADLENVLNEAALVAARRNKSIIDASDI
DEAEDRVIAGPSKKDKTVSQKERELVAYHEAGHTIVGLVLSNARVVHKVTIVPRGRAGGY
MIALPKEDOMLLSKEDMKEQLAGLMGGRVAEEITENVOTTGASNDFEQATOMARAMVTEY
GMSEKLGPVQYEGNHAMLGAQSPOKSISEQTAYEIDEEVRSLLNEARNKAAETIQSNRET
HKLIAEALLKYETLDSTOQIKALYETGKMPEAVEEESHALSYDEVKSKMNDEK

Nt sequence: 1959

atgaaaaaacaaaataatggtttaattaaaaatccttttctatggttattatttatcttt
ttccttgtgacaggattccagtatttctattctgggaataactcaggaggaagtcagcaa
atcaactatactgagttggtacaagaaattaccgatggtaatgtaaaagaattaacttac
caaccaaatggtagtgttatcgaagtttctggtgtctataaaaatcctaaaacaagtaaa
gaaggaacaggtattcagtttttcacgccatctgttactaaggtagagaaatttaccagce
actattcttcctgcagatactaccgtatcagaattgcaaaaacttgctactgaccataaa
gcagaagtaactgttaagcatgaaagttcaagtggtatatggattaatctactcgtatcce
attgtgccatttggaattctattcttcttecctattctctatgatgggaaatatgggagga
ggcaatggccgtaatccaatgagttttggacgtagtaaggctaaagcagcaaataaagaa
gatattaaagtaagattttcagatgttgctggagctgaggaagaaaaacaagaactagtt
gaagttgttgagttcttaaaagatccaaaacgattcacaaaacttggagcccgtattcca
gcaggtgttcttttggagggacctccggggacaggtaagactttgecttgectaaggcagte
gctggagaagcaggtgttccattctttagtatctcaggttctgactttgtagaaatgttt
gtcggagttggagctagtcgtgttcgctctctttttgaggatgccaaaaaagcagcacca
gctatcatctttatcgatgaaattgatgctgttggacgtcaacgtggagtcggtctcgge
ggaggtaatgacgaacgtgaacaaaccttgaaccaacttttgattgagatggatggtttt
gagggaaatgaagggattatcgtcatcgctgcgacaaaccgttcagatgtacttgatect
gcccttttgcgtccaggacgttttgatagaaaagtattggttggcecgtecctgatgttaaa
ggtcgtgaagcaatcttgaaagttcacgctaagaacaagcctttagcagaagatgttgat
ttgaaattagtggctcaacaaactccaggctttgttggtgctgatttagagaatgtcttg
aatgaagcagctttagttgctgctcgtcgcaataaatcgataattgatgcttcagatatt
gatgaagcagaagatagagttattgctggaccttctaagaaagataagacagtttcacaa
aaagaacgagaattggttgcttaccatgaggcaggacataccattgttggtctagtcttg
tcgaatgctcgcgttgtccataaggttacaattgtaccacgcggccgtgcaggecggatac
atgattgcacttcctaaagaggatcaaatgcttctatctaaagaagatatgaaagagcaa



ttggctggcttaatgggtggacgtgtagctgaagaaattatctttaatgtccaaactaca
ggagcttcaaacgactttgaacaagcgacacaaatggcacgtgcaatggttacagagtac
ggtatgagtgaaaaacttggcccagtacaatatgaaggaaaccatgctatgcttggtgca
cagagtcctcaaaaatcaatttcagaacaaacagcttatgaaattgatgaagaggttcgt
tcattattaaatgaggcacgaaataaagctgctgaaattattcagtcaaatcgtgaaact
cacaagttaattgcagaagcattattgaaatacgaaacattggatagtacacaaattaaa
gctctttacgaaacaggaaagatgcctgaagcagtagaagaggaatctcatgcactatce
tatgatgaagtaaagtcaaaaatgaatgacgaaaaataa

Protein | Forward (5'->3") Reverse (5'->3")

spr0012 | TAAT GAT ATC GAA GTT GTT GCTGTA GCG GCC GCA TTT TTC
GAG TTC TTA AAA GA GTC ATT CAT TTT TGA CT

1359 nt cloned

spr0561. Cell wall-associated serine proteinase precursor PrtA (EC:3.4.21.-)

aa sequence: 2144

MKKSTVLSLTTAAVILAAYAPNEVVLADTSSSEDALSISDKEKVVVDKETENKEKHKDITH
NAIETSKDTEEKKTTITEEKEVVSKNPVIDTKTSNEEAKIKEENSNQSQGDHTDSEFVNKN
TENPKKEDKVVYIAEFKDKESGEKAIKGLSNLKNTKVLYTYDRIFNGSATETTPDNLDKI
KOIEGISSIERAQKVQPMMNHARKEIGVEEATDYLKSINAPFGKNEFDGRGMVISNIDTGT
DYRHKAMRTIDDDAKASMRFKKEDLKGTDKNYWLSDKIPHAFNYYNGGKITVEKYDDGRDY
FDPHGMHIAGILAGNDTEQDIKNENGIDGIAPNAQIFSYKMYSDAGSGFAGDETMFHATE
DSIKHNVDVVSVSSGFTGTGLVGEKYWQATRALRKAGIPMVVATGNYATSASSSSWDLVA
NNHLKMTDTGNVTRTAAHEDATAVASAKNQTVEFDKVNIGGESFKYRNIGAFEFDKNKITT
NEDGTKAPSKLKEFVYIGKGQDODLIGLDLRGKIAVMDRIYTKDLKNAFKKAMDKGARATIM
VVNTVNYYNRDNWTELPAMGYEADEGTKSQVEFSISGDDGVKLWNMINPDKKTEVKRNNKE
DFKDKLEQYYPIDMESEFNSNKPNVGDEKEIDFKFAPDTDKELYKEDITVPAGSTSWGPRI
DLLLKPDVSAPGKNIKSTLNVINGKSTYGYMSGTSMATPIVAASTVLIRPKLKEMLERPV
LKNLKGDDKIDLTSLTKIALONTARPMMDATSWKEKSQYFASPROOGAGLINVANALRNE
VVATFKNTDSKGLVNSYGSISLKEIKGDKKYFTIKLHNTSNRPLTFKVSASAITTDSLTD
RLKLDETYKDEKSPDGKQIVPEIHPEKVKGANITFEHGTFTIGANSSEFDLNAVINVGEAK
NKNKFVESFIHFESVEEMEALNSNGKKINFQPSLSMPLMGFAGNWNHEPILDKWAWEEGS
RSKTLGGYDDDGKPKIPGTLNKGIGGEHGIDKENPAGVIQNRKDKNTTSLDONPELFAEFN
NQGINAPSSSGSKIANIYPLDSNGNPOQDAQLERGLTPSPLVLRSAEEGLISIVNTNKEGE
NOQRDLKVISREHFTRGILNSKSNDAKGIKSSKLKVWGDLKWDGLIYNPRGREENAPESKD
NODPATKIRGQFEPIAEGQYFYKFKYRLTKDYPWQVSYIPVKIDNTAPKIVSVDESNPEK
IKLITKDTYHKVKDQYKNETLFARDQKEHPEKEFDE IANEVWYAGAALVNEDGEVEKNLEV
TYAGEGQGRNRKLDKDGNTIYETKGAGDLRGKITIEVIALDGSSNEFTKIHRIKFADQADEK
GMISYYLVDPDKDASKYEKLGEISEDKLKNAKSPEENTNNNQAKDEDSKPDEKSSVEGEA
SLEINKTISTIREFENKDLKKLIKKKFREVNDFTSETGKRIEEYDYKYDDKGNITAYDDG
SALQYETEKFDETIKSKIYGVLSPSKDGHFEILGKISNVSKNAKVYYGNSYKSIETKATKY
DSHSKTMIFDLYANINDIVDGLAFAGDMRLEVKDDNQIKAETKIRMPEKNKETKAEYPYV
SSYGNVIELGEGDLSKNKPDNLTKMESGKIYSDSEKQQYLLKDNITILRKGYALKVTTYNP
GKTDMLEGNGVYSKEDIAKIQKANPNLRVLSETTIYADSRNVEDGRSTQAVLMSALDGEN
ITRYQVFTFKMNDKGEATIDKDGNLVTDSSKLVLEGKDDKEYTGEDKSNVEATIKEDGSMLE
IDTKPVNLSMDKNYEFNPSKSNKIYVRNPEFYLRGKISDKGGEFNWELRVNESVVDNYLIYG
DLHIDNTRDFNIKLNVKDGDIMDWGMKDYKANGEFPDKVTDMDGNVYLQTGYSDLNAKAVG
VHYQFLYDNVKPEVNIDPKGNTSIEYADGKSVVENINDKRNNGEFDGEIQEQHIYVNGKEY
TSEDDIKQITDKTLNIKIVVKDFARNTTVKEFILNKDTGEVSELKPHRVTVTIQNGKEMS
STIVSEEDFILPVYKGELEKGYQFDGWEISGFEGKKDAGYVINLSKDTFIKPVFKKIEEK




KEEENKPTEFDVSKKKDNPQVNHSQLNESHRKEDLOQREDHSQKSDSTKDVTATVLDKNNIS
SKSTTNNPNKLPKTGTASGAQTLLAAGIMFIVGIFLGLKKKNQD

Nt sequence: 6435

atgaaaaaaagcacagtattgtcactaactacagctgcagttattttagcagcctatgece
cctaatgaggtagtcttagcagacacatctagctctgaagatgctttaagcatctctgat
aaagaaaaagtagtagtagataaggaaacagaaaataaagagaaacataaagatattcat
aatgctatagaaacttcaaaggatactgaagaaaagaaaacaacaattattgaggaaaaa
gaagttgttagtaaaaatcctgtaatagacactaaaactagcaatgaagaagcaaaaatc
aaagaagaaaattccaatcaatcccaaggagatcatacggactcatttgtgaataaaaac
acagaaaatcccaaaaaagaagataaagttgtctatattgctgaatttaaagataaagaa
tctggagaaaaagcaatcaagggactatcaaatcttaagaatacaaaagttttatatact
tatgatagaatttttaacggtagtgccatagaaacaactccagataacttggacaaaatt
aaacaaatagaaggtatttcatcgattgaaagggcacaaaaagtccaacccatgatgaat
catgccagaaaggaaattggagttgaggaagctattgattacctaaagtctatcaatgcet
ccgtttgggaaaaattttgatggtagaggtatggtcatttcaaatatcgatactggaaca
gattatagacataaggctatgagaatcgatgatgatgccaaagcctcaatgagatttaaa
aaagaagacttaaaaggaactgataaaaattattggttgagtgataaaatccctcatgcg
ttcaattattataatggtggcaaaatcactgtagaaaaatatgatgatggaagggattat
tttgacccacatgggatgcatattgcagggattcttgctggaaatgatactgaacaagat
atcaaaaactttaacggcatagatggaattgcacctaatgcacaaattttctcttacaaa
atgtattctgacgcaggatctgggtttgcgggtgatgaaacaatgtttcatgctattgaa
gattctatcaaacacaacgttgatgttgtttcggtatcatctggttttacaggaacaggt
cttgtaggtgagaaatattggcaagctattcgggcattaagaaaagcaggcattccaatg
gttgtcgctacgggtaactatgcgacttctgcttcaagttcttcatgggatttagtageca
aataatcatctgaaaatgaccgacactggaaatgtaacacgaactgcagcacatgaggat
gcgatagcggtcgcttctgctaaaaatcaaacagttgagtttgataaagttaacataggt
ggagaaagttttaaatacagaaatataggggcctttttcgataagaataaaatcacaaca
aatgaagatggaacaaaagctcctagtaaattaaaatttgtatatataggcaaggggcaa
gaccaagatttgataggtttggatcttaggggcaaaattgcagtaatggatagaatttat
acaaaggatttaaaaaatgcttttaaaaaagctatggataagggtgcacgcgccattatg
gttgtaaatactgtaaattactacaatagagataattggacagagcttccagctatggga
tatgaagcggatgaaggtactaaaagtcaagtgttttcaatttcaggagatgatggtgta
aagctatggaacatgattaatcctgataaaaaaactgaagtcaaaagaaataataaagaa
gattttaaagataaattggagcaatactatccaattgatatggaaagttttaattccaac
aaaccgaatgtaggtgacgaaaaagagattgactttaagtttgcacctgacacagacaaa
gaactctataaagaagatatcatcgttccagcaggatccacatcttgggggccaagaata
gatttacttttaaaacccgatgtttcagcacctggtaaaaatattaaatctacgcttaat
gttattaatggcaaatcaacttatggctatatgtcaggaactagtatggcgactccaatc
gtggcagcttctactgttttgattagaccgaaattaaaggaaatgcttgaaagacctgta
ttgaaaaatcttaagggagatgacaaaatagatcttacaagtcttacaaaaattgcccta
caaaatactgctcgacctatgatggatgcaacttcttggaaagaaaaaagtcaatacttt
gcatcacctagacaacagggagcaggcctaattaatgtggccaatgctttgagaaatgaa
gttgtagcaactttcaaaaacactgattctaaaggtttggtaaactcatatggttccatt
tctcttaaagaaataaaaggtgataaaaaatactttacaatcaagcttcacaatacatca
aacagacctttgacttttaaagtttcagcatcagcgataactacagattctctaactgac
agattaaaacttgatgaaacatataaagatgaaaaatctccagatggtaagcaaattgtt
ccagaaattcacccagaaaaagtcaaaggagcaaatatcacatttgagcatggtactttc
actataggcgcaaattctagctttgatttgaatgcggttataaatgttggagaggccaaa
aacaaaaataaatttgtagaatcatttattcattttgagtcagtggaagaaatggaagct
ctaaactccaacgggaagaaaataaacttccaaccttctttgtcgatgcecctctaatggga
tttgctgggaattggaaccacgaaccaatccttgataaatgggcttgggaagaagggtca
agatcaaaaacactgggaggttatgatgatgatggtaaaccgaaaattccaggaacctta
aataagggaattggtggagaacatggtatagataaatttaatccagcaggagttatacaa
aatagaaaagataaaaatacaacatccctggatcaaaatccagaattatttgctttcaat
aaccaagggatcaacgctccatcatcaagtggttctaagattgctaacatttatccttta



gattcaaatggaaatcctcaagatgctcaacttgaaagaggattaacaccttctccactt
gtattaagaagtgcagaagaaggattgatttcaatagtaaatacaaataaagagggagaa
aatcaaagagacttaaaagtcatttcgagagaacactttattagaggaattttaaattct
aaaagcaatgatgcaaagggaatcaaatcatctaaactaaaagtttggggtgacttgaag
tgggatggactcatctataatcctagaggtagagaagaaaatgcaccagaaagtaaggat
aatcaagatcctgctactaagataagaggtcaatttgaaccgattgcggaaggtcaatat
ttctataaatttaaatatagattaactaaagattacccatggcaggtttcctatattect
gtaaaaattgataacaccgcccctaagattgtttecggttgatttttcaaatecctgaaaaa
attaagttgattacaaaggatacttatcataaggtaaaagatcagtataagaatgaaacg
ctatttgcgagagatcaaaaagaacatcctgaaaaatttgacgagattgcgaacgaagtt
tggtatgctggcgccgcectcttgttaatgaagatggagaggttgaaaaaaatcttgaagta
acttacgcaggtgagggtcaaggaagaaatagaaaacttgacaaagacggaaataccatt
tatgaaattaaaggtgcaggagatttaagaggaaaaatcattgaagtcattgcattagat
ggttctagcaatttcacaaagattcatagaattaaatttgctgatcaggctgatgaaaag
gggatgatttcttattacctagtagatcctgacaaagatgcttctaaatatgaaaaactt
ggtgaaatttctgaagataaactcaaaaatgcaaagagcccagaggaaaataccaataat
aatcaagctaaggatgaagattcaaaaccagatgaaaaaagttcagttgagggagaagct
agccttgaaataaataaaactatttcaacaattagagagtttgaaaataaagacctaaag
aaactcattaaaaagaaatttagagaagttaatgattttacaagtgaaactggtaagaga
atagaggaatacgattataaatacgatgataagggaaatattattgcttatgacgatggt
agtgccttacaatatgaaactgaaaaatttgacgaaataaaatcaaaaatttatggtgtt
ctaagcccatctaaagatggacactttgaaattcttggaaagataagcaatgtttctaaa
aatgccaaggtatattatggaaatagctataaatcgatagaaatcaaagcgactaagtat
gattcacattcaaaaacgatgatatttgatttatacgctaatattaatgatattgtagat
ggattagcttttgctggagatatgagattatttgttaaagatgacaatcaaataaaagct
gaaactaagattagaatgcctgaaaaaaataaggaaactaaagcagaatatccctatgta
tcaagttatgggaatgtaatcgaattaggagaaggagatctttcaaagaacaaaccagac
aatttaactaaaatggaatctggtaaaatctattctgattcagaaaaacaacaatatctg
ttaaaggataacatcattctaagaaaaggctatgcactaaaagtgactacctataatcct
ggaaaaacggatatgttagaaggaaatggagtctatagcaaggaagatatagcaaaaata
caaaaggccaatcctaatctaagagtcctttcagaaacaacaatttatgctgatagtaga
aatgttgaagatggaagaagtacccaagctgtattaatgtcggctttggacggctttaac
attataaggtatcaagtgtttacatttaaaatgaacgataaaggggaagctatcgataaa
gacggaaatcttgtgacagattcttctaaacttgtattatttggtaaggatgataaagaa
tacactggagaggataagtccaatgtagaagctataaaagaagatggctccatgttattt
attgataccaaaccagtaaacctttcaatggataagaactactttaatccatctaaatct
aataaaatttatgtacgaaatccagaattttatttaagaggtaagatttctgataagggt
ggttttaactgggaattgagagttaatgaatcggttgtagataattatttaatctacgga
gatttacacattgataacactagagattttaatattaagctgaatgttaaagacggtgac
atcatggactggggaatgaaagactataaagcaaacggatttccagataaggtaacagat
atggatggaaatgtttatcttcaaactggctatagcgatttgaatgctaaagcagttgga
gtccactatcagtttttatatgataatgttaaacctgaagtaaacattgatcctaaggga
aatactagtatcgaatatgctgatggaaaatctgtagtctttaacatcaatgataaaaga
aataatggattcgatggtgagattcaagaacaacatatttatgtaaatggaaaagaatat
acatcatttgatgatattaaacaaataacagacaagacactaaacattaagattgttgta
aaagattttgcaagaaatacaaccgtaaaagaattcattttaaataaagatacgggagag
gtaagtgaattaaaacctcatagggtaactgtgaccattcaaaatggaaaagaaatgagt
tcaacgatagtgtcggaagaagattttattttacctgtttataagggtgaattagaaaaa
ggataccaatttgatggttgggaaatttctggtttcgaaggtaaaaaagacgctggctat
gttattaatctatcaaaagatacctttataaaacctgtattcaagaaaatagaggagaaa
aaggaggaagagaataaacctacttttgatgtatcgaaaaagaaagataacccacaagta
aatcatagtcaattaaatgaaagtcacagaaaagaggatttacaaagagaagatcattca
caaaaatctgattcaactaaggatgttacagctacagttcttgataaaaacaatatcagt
agtaaatcaactactaacaatcctaataagttgccaaaaactggaacagcaagcggagcce
cagacactattagctgccggaataatgtttatagtaggaatttttcttggattgaagaaa
aaaaatcaagattaa



Protein | Forward (5'->3") Reverse (5'->3")

spr0561 | ATAT TCG CGA GAC ACA TCT GATGAT GCG GCC GCG AAT AGC
AGC TCT GAA GAT TTG CCA ATA TTT CTC

1090 nt cloned

spr0121. surface protein pspA precursor

aa sequence: 619

MNKKKMILTSLASVAILGAGFVASQPTVVRAEESPVASQSKAEKDYDAAKKDAKNAKKAV
EDAQKALDDAKAAQKKYDEDOKKTEEKAALEKAASEEMDKAVAAVOQAYLAYQOQATDKAA
KDAADKMIDEAKKREEEAKTKENTVRAMVVPEPEQLAETKKKSEEAKQKAPELTKKLEEA
KAKLEEAEKKATEAKQKVDAEEVAPQAKIAELENQVHRLEQELKEIDESESEDYAKEGER
APLOSKLDAKKAKLSKLEELSDKIDELDAETIAKLEDQLKAAEENNNVEDYFKEGLEKTIA
AKKAELEKTEADLKKAVNEPEKPAPAPETPAPEAPAEQPKPAPAPQPAPAPKPEKPAEQP
KPEKTDDOOAEEDYARRSEEEYNRLTOQQQOPPKAEKPAPAPKTGWKOENGMWYFYNTDGSM
ATGWLONNGSWYYLNSNGAMATGWLQYNGSWYYLNANGAMATGWAKVNGSWYYLNANGAM
ATGWLOYNGSWYYLNANGAMATGWAKVNGSWYYLNANGAMATGWLQYNGSWYYLNANGAM
ATGWAKVNGSWYYLNANGAMATGWVKDGDTWYYLEASGAMKASQWEKVSDKWY YVNGLGA
LAVNTTVDGYKVNANGEWV

Nt sequence: 1860

atgaataagaaaaaaatgattttaacaagtctagccagcgtcgctatcttaggggctggt
tttgttgcgtctcagcctactgttgtaagagcagaagaatctccecgtageccagtcagtcet
aaagctgagaaagactatgatgcagcgaagaaagatgctaagaatgcgaaaaaagcagta
gaagatgctcaaaaggctttagatgatgcaaaagctgctcagaaaaaatatgacgaggat
cagaagaaaactgaggagaaagccgcgctagaaaaagcagcgtctgaagagatggataag
gcagtggcagcagttcaacaagcgtatctagcctatcaacaagctacagacaaagccgca
aaagacgcagcagataagatgatagatgaagctaagaaacgcgaagaagaggcaaaaact
aaatttaatactgttcgagcaatggtagttcctgagccagagcagttggctgagactaag
aaaaaatcagaagaagctaaacaaaaagcaccagaacttactaaaaaactagaagaagct
aaagcaaaattagaagaggctgagaaaaaagctactgaagccaaacaaaaagtggatgcect
gaagaagtcgctcctcaagctaaaatcgctgaattggaaaatcaagttcatagactagaa
caagagctcaaagagattgatgagtctgaatcagaagattatgctaaagaaggtttccgt
gctcctcttcaatctaaattggatgccaaaaaagctaaactatcaaaacttgaagagtta
agtgataagattgatgagttagacgctgaaattgcaaaacttgaagatcaacttaaagct
gctgaagaaaacaataatgtagaagactactttaaagaaggtttagagaaaactattgct
gctaaaaaagctgaattagaaaaaactgaagctgaccttaagaaagcagttaatgagcca
gaaaaaccagctccagctccagaaactccagccccagaagcaccagctgaacaaccaaaa
ccagcgccggctcctcaaccagectcccgcaccaaaaccagagaagccagctgaacaacca
aaaccagaaaaaacagatgatcaacaagctgaagaagactatgctcgtagatcagaagaa
gaatataatcgcttgactcaacagcaaccgccaaaagctgaaaaaccagctcecctgcacca
aaaacaggctggaaacaagaaaacggtatgtggtacttctacaatactgatggttcaatg
gcgacaggatggctccaaaacaacggttcatggtactacctcaacagcaatggtgctatg
gctacaggttggctccaatacaatggttcatggtattacctcaacgctaacggtgctatg
gcaacaggttgggctaaagtcaacggttcatggtactacctcaacgctaatggtgctatg
gctacaggttggctccaatacaacggttcatggtattacctcaacgctaacggcgctatg
gcaacaggttgggctaaagtcaacggttcatggtactacctcaacgctaatggtgctatg
gctacaggttggctccaatacaacggttcatggtactacctcaacgctaacggtgctatg
gctacaggttgggctaaagtcaacggttcatggtactacctcaacgctaatggtgctatg
gcaacaggttgggtgaaagatggagatacctggtactatcttgaagcatcaggtgctatg
aaagcaagccaatggttcaaagtatcagataaatggtactatgtcaatggtttaggtgcc
cttgcagtcaacacaactgtagatggctataaagtcaatgccaatggtgaatgggtttaa




Protein | Forward (5'->3") Reverse (5'->3")

spr0121 | TAGA GAT ATC GTG GCA GCA GATACA GCG GCC GCA AAC CCA
GTT CAA CAA GCG TTC ACC ATT CGC ATT G

1557 nt cloned

spr0328. Cell wall surface anchor family protein

aa sequence: 1767
MNKGLFEKRCKYSIRKFSLGVASVMIGATFFGTSPVLADSVOSGSTANLPADLATALATA
KENDGHDFEAPKVGEDQGSPEVTDGPKTEEELLALEKEKPAEEKPKEDKPAAAKPETPKT
VTPEWQTVEKKEQQGTVTIREEKGVRYNQLSSTAQNDNAGKPALFEKKGLTVDANGNATV
DLTFKDDSEKGKSREFGVEFLKEFKDTKNNVEVGYDKDGWEFWEYKSPTTSTWYRGSRVAAPET
GSTNRLSITLKSDGQLNASNNDVNLEFDTVTLPAAVNDHLKNEKKILLKAGSYDDERTVVS
VKTDNQEGVKTEDTPAEKETGPEVDDSKVTYDTIQSKVLKAVIDQAFPRVKEYSLNGHTL
PGOVOOFNOVEINNHRITPEVTYKKINETTAEYLMKLRDDAHLINAEMTVRLQVVDNQLH
FDVTKIVNHNQVTPGOKIDDERKLLSSISFLGNALVSVSSDQTGAKFDGATMSNNTHVSG
DDHIDVTNPMKDLAKGYMYGEFVSTDKLAAGVWSNSQNSYGGGSNDWTRLTAYKETVGNAN
YVGIHSSEWQWEKAYKGIVFPEYTKELPSAKVVITEDANADKKVDWODGAIAYRSIMNNP
QGWKKVKDITAYRIAMNEGSQAQONPFIMTLDGIKKINLHTDGLGQGVLLKGYGSEGHDSG
HILNYADIGKRIGGVEDFKTLIEKAKKYGAHLGIHVNASETYPESKYFNEKILRKNPDGSY
SYGWNWLDQGINIDAAYDLAHGRLARWEDLKKKLGDGLDFIYVDVWGNGQSGDNGAWATH
VLAKEINKOQGWRFATEWGHGGEYDSTFHHWAADLTYGGYTNKGINSAITREFIRNHQKDAW
VGDYRSYGGAANYPLLGGYSMKDFEGWQGRSDYNGYVTNLFAHDVMTKYFQHFTVSKWEN
GTPVTMTDNGSTYKWTPEMRVELVDADNNKVVVTRKSNDVNSPQYRERTVTLNGRVIQDG
SAYLTPWNWDANGKKLSTDKEKMYYEFNTQAGATTWTLPSDWAKSKVYLYKLTDQGKTEEQ
ELTVKDGKITLDLLANQPYVLYRSKQTNPEMSWSEGMHIYDOGENSGTLKHWTISGDASK
AETIVKSQGANDMLRIQGNKEKVSLTQKLTGLKPNTKYAVYVGVDNRSNAKASITVNTGEK
EVTTYTNKSLALNYVKAYAHNTRRNNATVDDTSYFQNMYAFFTTGSDVSNVTLTLSREAG
DEATYFDEIRTFENNSSMYGDKHDTGKGTEFKQDFENVAQGIFPEFVVGGVEGVEDNRTHLS
EKHDPYTQRGWNGKKVDDVIEGNWSLKTNGLVSRRNLVYQTIPONFRFEAGKTYRVTFEY
EAGSDNTYAFVVGKGEFQSGRRGTQASNLEMHELPNTWTDSKKAKKATFLVTGAETGDTW
VGIYSTGNASNTRGDSGGNANFRGYNDFMMDNLQIEETITTLTGKMLTENALKNYLPTVAMT
NYTKESMDALKEAVENLSQADDDISVEEARAETAKIEALKNALVQKKTALVADDFASLTA
PAQAQEGLANAFDGNLSSLWHTSWGGGDVGKPATMVLKEATEITGLRYVPRGSGSNGNLR
DVKLVVTDESGKEHTFTATDWPDNNKPKDIDFGKTIKAKKIVLTGTKTYGDGGDKYQSAA
ELTFTRPQVAETPLDLSGYEAALAKAQKLTDKDNQEEVASVQASMKYATDNHLLTERMVE
YFADYLNQLKDSATKPDAPTVEKPEFKLSSVASDOQGKTPDYKQETARPETPEQILPATGE
SOQFDTALFLASVSLALSALEFVVKTKKD

Nt sequence: 5304

atgaataaaggattatttgaaaaacgttgtaaatatagtattcggaaattttcattaggt
gttgcttctgttatgattggagctacattctttgggacaagtccggttcttgcagatage
gtgcagtctggttccacggcgaacttaccagctgatttagctactgctcttgcaacagca
aaagagaatgatgggcatgattttgaagcgcctaaggtgggagaagaccaaggttctcecca
gaagttacagatggacctaagacagaagaagaactattagcacttgaaaaagaaaaaccg
gctgaagaaaaaccaaaagaggataaacctgcagctgctaaacctgaaacacctaagacg
gtaacccctgaatggcaaacggtagagaaaaaagaacaacagggaacagtcactatccga
gaagaaaaaggtgtccgctacaaccaattatcctcaactgctcaaaatgataacgcaggt
aaaccagccctgtttgaaaagaagggcttgaccgttgatgccaatggaaatgcaactgtt
gatttaaccttcaaagatgattctgaaaagggcaaatcacgctttggtgtcttcttgaaa
tttaaagataccaagaataatgtttttgtcggttacgacaaggatggctggttctgggag
tataaatctccaacaactagcacttggtatagaggtagtcgtgttgctgctcctgaaaca
ggatcaacaaaccgtctctctatcactctcaagtcagacggtcagctaaatgccagcaat




aacgatgtcaatctctttgacacagtgactctaccagctgcggtcaatgaccatcttaaa
aatgagaagaagattcttctcaaggcgggctcttatgacgatgagcgaacagttgttage
gttaaaacggataaccaagagggggtaaaaacagaggatacccctgctgaaaaagaaaca
ggtcctgaagttgatgatagcaaggtgacttatgacacgattcagtctaaggttctcaaa
gcagtgattgaccaagccttccctecgtgtcaaggaatacagcttgaatggacatactttg
ccaggacaggttcaacagttcaaccaagtctttatcaataaccaccgaatcacccctgaa
gtcacttataagaaaatcaatgagacaacagcagagtacttgatgaagcttcgcgatgat
gctcacttaatcaatgcggaaatgacagtacgcttgcaagttgtggacaatcaattgcac
tttgatgtgaccaagattgtcaaccacaatcaagtcactccaggtcaaaagattgatgac
gaaagaaaactactttcttctattagtttcctcggcaatgectttagtectectgtttctagt
gatcaaactggtgctaagtttgatggggcaaccatgtcaaacaatacgcatgtcagcgga
gatgatcatatcgatgtaaccaatccaatgaaagatctagccaagggttacatgtatgga
tttgtttctacagataagcttgctgctggtgtttggagtaactctcaaaacagctatggt
ggtggttcgaatgactggactcgtttgacagcctataaagaaacagtcggaaatgccaac
tatgtaggaatccacagctctgaatggcaatgggaaaaagcttataagggcattgtttte
ccagaatacacgaaggaacttccaagtgctaaggttgttatcactgaagatgccaatgcea
gacaagaaagtcgattggcaggatggtgccattgcttatcgtagcattatgaacaatcct
caaggttggaaaaaagttaaggatatcacagcttaccgtatcgcgatgaactttggttcet
caagcacaaaacccattccttatgaccttggatggtatcaagaaaatcaatctccacaca
gatggtcttgggcaaggtgttctccttaaaggatatggtagcgaaggccatgactctggt
cacttgaactatgctgatattggtaagcgtatcggtggtgtcgaagacttcaagacccta
attgagaaggctaagaaatatggagctcatctaggtatccacgttaacgcttcagaaact
tatcctgagtctaaatacttcaatgaaaaaattctccgtaagaatccagatggaagctat
agctatggttggaactggctagatcaaggtatcaacattgatgctgcctatgacctaget
catggtcgtttggcacgttgggaagatttgaagaaaaaacttggtgacggtctcgacttt
atctatgtggacgtttggggtaatggtcaatcaggtgataacggtgcctgggctacccac
gttcttgctaaagaaattaacaaacaaggctggcgctttgcgatcgagtggggeccatggt
ggtgagtacgactctaccttccatcactgggcagctgacttgacctacggtggctacacce
aataaaggtatcaacagtgccatcacccgctttatacgtaaccaccaaaaagatgcttgg
gtaggggactacagaagttatggtggtgcagccaactatccactgctaggtggctacage
atgaaagactttgaaggctggcaaggaagaagtgactacaatggctatgtaactaactta
tttgcccatgacgtcatgaccaagtacttccaacacttcactgtaagtaaatgggaaaat
ggtacaccggtgactatgaccgataacggtagcacctataaatggactccagaaatgcga
gtggaattggtagatgctgacaataataaagtagttgtaactcgtaagtcaaatgatgtce
aatagtccacaatatcgcgaacgtacagtaactctcaacggacgtgtcatccaagatggt
tcagcttacttgactccttggaactgggatgcaaatggtaagaaactttctactgataag
gaaaagatgtactacttcaatacgcaggccggtgcaacaacttggacccttccaagecgat
tgggcaaagagcaaggtttacctttacaagctaactgaccaaggtaagacagaagagcaa
gaactaactgtaaaagatggtaaaattaccctagatcttctagcaaatcaaccatacgtt
ctctatcgttcgaaacaaaccaatcctgaaatgtcatggagtgaaggcatgcacatctat
gaccaaggatttaacagtggtaccttgaaacattggaccatttcaggcgatgcttctaag
gcagaaattgtcaagtctcaaggggcaaacgatatgcttcgtattcaaggaaacaaagaa
aaagttagtctcactcagaaattaactggcttgaaaccaaataccaagtatgccgtttat
gtcggtgtcgataaccgtagtaatgccaaggcgagcatcactgtaaatactggtgaaaaa
gaagtgactacttataccaataagtctctcgccctcaactatgtaaaagcctatgcecccac
aatacacgtcgtaacaatgctacagttgacgatacaagttacttccaaaacatgtacgcce
ttctttacaactggatcggacgtatcaaatgttactctgacattgagtcgtgaagctggt
gatgaagcaacttactttgatgaaattcgtacctttgaaaacaattcaagcatgtacgga
gacaagcatgatacaggtaaaggcaccttcaagcaagactttgaaaatgttgctcagggt
atcttcccatttgtagtgggtggtgtcgaaggtgtcgaagacaaccgcactcacttgtcet
gaaaaacacgatccatatacacaacgtggttggaatggtaagaaagtcgatgatgttatc
gaaggaaattggtcactcaagacaaatggactagtgagccgtcgtaacttggtttaccaa
actattccgcaaaacttccgttttgaagcaggtaagacctaccgtgtaacctttgaatac
gaagcaggttcagacaatacctatgcttttgtagtcggtaagggagaattccagtcaggt
cgtcgtggtactcaagcaagcaacttggaaatgcatgaattgccaaatacttggacagat
tctaagaaagccaagaaggcaaccttcctecgtgacaggtgcagaaacaggggatacttgg



gtaggtatctactcaactggaaatgcaagtaatactcgtggtgattctggtggaaatgcce
aacttccgtggttataacgacttcatgatggataatcttcaaatcgaagaaattacccta
acaggtaagatgttgacagaaaatgctctgaagaactacttgccaacggttgccatgact
aactacaccaaagagtctatggatgctttgaaagaggcggtctttaacctcagtcaggece
gatgatgatatcagtgtggaagaagcgcgtgcagagattgccaagattgaagccttgaag
aatgctttggttcagaagaaaacggctttggtagcagatgactttgcaagtcttacaget
cctgctcaggctcaagaaggtcttgcaaatgcctttgatggaaacttatctagtttatgg
catacatcatggggcggaggagatgtaggcaagcctgcaaccatggtcttgaaagaagceca
actgaaatcactggacttcgttatgttccacgtggatcaggttcaaatggtaacttgcegt
gatgtgaaacttgttgtgacagatgagtctggcaaggagcatacctttactgcaactgat
tggccagataacaataagccaaaagacattgattttggtaagacaattaaggctaagaaa
attgtccttacaggtactaagacttacggagatggtggcgataaataccaatctgcagceg
gaactcatctttactcgtccacaggtagcagaaacacctcttgacttgtcaggctatgaa
gcagctttggctaaggctcagaaattaacagacaaagacaatcaagaggaagtagctage
gttcaggcaagcatgaaatatgcgacggataaccatctcttgacggaaagaatggtggaa
tactttgcagattatctcaaccaattaaaagattctgctacgaaaccagatgctccaact
gtagagaaacctgagtttaaacttagctctgtagcttccgatcaaggtaagacgccagat
tataagcaagaaatagctagaccagaaacacctgaacaaatcttgccagcaacaggtgag
agtcaatttgacacagccctcttcecctagcaagtgttagecctagecctatcectgetetettt
gtagtaaaaacgaagaaagactag

Protein | Forward (5'->3") Reverse (5'->3")
spr0328 | TTTA GAT ATC AGC GTG CAG GATGAT GCG GCC GCT ATT GAT
TCT GGT TCC A AAA GAC TTG GTT GAA C

1003 nt cloned

sp670_2141. TMP repeat family

aa sequence: 1217
MATLDELKVMIDAETAPFRKKMKEVENQVKGTSDOQVKNATAKVREQSSSIGSAFGKLAKE
AGFAILGKKLLDVGMYSTQTALEVSASMNQIKROMGESSQSFLKWVNDNANAMNMGVGEA
TNYGAVYSNLEFSGFIKDTNKLSAYTAKMLOQTSAVVAEGSGRTITDVMERIRSGLLGNTEA
IEDLGINVNVAMIESTEAFKKFANGOSWOQOLDYQTOQOQIRLMATILEQATAKYGDTLSNSV
NGRISLFKSLMKDAALNLGNSMLPIINATMPVLNSFAMVLKNVTAKLAEFTALMENKKAT
VKDGVGGAVGDMGNAMKDAAGGAGDLADAVDDAGDSAGGLADNLGDSAKNAKKAAKELLG
LLGFDEINTILOKPKDDDAGGSGGGGKGGKGKGGGGGPFKDILPEVELTDMDNKEFKSIFEFDG
LGDKLKGLEFDLFKKGFDAAFRPEGIKRIKTALDQIAKTMGEIATDPRVVNAFNRMAEKTA
YALGQVTGSITTIGLGIGVFLAESTANGLGRQKERITRALVALFDNVGNLSEAVGNIAQD
FSSAFYDVITSTGAVRIGSAIVSTLLSLTSTIVEVGSKLAGSLFKGFEKVVVTSAPKISS
VEFQSLLDTVAPVFESTERSVNKEFGDGLSRVYDEHVVPAINSIANAFNGLIDITQILWENS
WOQPFAEFLSGVFGVSIEGISDLLGGGLLATLGLLADAIKLVADGFTVESDWCKENKEPIL
ALITTWQTINFLSWAEQAGGLAGAFSLLGSKVSLIVGGIKNLGLAIKALTEFDKLVSFEGET
IYLNTLYAKDFVVNSGKTIAQLGKTALELGKSALAWTAHAAKMGLATAAEFAHSVAAGVA
TAATWAFNAALAVLTSPITWITAATAALTATGVLLYOQNWDTVVEFAKTAWQGLCDEFISGIT
CRAIGEFFSGLWTKLQEIFEPIGOQWEFGEKFQOAWDATIVNIFSGIGEWFSGVEFQGAWDATV
NIFTPIGSWEFGQRWADVTSALANIGAWEFTDIFQKAWTGLTNIFSKLGLWFGERWADVTSV
LANVSSWEGNMFTSAYNAVKNAFSSIGGEFESGVWSTVQSIFVNAGQKVGSAVGGAFKSAV
NAVLGTIENVVNGFIGMINGVLGVVRNLPGLGWVGSVSTVSLPRLARGGIVDSPTIAMIG
EAGKEAVVPLENTGFIQTLGRVVSSAVVNAMAGISPQGGESSDGDIVIQIAGHEFGRVAT
QEINKEHERAGQTLLKT




Nt sequence: 3654

Atggcaactcttgatgaattgaaagtcatgattgacgctgagatagcgcctttcaggaag
aagatgaaagaagtcgagaatcaggtcaaaggaacatctgaccaagtgaaaaatgctact
gccaaagttcgtgaacagtcgagctcaatcggtagtgcgtttggcaagctggctaagtte
gctggttttgcaatccttggtaagaaattacttgatgttgggatgtattcaacgcagacg
gctcttgaagtatcagcgtctatgaaccaaatcaagcgacagatgggcgagagttcgcaa
tctttcttaaaatgggttaacgataatgccaacgctatgaatatgggtgtgggtgaggcect
accaactacggtgcagtctactcaaacttattttctggatttatcaaagataccaacaag
ctaagcgcctataccgctaagatgttgcagacatcggcagttgttgctgaaggttcaggg
cgcacgattacagacgttatggagcggattcgctcaggtttactagggaacaccgaagcg
attgaggacctaggaatcaacgtcaacgtggctatgattgagtccactgaagcctttaag
aagttcgcaaacggacagagctggcaacagttggattaccaaacccagcaacaaatccge
cttatggctattctggaacaggctacagccaagtatggggataccttgtctaattctgta
aatggtcgtatcagcctatttaagtcgctgatgaaggacgcagcattgaaccttggtaac
tctatgttaccgattatcaatgccattatgcctgtcttgaactcttttgectatggtctta
aagaacgttactgctaaactcgctgagtttatcgctttgatgttcaacaagaaagcaaca
gtgaaagatggtgttggtggagcagttggagacatgggtaacgccatgaaggatgctgca
ggcggagcaggagaccttgctgacgcagtagacgacgctggagattcagcaggaggactt
gctgataatcttggagactcagccaaaaacgctaagaaagctgctaaagagttgctaggt
cttttgggatttgatgagattaacatcttgcaaaaaccaaaagacgacgatgcaggcggt
tctggaggaggtggcaaaggtggtaaaggaaagggaggcggtggcggacctttcaaagac
atcttgccagaagtcgagttgaccgacatggacaacaaattcaagagcatttttgatggt
cttggagataagctcaaagggttgtttgacctcttcaagaaaggttttgatgcagecattt
agaccagaaggtataaaacgcattaagactgccttagaccaaatagctaagacaatggga
gaaatcgccactgacccaagggttgtgaatgcctttaaccgaatggctgagaaaattgcet
tatgctttagggcaagtgacaggctcaataaccactatcgggctaggtatcggtgtttte
cttgccgaaagtattgcaaatggccttggaaggcaaaaagaacgcattatcagggegcta
gtcgctttgtttgataatgttggtaacctttccgaggcagtaggaaacatagctcaggac
ttttctagtgctttctacgacgtcattacctcaactggtgcggttecgtatcggtageget
attgtgtcaactctgttgagtttgacatctaccattgttgaagttggtagtaaattagca
ggaagtttgtttaaaggttttgaaaaagtcgttgtgacaagcgctcctaaaatttcatca
gtcttccaaagtttattagatactgttgcgcecctgtatttgagagcattgaaaggtctgtt
aacaaatttggcgatggcttaagtcgtgtttatgatgaacatgtagtccctgctattaac
tctattgctaatgcttttaatgggctaattgacattattcagattctctgggagaattce
tggcaaccttttgctgagtttttatcaggagtattcggtgttagtattgaaggaatttca
gatttattaggaggtggccttttagccactttgggactattggcggatgctattaagtta
gtggcagatggtttcaccgttttttctgactggtgtaaagaaaacaaagaacctatcttg
gctttgataacaacttggcaaacgattaatttcttatcatgggctgaacaagccggggga
cttgcaggagcattcagcttgttaggtagtaaggtctctttgattgttggagggattaag
aatctaggtcttgctattaaagcattgacatttgataagttggtcagttttggtgaaaca
atctatttgaacaccttatatgcaaaagattttgtggtcaattcaggtaaaacaattgca
cagctaggaaaaactgctttagaacttggtaaatcagctctagcatggactgctcatgcea
gcgaaaatgggattagcaaccgcggcggaatttgcacattctgttgcagcaggagtecget
acagctgcaacatgggcttttaatgcagcgttagcagttttgacaagtccaataacatgg
attattgcagcaatcgcagctttgattgctatcggtgtcttgectctaccaaaactgggac
actgttgttgagtttgctaaaactgcatggcaaggactatgtgattttattagtggtatt
tgtcgagctattggcgaatttttcagtggtctatggacaaaactacaagaaatctttgag
ccgataggtcaatggtttggcgagaagttccagcaagcatgggatgccattgtcaacatce
ttctctggtatcggagagtggttctctggtgtattccaaggtgcatgggacgctategtt
aatatcttcactccaatcggctcatggtttggacaacgttgggcagatgtgactagtgcect
ttggctaatatcggggcatggtttactgacatattccaaaaagcatggactggtctaaca
aacatctttagcaaactaggtttatggtttggcgagagatgggcagatgttacaagtgtt
cttgcgaatgtatcttcttggtttgggaatatgtttactagtgcttataatgcagtcaag
aacgcgtttagttcaattggtggcttcttcagcggtgtatggtcaacggttcaaagcata
tttgtcaatgctggacaaaaggttggtagcgctgtaggtggagcgtttaagagtgcggte
aatgcggttcttggaacgattgaaaatgtagtcaatggcttcatcggaatgattaatgga



gttttaggcgttgtcagaaacttacctggtctaggatgggttggtagtgtaagcacagtt
agcctccctegtcecttgeccgtggtggtatecgtecgatagtccaacaatcgeccatgattggt
gaagctggtaaagaggcggtcgtaccacttgaaaatacaggatttatccaaacacttgga
cgagtagtcagcagtgcggtagtaaatgccatggctggtattagtccacaaggtggtttt
tctagcgacggcgacatcgttattcaaatcgcaggccatgagttcggacgggtagectate
caagaaatcaacaaggaacatgaacgagcaggtcaaaccttgctcaagatttag

Protein Forward (5'->3") Reverse (5'->3")

sp670_2141 CCCG GAT ATC GCA ACT AAAGCA GCG GCC GCG GTT AAT
CTT GAT GAA TTG AAA G |CTC ATC AAA TCC CAA AA

1100 nt cloned




