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Supplementary Figure S2

alternative
3 spll*ce site @ @ @
TGTTCTTATTGTCACTGCAGCCACCA------f-=-=----=----- CGCAGCTGGCTTGCAGC TGATTACGCT -
TGTTCTTATTGTCACTGCAGCCACCA------f------=----- CGCAGCTGGCTTGCAGC TGATTACGCT -
TGTTCTCATTGCTACTGCAGCCGCCTATCTC TGGCTATTGGCCAGAGCTGGCTTGCAGATC TGGTT
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__—regulatory 5 splice sites—__
A B C
\

--------------- CCCCTTACAACACCTCAGTGTATGGTTGGTATAA-GGGTTTGTATCATGGGTAAGATCACT
--------------- CCCCTTACAACACCTCAGTGTATGGTTGGTATAA-GGGTTTGTATCATGGGTAAGATCACA
TTGATACATCTACACCCTACTACCACAGCTCAGTGTATGGTTGGTATGATGGGTTTGTATGATGGGTAAGATTTCT
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