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Gene_Synbol , Representative_Public_ID, Gene_Titl e, Probe_nane, Apopt osi s_GOTERM BP

, Regul ation_of _cell _cycl e_ GOTERM BP, Unf ol ded_pr ot ei n_bi ndi ng&chaper ones, Cyt osk

el et on_GOTERM CC, Response_t o_DNA damage_st i nul us_GOTERM BP, M t ochondri on_GOTER

M _CC, Nucl eus_GOTERM CC, Si gnal _t ransducti on_GOTERM BP, Thi or edoxi n-1i ke_fold_I NT

ERPRO_NAME: | PR012336, f ol d_change, g- val ue

AARS, NM 001605, al anyl -t RNA_synt het ase, 201000 _at , I e
---,-2.77,1. O4E—11

ACTN1 Al 082078, "actini n, _al pha_1",208636_at,---,---,---,y€S,---,---,---,---, -~
,2.26,1. 08E-08
ACTN4,U48734,"actinin,_alpha_4",200601_at,---,---,---,yes,---,---,yes,---,---,

1.97, 2. 03E- 06
ADAML2, NM 003474, ADAM nret al | opepti dase_domai n_12 (nel trin_al pha), 202952_s_at,
see=e- === ===, --=,---,y€S,---,1.92, 8. 25E- 06
ADH5 NBO471 " al cohol dehydrogenase 5 (class ), _pol ypepti de", 208848 _at, -
meeme mee mme, e, ==, ===, ---,-1.57,9.53E-05
ADI1 NM 018269 aci reduct one _di oxygenase_1, 217761 _at, I N 4 =
S,---,---,1.54,7.11E- 05
ADIPORl NNL015999 adi ponectin_receptor_1,217748 at,---,---,---,---,---,---,---
,yes,---,1.87,1. 78E- 07
ADM NM 001124, adr enonedul |i n, 202912 _at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.8
1, 8. 90E- 06
ADNP, NM 015339, acti vity-dependent _neuroprotector, 201773 _at,---,---,---,---,---
---,yes,---,---,-1.61, 3. 59E- 06
AHR NM 001621, aryl hydrocarbon_receptor,202820_at,yes,---,---,---,---,---,yes,
yes,---,-1.63, 1. 66E- 05
AK2,AL513611,adenyIate_kinase_2,212175_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,--
-,-1.81, 2. 55E- 07
AKAP13, Al 674926, A ki nase_( PRKA) _anchor _protein_13,227039 at,---,---,---,---,--
---,---,Yye€s,--- 1 57,4.11E- 04
ALDH8A2 NM 000382 aldehyde dehydr ogenase_3 fam |y, nmenber_A2",202054_s_at, ---
S mmm e, mmm s m- ===, ---,-1.8,2.83E-06
ALDH8A2 L47162 aldehyde dehydrogenase 3 famly, menber_ A2", 202053 s at,---,--
s mem e, mm- s ---,---,-1.59,6. 47E- 06
ANKRDlO NM 017664 ankyrln repeat _ donaln 10, 218093_s_at, I
---,---,---,-1.57,2.97E-04
ANKRD17 Al 986295, ankyrln repeat _domai n_17,212211 at, gy, -, Y€S, ---, --
---,---,1.56,3.16E-05
ANKRDQS NM 015493, ankyri n_r epeat _domai n_25, 218418 _s_at, I
I 1 5, 0. 002908
ANLN AK023208 "anillin, _actin_binding_protein", 222608 _s_at, yes, yes, ---,yes, ---
---,---,---,---,1.64, 4. 15E- 06
ANP32E AI697657 "Acidi c_(leucine-rich)_nucl ear_phosphoprotein_32_fanily, menbe

r_E", 229128 s_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.98, 1. 32E- 07

ANP32E AW12574, " aci di ¢ (IeuC|ne rich) _nucl ear phosphoprotein_32_fani|y,_nenbe
r_E", 221505 at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.66,1. 77E-06

ANMAB M63310, annexi n A3 209369 at,--- ---,---,---,---,---,---,yes,---,2.82,4.9
7E-11

AP182 AA480858, "Adaptor-rel ated_protei n_conplex_1, sigma_2_ subunit”, 230413_s_a
S mmm e mmm s mm - s --- ==~ -1.84, 2. 58E- 06
AP182 NM_ 003916 adaptor-related protein_conplex_1, sigma_2 subunit", 203300_x_

at,---,---, -, - m-- - m-m - === =171, 1. 42E-05

AP182 AA55109O adaptor-related pr ot ei n_ conplex 1, _sigma_2_subunit", 230264_s_a

t,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.52,8.80E-05

APEXl N80261 APEX nucl ease (nultlfunctlonal DNA repair_enzyne) 1,210027_s_at,
---,---,---,y€s,---,yes,---,---,-7.75,0

API5 NM 006595 apopt osi s_ i nhi bi t or _5,201687_s_at,yes,---,---,---,---,---,Yyes, -

-,---,-1.51,1. 78E- 04
APPBP2 AV681579, anyl oi d_bet a_precursor_protein_(cytoplasm c_tail) _binding_prot

ein_2,202629_at,---,---,---,yes,---,---,yes,---,---,1.51,4. 74E- 04

ARFGEF2, BF525399 ADP- rlbosylatlon fact or guanlne nucl eot i de- exchange_factor_2_
(brefeld|n A-|nh|b|ted) 222518 at,---,---,--=,===,===,---,---,yes,---,-1.58,1.
04E- 04

ARHGAP23, AV701292, Rho_GTIPase_acti vati ng_protein_23,226638 at,---,---,---,---,-
---y ===, ---,---,1.69, 3. 49E- 05
ARHGEF2 BC000265 rhol rac _guani ne_nucl eoti de_exchange_factor_(GEF)_2, 209435 _s_a

t,---,---,---,yes,---,---,---,yes,---,-1.64,2. 21E-04
ARL1 AU15156O ADP- r|bosylat|on factor-llke 1, 201658_at, R
---,yes,---,1.65,7.36E-05
ARL5A NM_ 012097 ADP-ri bosyl ation_factor-1ike_5A 218150_at, BRI
---,yes,---,1.68,1. 75E- 04

ARL6IP1 D31885, ADP- ri bosylation_factor-like_6_interacting_protein_1,211935_at,
I ---,---,---,---,1.61,5. 33E- 07

ARL6IP6 AL581082 ADP rlbosylatlon like factor 6 _interacting_protein_6,225707_a

t,=-=, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ---,-1.6,1. 52E- 05

ARNCl NM_ 018120 armadillo repeat _containing_1,218185 s_at, I
---,---,---,-1.8,1.33E-06

ARNCl AK024053 armadi | | o _repeat _cont ai ni ng_1, 222550_at, I

.-, -, -1 66 2. 02E- 06

ARNCXZ NM 014782 "armadi | | o_repeat _cont ai ni ng, _X-1inked_2",203404_at,---,---, -
R It S i ,1.97, 1. 45E- 07

ARPCS AF017807 actin_related_proteln_2/3_conp|ex,_subunit_5,_16kDa",1555797_a



at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,2.05,8.54E-09

ARPCS AL516350 "actin_ rel at ed proteln 2/ 3 _conpl ex, _subunit_5, 16kDa", 211963_s_

at,---,---,---,y€S,---,-=-,---,---,---,2.15,1. 12E- 09

ASBG BC001719 ankyrln repeat _ and SCCS box- cont ai ni ng_6, 221657_s_at, ---, -
---,---,---,---,yes,---,1.57,2. 88E-04

ASNS NM_ 001673 asparaglne synthetase 205047_s_at, I

--,---,-16.34,0

ASPH AF306765 aspart at e_bet a- hydr oxyl ase, 210896_s_at, L

---,---,-2.1,9.73E-08

ASPH AF289489 aspart at e_bet a- hydr oxyl ase, 209135_at, I I
---,---,-1.92,6.34E- 07

ASPH NM 004318, aspart at e_bet a- hydr oxyl ase, 205808 _at , I T I
---,---,-1.66,1.94E-04

ASPNlAA748494 "asp_(abnormal _spindl e) _honol og, _m crocephal y_associ at ed_( Drosop

hila)",239002_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.61,3.12E- 05

ASPNlNM 018123, "asp (abnornal splndle) _honol og, n1crocepha|y_associated_(Ekoso
phila)", 219918 s_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.7,2. 44E- 06
ASPNlAKOOl380 asp_ (abnornal splndle) _honol og, n1crocepha|y associ ated_(Drosop
hila)", 232238 at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.76,1. 18E- 05

ASS1, NM 000050, arg|n|nosu00|nate synthetase 1, 207076 s_at,---,---,---,---,---,
---,---,---,---,-3.26,7.20E-12
ATADQ,Al139629,"ATPase_faniIy,_AAA;donain_containing_2",235266_at,---,---,---,
s mmm e mm e e === =2.79, 1. 22E- 09

ATAD2, NM 014109, " ATPase_fam |y, AAA donai n_cont ai ni ng_2",218782_s_at,---,---, -
s me=, ==, ===, ===, ===, ---,-2.75,1.38E-09

ATAD2, Al 925583, " ATPase. fan1|y, AAA donmi n_cont ai ni ng_2", 222740 at,---,---,---,
see e e ===, ===, ===, -2.44, 1. 48E- 07

ATF1 AF047022 act|vat|ng transcription_factor_1, 1565269 _s_at,---,---,---,---,-

--,---,yes,---,---,-2.15, 2. 37E- 07

ATF1, Al 434345, activating_transcription_factor_1,222103 at,---,---,---,---,---,
---,yes,---,---,-2.13,1. 05E- 07

ATF1, CA337502, activating_transcription_factor_1,1558233 s at,---,---,---,---,-
--,---,yes,---,---,-1.95 1. 07E- 06

ATF4 NM 001675, activating_transcription_factor_4 (tax-responsive_enhancer_el en
ent _B67), 200779 _at,---,---,---,--=,---,---,y€S8,---,---,-2.9,2. 80E-12

ATP2A2, AWL90070, "ATPase ca++ transportlng, car di ac nuscle _Slow twitch_2",212
361 s at,---,---,---,-=-,-=-,---,---,---,---,1.56, 5. 36E- 04

ATP2B4, AM517686 "ATPase ca++ transportlng, pIasna_nenbrane_4",212135_s_at,---
S e e e e e e - === 177, 2. 06E- 06
ATP6VOE1 AI252582 "ATPase FH transportlng, _lysosonal _9kDa, VO _subunit_el", 214

149 s at,---,---,-=-,-=-,===,===,-=-,---,---,1.52,0.00732

ATP6V1CL, NM_ 001695 "ATPase FH transportlng, Iysosonal_42kDa,_V1_subunit_C ", 2
02874 s at,---,---,---, ==, ==, ~==, ~=- --- --- -1.7,4,28E-06

ATP6V1H, AF112204 "ATPase FH_transporting, _lysosonal _50/57kDa, _V1_subunit_H', 2
21504 s at,---,---, -, ===, ===, - === --- ---.1.6,2.16E-05

ATPIA, ABOl4511 "ATPase Class_Il, _type 9A", 212062 at, ---, - -

---,---,-1.56, 2. 06E- 04

AYTL2 NM_ 024830, acyl transferase_li ke_2,201818_at, B e
--,---,1.67,9. 74E- 05

AZIN1 BF793951 antizyme_inhibitor_1,212461_at,---,---,---,---,---,---,-=--,---,
---,-2.7,1.12E- 09

AZI N1, NM 015878, anti zynme_i nhi bitor_1,201772_at,---,---,---,---,---,-=-,---, ---

---,-2.43,5.55E-09
B4GALT4 BF223021, "UDP- Gal : bet ad cNAc_beta_1, 4- _gal act osyl t ransf erase, _pol ypept

ide_4",6212876_at,---,---,---,-=-,-==,--=,---,---,---,1,93,1. 24E- 05

B4GALT4 BOD04523, " UDP- Gal : bet ad cNAc beta 1, 4- galactosyltransferase _pol ypept

ide_4",210540_s_at,---,---,---, ===, ===, ==~ ==~ ==~ ---,2.13, 3. 44E- 07

BACE2, AF178532, bet a- si t e_APP- cl eavi ng_enzyme_2, 222446_S_at , ---, ---, -, -, ---
-, ---,---,---,-1.9,4,83E 08

BACE2, NM 012105, bet a- si t e_APP- ¢l eavi ng_enzyme_2, 217867_x_at , e e -
-, -, ---,---,-1.7,4.38E- 06

BAGB NM 004281 BCL2 aSSOCIated _at hanogene_3, 217911 s _at,yes,---,yes,---,---,--
---,---,---,1.95 1. 61E-06

BAGﬂ T32429 BCL2 associ at ed_at hanogene_4, 228189 _at,yes,---,yes,---,---,---,---
---,---,-1.6,1.36E-04

BCASZ NM 005872, br east _car ci noma_anpl i fi ed_sequence_2, 203053 _at, - e -
---,---,yes,---,---,1.51,9. 61E-05

BCDINB NM 019606, bin3 bicoid i nteracting_3, honol og_(Drosophila)", 219798 _s_a

t,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.52,3.12E-04

BDNF NM 001709 br ai n- deri ved neurotrophlc factor 206382_s_at, R
-, ===, -=-,---,---,1.94,1. 38E-06

BLVRA BC005902 b|I|verd|n reductase_A, 211729_x_at, I
---,---,-1.79,6. 11E- 07

BLVRA NM 000712, bi l'i verdi n_reduct ase_A, 203773_x_at, I
---,---,-1.71,2. 74E- 06

BNIP3L AL132665 BCL2/ adenovi rus_E1B 19kDa_i nteracting_protein_3-1ike, 221478_at

,YE€S,---, -, -, - - ===, ---,---,-1.86,4. 44E- 06

BNIP3L AF060922, BCL2/ adenovi r us _E1B 19kDa_i nteracting_protein_3-1ike, 221479_s__
at,yes,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.76,1. 01E- 05

BRCAl NM 007295 breast_cancer_l,_early_onset",204531_s_at,yes,yes,---,yes,yes
,---,yes,yes,---,-1.69, 2. 65E- 05

BRI3,A8055977,brain_protein_I3,223376_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---



,1.72, 1. 94E- 05

BRP44L, NM 016098, brai n_protei n_44-1ike, 218024_at,---,---,---,---,-=--,---,--- -

--,---,1.5,2.17E-04

BST2 NM 004335, bone_nmarrow stromal _cell _antigen_2,201641 _ at,---,---,---,---,--
---,---,yes,---,-1.93, 8. 85E-07

BTBD6 AM149498 BTB ,_(PQZ) _domai n_cont ai ni ng_6, 225389_at , e

---,---,---,1.68,1.34E-05

ClOorf4 AI80493O chronosone_10_open_readi ng_frane_4, 226398_s_at, - e -
---,---,y€s,---,---,-1.5,0.002243

ClOorf56 AK024784 chronosonme_10_open_readi ng_frane_56, 212423 _at, - e -
---,---,-=-,---,---,1.58,4.70E- 04

Cllorf24 AA065185 chronnsone 11 _open_readi ng_franme_24,52164_at, e e -

se- ==, ===, -==,---,2.09,1.01E- 07

Cllorf51 NM_ 014042 chronnsone 11_open_readi ng_frame_51, 204218_at, I
---,---,---,---,---,1.58,1.10E- 04

Cllorf54 BF109592 chronnsone 11_open_readi ng_frame_54, 223268_at, - e -
se-,---,-=-,-==,---,-1.56,7.11E-04

Cllorf59 BC001706 chronosonme_11 open_readi ng_frane_59, 223009 _at , - e -
see ===, ===,---,1.79,1.32E-06

C14orf1 AL136658 chronnsone 14 open_readi ng_frame_1, 202562_s_at, - e -
---,---,-=-,---,---,2.33,3.55E-08

Cl4orf112 AF151037 chronnsone 14 open_readi ng_frame_112, 223191 at, -,

see, ===, ===, === === ---.1.55 6.95E-05

C14orf124 AI347090 chronnsone 14 open_readi ng_frame_124,213398 s_at,---,---,--
see e mmm == m-= === 1.52 2. 94E-04

C14orf169 NM_ 024644 chr onosone._14 _open_reading_frame_169, 219526_at, e

see, = me= === === ---.1.95 1.07E-06

C14orf2 AF116639 chronnsone 14 open_readi ng_frame_2,210532_s_at, I
se-,-=-,-=-,---,---,1.55.11E- 06

C14orf2 NM 004894 chr onosone_14 _open_reading_frane_2, 202279_at, S T

se-,---,-=-,-=-,---,1.59, 2. 96E- 05

C150rf15 NM_ 016304 chr onosone_15 _open_reading_frame_15,217915_s_at, e

---,---,---,y€8,---,---,-1.73, 1. 68E- 06
Cls0rf15 /11 LCI284288 AF165521 chronosone_15 open_reading frane_15 /// _simla
r_to_ribosomal _protein L24-1ike, 222465 at,---,---,---,--=,--=,---,Y€S,---, ---,

-1.56, 2. 42E-05

Clé6orf 72, B&495327, chr onbsone_16_open_r eadi ng_franme_72, 225183_at, ---,---,---, --
---,--=,-=-,---,---,-1.67,1. 80E- 05

C160rf75 AM138157 chronnsone 16_open_readi ng_frame_75, 226456_at , - e -
---,---,---,---,---,-2.11,5. 85E-08

Cl7orf71 NM 018149 chronnsone 17_open_readi ng_frame_71, 218514_at, I
se---e, ==, === ,---,1.97, 4. 43E- 07

C190rf48 BCOO6151 chronnsone 19 open_readi ng_frame_48, 224468_s_at , -,

se -, ==, ===, ---,-2.91,6.20E-10

C190rf58 NM 024050 chronosonme_19 open_readi ng_frane_58, 218260_at , I
---,---,---,---,---,1.63,6.84E-05

Clorf119 /// LCI727778 AV712912, chronpsone_1 _open_reading_franme_119 /// _simla

r_to KO7F5.15,222495 at,---,---,---,=-=,===,-=-,-=--,---,---,-1.81, 1. 96E- 05

Clorf 121, AF229834, chronosone_1 open readlng frane 121 222158 s_at,---,---,---,

se----,-=- ===, -==,---,-1.64,1. 01E- 06

C10rf19 AF288394 chronmosone_1_open_readi ng_franme_19, 225399_at, SR

---,---,y€s,---,---,-1.54, 1. 47E- 04
Clorf9 NM 016227 chr onosone_1 _open_reading_franme_9, 203429_s_at, N T
---,---,---,---,---,1.9,3.36E-06

C200r f 169- DBNDD2. _/// _DBNDD2, NM 018478, dysbhi ndi n_(dystrobrevin_bindi ng_protein_

1) domain_containing 2 /// C200rf169 DBNDD2_r eadt hr ough_t ranscri pt, 218094_s_at

T el e I R © < T 13 = 0

C200r f 199 /// TALDOl BGB30520 transal dol ase_1 /// _chronosonme_20_open_readi ng_f

rame_199, 226835_s_at,---,---,--=, ===, ===, ===, --=,---,---,-4,46,7. 63E- 13

C2001 f 199 /1] _TALDOL, BF185165 transaldolase 1 /// chronnsone 20_open_reading_f

rame_199, 226227 _x_at,---,--=, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ---,-4,.39, 1, 16E- 12

C2001 f 199 /1] _TALDOL, AN756131 transaldolase 1 /// chronnsone 20_open_reading_f

rame_199, 224915 Xx_at,---,--=, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ---,-4,22, 2, 60E-12

C2lorf 6, AF212232, chronnsone 21 open readlng frane 6, 222614 at,---,---,---,---,

---,=--,-=-,-=-,---,-1.53,2.97E- 04

C4orf16 NM_ 018569 chronosone_4_open_readi ng_franme_16, 219023_at, N T

---,---,---,---,---,-1.68, 3. 68E- 05

C4orf30 AAO31528 chronnsone 4 open_readi ng_franme_30, 228106_at , N T

---,---,-=-,---,---,-1.58, 6. 93E- 04

C50rf13 U86189 chronbsone_5_open_readi ng_franme_13, 201309_x_at, N T

---,---,-=-,---,---,2.05,2.91E- 07

C50rf13 NM 004772 chr onosone_5 _open_reading_frame_13, 201310_s_at, T
---, ===, ---,---,---,2.14,1.98E-08

C50rf28 VW2333 chronnsone 5 open_readi ng_frame_28, 238635_at, L
---,---,---,---,-2.37,1.98E-07

C50rf28 NM 022483 chronnsone 5 open_readi ng_frame_28, 219029_at, N T

---,---,---,---,---,-1.87,1. 05E- 06

C60rf151 NM_ 152551 chr onosone_6 _open_reading_frame_151, 1553274_a_at, --- -

---,---,---,y€8,---,---,-1.61, 6. 39E- 05
C7orf11 AI869704 chronnsone 7_open_readi ng_frame_11, 225419_at, N T
---,---,y€s,---,---,-1.57, 2. 46E- 06

C7orf40 AI937446 chronnsone 7_open_readi ng_frame_40, 225699_at , N T



“e-me- ===, ===, ---,-1.78,2.55E-06

C80rf53 AI056895 chronnsone 8 _open_readi ng_frame_53, 227402_s_at, - e -
se- ===, -=-,--=,---,-2.11,6.76E-08

C80rf59 BF674436 chronosone_8_open_r eadi ng_franme_59, 226165_at SR

---,-=-,-=-,---,---,-1.55,9.97E- 06

Cgorfs,BGA02553,chronnsone_g_open_reading_frane_S,223005_s_at,---,---,---,---,

mee = mmm === ---.1.92, 2. 46E-06

C9or f 5, AA495988, chr onbsone_9_open_readi ng_franme_5, 223007_s_at ,---,---,---,---,

se-m-- ===, ===, ---,2.33,6.61E08

C9or f 5, AF153415, chr onosone_9_open_readi ng_franme_5, 223008_s_at,---,---,---,---,

see e mmm == ===, 2.39,2.51E-09

C9or f 5, AL567431, chronosone_9_open_r eadi ng_franme_5, 223006_s_at, ---,---,---,---,

see e, ==, -==,---,2.67,1.32E-09

Cgorf85 AA824363 chronnsone 9 open_readi ng_frame_85, 238912_x_at, - e -
se- ===, === ,-==,---,-1.72,1.86E-04

CAB39 NM_ 016289 ca|0|un1b|nd|ng protein_39,217873_at, e kI
---,---,-2.35,2.71E-08

CADN& NM 014333, cel | _adhesion_nol ecul e _1,209030 s at,---,---,---, ==, -== --~- -
---,---,2.52,7.62E-09

CALDl AL577531 caldesnnn 1,201616_s_at, ymm-,---,Y€S,---,---,---,---,---,1.6

8, 7. O0E- 07

CALD1, AL583520, cal desnon_1, 212077_at,---,---,---,y€S,---,---,---,---,---,1.76,

7. 44E- 06

CALD1, NM 004342, cal desnon_1, 201617 _Xx_at,---,---,---,Y€S, ===, ===, === === === 2,

23, 1. 19E- 07

CALML, Al 653730, "cal modul i n_1_( phosphoryl ase_ki nase, _delta)", 211984 at,---,---,
- -, ,---,---,yes,---,1.59,1. 73E- 04

CALNB AA807959 CaInDdulln 3 (phosphorylase ki nase, _delta)", 1563431_x_at,---, -
-, ---,-=-,---,---,yes,---,1,68,0.001555

CANBAPl ALO43774 cal nodul i n regulated spectrin-associated_protein_1,212710_at,
s--,---,---,---,---,---,---,yes,1.58,4.40E-04
CANWAl Av756867 cal modul i n _binding_transcription_activator_1, 225692 _at,---,---

oo, Y88, ---,---,---,yes,--- , 1.51, 3. 62E- 05
CAP2 N90755, " CAP, _adenyl ate_ cyclase associ ated _protein, 2 (yeast)", 212554 at, -
syt ce-, -, ---,---,yes,---,1.79, 8. 05E- 06
CAPZB AL572341 capplng protein_ (actln fllanent) muscl e_Z-1ine, _beta", 201949 x
at, ---,---,---,Y@S, - -, -, omn, -, o ,1.59,1.01E- 04
CAPZB NM 004930 capplng proteln (actln fllanent) muscl e_Z-1ine, _beta", 201950 _
X @b, ---,---, -, Y@S, ---, -, e, o oo ,1.61,5. 61E-05
CAPZB UO3271 'cappi ng_ proteln (actln fllanent) muscl e_Z-1ine, beta", 37012_at, -
---,---,y€S8,---,---,---,---,---,1.75,1. 20E- 05

CARS Al 769685, cystelnyl-tRNA synthetase 212971 at, I
---,-3.75,1. 75E- 12

CARS NM 001751, cyst ei nyl -t RNA_synt het ase, 202402_s_at, L
---,---,-3. 52 3. 06E- 11

CASP2 AU153405 "caspase_2, _apoptosi s-rel ated_cyst ei ne_pepti dase_(neural _precur

sor ceII _expressed, _devel opnental | y_down-regul ated_2)", 226032_at, yes,---,---, -
---,---,---,---,---,1.55,2. 85E 04

CBLB U26710 Cas-Br-Mm (nurlne) _ecotropic_retroviral _transform ng_sequence_b, 209

682_at,---,---,---,---,---,---,yes,yes,---,-2.41, 4. 44E- 09

CBS, BCOO7257 cystathlonlne bet a- synt hase, 1553972 aat,---,---,---,---,---,---,

I -2 07, 2. 35E- 07

CBX4 AI570531 " chr omobox _homol og_4_(Pc_cl ass_honol og, _Drosophila)", 227558 _at,y

€S,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.77,2. 46E- 05
CCNBl N90191 cyclln B1, 228729 _at, yes, yes,---,---,---,---,yes,---,---,1.62,1.35
E- 05
CCNB1I P1, NM 021178, cyclin_Bl interacting_protein_1,217988 at,---,---,---,---,-
---,yes,---,---,-2.28,2.32E-08
CCNDS NM 001760 cyclln D3, 201700_at, yes, yes,---,---,---,---,yes,---,---,1.78,9
. 00E- 07
CCNE2,NNLOO4702,cycIin_E2,205034_at,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,-1.98,
4. 55E- 06
CCNK, AA528091, cycl i n_K, 225824_at ,yes,yes, ---,---,---,---,---,---,---,2.24,1.36
E- 06
CD164, AF263279, "CD164_nol ecul e, _si al onuci n", 208653 s at,---,---,---,---,--- -~
-,---,yes,---,1.56, 4. 43E- 05
CD164 BF669455 "CD164 nol ecul e, _si al onucin", 208654 s at,---,---,---,---,---, -~
-,---,yes,---,1.9, 8. 84E-08
CD164 NM_ 006016 "CD164 _nol ecul e, _si al onucin", 208405 s at,---,---,---,---,---, -
-,---,yes,---,2.03, 3. 94E- 08
CDQ4 AA761181 CDQ4 nol ecul e, 209771_x_at, ymm Tty mme, -, ===, ---,Y€S,---, 2
84, 1. 09E- 12
CD24, Mb8664, CD24_nol ecul e, 208651_x_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,2.85
, 4. 64E-11
CD24, AK000168, CD24_nvol ecul e, 216379_x_at,---,---,---,---,---,---,---,y€s,---,2.
87, 3. 24E- 12
CD24, X69397, CD24_nol ecul e, 209772_s_at, ---,---,---,---,---,---,---,yes,---,3.1,
8.47E-12
CD24, L33930, CD24_nol ecul e, 266_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,3.17, 2.
93E-11
CD24, BG327863, CD24_nvol ecul e, 208650_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,3.

58, 3. 94E- 13



CD3EAP, NM 012099, "CD3e_nol ecul e, _epsi |l on_associ at ed_protei n", 205264_at,---,---

---,---,---,yes,yes,---,1.76,1. 98E- 05
CD9 NM 001769 CD9_nol ecul e, 201005 at,---, == --- e e e e - - - 157
,1.17E-05
CDC25A AY137580, cel | _di vi si on_cycl e_25_honol og_A (S. _ponbe), 1555772_a_at, yes, y
€S,---,---,-==,-=-,---,---,---,2.65,7. 26E-08
CDC26 Al363359 ceII d|V|S|on cycle 26_homol og_(S. _cerevisi ae), 225422 _at,---, --
---,---,---,---,y€s,---,---,1.51,4. 08E- 05
CDC428E2 BE675995 CDCA2 snall effector_2 229026_at, ---,---,---,---, ===, -mm -
,yes,---,-1.76,1. 12E-05
CDC428E2,AF131831,CDC42_snalI_effector_2,224709_S_at,---,---.---,---.---,---.-
--,yes,---,-1.52, 6. 45E- 05
CDC45L, NM_ 003504, CDCA5_cel | _divi sion_cycl e_45-1ike_(S. _cerevisiae), 204126_s_at
,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,-1.59, 1. 64E-04
CDCAS3, BC002551 cell _division_cycle_associated_3,223307_at,---,---,---,---,---,
---,---,---,1.5,6. 04E- 05

CDCA3 NM 031299 cel | _division_cycle_ associated 3,221436_ s at,---,---,---,---,-
---,---,---,---,1.58,9. 69E- 05
CDCA? AY029179 cel | division _cycle_associated_7,224428 s at,---,---,---,---,--
-,---,yes,---,---,-1.52,2.61E-04
CDCAB BC001651, cel | dIVISIon _cycle_associated_8,221520 s at,---,---,---,---,--
---,---,---,1.65,3.42E-05
CDHQ NM 001792 cadherln_2 _type_1, N-cadherin_(neuronal)", 203441 s _at,---,---
-y, -, mm- -, ---,2.41,5.15E-09
CDHQ MB4064, " cadherin_2, type_1, N cadherin_(neuronal )", 203440_at, ---, ---,---,
m-- - mmm -, ===, 2.47,7.70E- 10
CDKNlA NM 000389 cycI|n dependent _kinase_inhibitor_1A (p21, G pl)", 202284 _s_a

t,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,1.98,5. 00E-08

CDKNQC U17074 cycI|n dependent _ ki nase _inhibitor_2C (pl8, _inhibits_CDK4)", 2117

92 s _at,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,1.67,6.04E-05

CDKN2C, NM 001262, cycI|n dependent _ ki nase _inhibitor_2C (pl8, _inhibits_CDK4)", 2

04159 _at, yes, yes,---,---, -, ---,y€§, ==, -~ ,2.14,1. 84E- 08

CDYL, AL050164 " chr omodormai n _protein, Y-I|ke" 203098 at,---,---,---,---,---,---

,yes,---,---,-1.5,3. 00E- 04

CEBPB, AL564683, " CCAAT/ enhancer _bi ndi ng_protein_(C EBP), beta", 212501 at,---,--
---,---,---,---,yes,---,---,-3.42,6.15E-12

CENPM NM_ 024053 centronere prote|n M 218741 at, yTmTaTm=,-=-,---,---,Yy€s, ---

---,-1.57, 4. 02E- 05

CEP57 AA918224, centrosomal _protein_57kDa, 203492_x_at,---,---,---,y€S,---,---,y
s,yes,---,-1.88, 3. 47E- 05

CEP57 Al123527 centrosomal _protein_57kDa, 203491 s at,---,---,---,y€S,---,---,Y

es,yes,---,-1.76,4.41E-06

CEP57,NNL014679,centrosonal_protein_57kDa,203494_s_at,---,---,---,yes,---,---,

yes, yes,---,-1.74, 3. 68E- 05

CEP57, AL525206, cent rosomal _protei n_57kDa, 203493 s _at,---,---,---,y€s,---,---,Yy

es,yes,---,-1.7,4. 80E-04

CEP57, BC001233, cent rosomal _protei n_57kDa, 209862_s_at,---,---,---,y€es,---,---,Yy

es,yes,---,-1.62,3. 16E-04

CFDP1, NM 006324, cr ani of aci al _devel opnent _protein_1, 203166 _at,---,---,---,---,-
--,---,---,---,---,-1,55,2 33E 04
CGA, NM 000735, "gl ycopr ot ei n_hor nones, _al pha_pol ypepti de", 204637_at,---,---,---

---,---,---,---,Yy€5,---,6.34,0

CHCHD7 AA570393 coi | ed-coi | - hel i x-coi | ed-coi | - hel i x_domai n _containing_7,222701
S at,---,--=, ===, ===, ===, ===, -=-, --- ---,1.79, 1. 95E- 06

CHCHD8 NM 016565 coi | ed-coi | - hel i x-coi | ed-coi | - hel i x_domai n _cont ai ni ng_8, 22064
7 S @t,--=, ===, ==, == ==c ==n == --- ---,1.52 5 35E-05

CHD2, Av756026 Chronodonaln hel i case_DNA b|nd|ng protein_2,225951 s_at, ---,
--- === -=- ===, ===,=-=,---,-1.5 3.55E-05

CHIC2 NM 012110 cystelne rich _hydr ophobi c_domai n_2, 219492_at, S e -
---,---,---,---,-1.58,1.89E-04

CHURCl BE568660 church|II _dommi n_contai ning_1,226736_at ,---,---,---,---,---,--
T -1 58, 6. 01E- 05

CKB NM 001823, "creati ne_ki nase, _brain",200884 at,---,---,---, == - - --- -

--,---,1.61,2. 61E-05

CLIC4 AF109196 chloride_intracel | ul ar_channel _4, 201559 s at,---,---,---,yes, --
so-, oo, oo, Yes, -1.73, 8. 56E-05

CLN5 Al911687 "ceroid-1ipofuscinosis,_neuronal 5",204084 s at,---,---,---,---,

---,---,---,---,---,1.51,4. 27E- 04

CLPl NM 006831 "CLPl cleavage and_pol yadenyl ati on_factor | _subunit, honol og_(

S._cereV|S|ae) , 204370 _at,---,---,---,--- ---,---,yes ---,---,1.52,1.85E-04

CNNB,AI807004,"CaIpon|n_3 ac|d|c 228297 at,---, -, - -

-,1.51,1. 31E- 04

CNOT6L, AW514857, " CCR4- NOT_transcri pti on_conpl ex, _subunit_6-1ike", 226153 _s_at, -
S e e e e e e - - === =17, 2. 7T1E- 05

CIL12A1 AA788946 collagen type Xll alpha_l" 225664 _at,---,---,---,---,---,-
SRR 1 99, 3. 38E- 05

CILlAl BE221212 collagen _type_l, _alpha_1",1556499 s at,---,---,---,---,---,-
R 2 16, 1. 23E-05

CIL3A1 AU144167 collagen _type_II1, alpha 1 (Ehl ers-Danl os_syndrone_type_ 1V,

autosonal_don1nant) ,215076_S_at,--=, ===, ===, ===, ===, ===, ===, -=-,---,2.22,1.81

E- 10



CIL3A1,AI813758,"00IIagen _type_II1, aIpha_l_(Ehlers-Danlos_syndrone type_lV,

aut osomal _domi nant)", 201852 _x_at,---,---,---, ===, ===, ===, ---,---,---,2.53,3.54
E- 10

CIL3A1,AF130082,"00IIagen _type_II1, alpha 1 (Ehl ers-Danl os_syndrone_type_ 1V,
aut osonal _domi nant)", 211161 s at,---,---,---, ===, ===, -=-,-=--,---,---,2.69,6.34
E- 10

COL4A1L, Al 922605, "col | agen, _type_lV, _al pha_1",211980_at,---,---,---,---,---,---
S e, 2 38 5. 47E-09

CIL4A2 AA909035 "col | agen, _type_lV, al pha_2",211966 _at,---,---,---,---,---,---
SRR 1 99, 4. 50E- 07

CIL4A2 X05610 collagen _type_lV, _alpha_2",211964 at,---,---,---,---,---,---,-

---,---,2,4. 53E—O7

CIL4A5 AMW52179 "col | agen, _type_lV, alpha_5 (A port_syndrone)", 213110 _s_at,---
S e e e e e e - - - ===, 2,29, 6. 90E- 08

CILSAl hBO339 collagen type V, alpha 1",212488_at, I T I
---,---,2.18, 3 85E- 08

CILSAl Al130969 "col | agen, _type_V, alpha_1",203325 s at,---,---,---,---,---,--
S e, -, 2 38 2. 74E- 07

CILSAl Al983428 "col | agen, type_V, al pha_1",212489 at,---,---,---,---,---,---

---,---,2.81,1. 34E- 06

cxmmmﬂ AA148301 CIXMAdonaln _containing_7,224815_at, I I R
---,---,-1.79,1. 27E-05

CIPSS NNlOO6837 COP9_constitutive_phot onor phogeni c_honol og_subunit_5_ ( Arabi dop

sis), 201652 _at,---,---,---,-=-,---,---,y€s,---,---,-1.54, 9, 11E- 06

CCCB AC004382, coenzyne Q@_ honnlog (S. cereV|S|ae) 212228 s at,---,---,---,---,

---,---,---,---,-1.52,1.37E-04

CIM6C NNIOO4374 cytochrone c_oxi dase_subunit_WVlc, 201754 _at, LI
,yes,---,---,---,-1.82,5.27E-08

CPD BE349147 carboxypeptldase D, 201941 at, N T

-1.95,1. 56E-06

CPE, Al 922855, car boxypept i dase_E, 201116_s_at,---,---,---,---,---,---,---,Yye€s, --
-,-1.56, 3. 62E-04

CPNE2, AWL70571, copine_I1,225129 at,---,---,---,---,---, ---, ---, --- ---.1.54.1
8E- 04

CPNE3, NM 003909, copine_I11,202119 s_at,---,---, ==, ==, ===, ===, === —on -=- -2
23, 2. 59E- 08

CPNE3, AA541758, copine_I11,202118 s _at,---,---,---, ==, ==, ===, == == --- -2.1
6, 6. 81E- 08

CPS1, V80357, "car banmoyl - phosphat e_synt hetase_1, mtochondrial", 217564 _s_at,
s mem e, mmm s --- ===, ---,1.59,3. 7T0E- 06
CREBZF NM 021212 CREB/ATF bzl P transcrlptlon factor, 202979 _s_at, T

---,---,y€s,---,---,1.8,3. 77E-05
CRENlU44836 cAMP respon3|ve el ement _nodul at or, 214508_x_at,---,---,---,---,---,
-,yes,yes,---,1.65,1. 67E-05
CREM NM 001881, cANP  responsi ve_el enent _nodul ator, 207630_s_at,---,---,---,---,-
---,yes,yes,---,1.71, 2. 35E- 06
CRENlD14826 CAMP respon3|ve el enent _nodul ator, 209967 s at,---,---,---,---, ---,
---,yes,yes,---,1.73,1. 32E- 06

CRI P1, NM_ 001311 cysteine-rich_protein_1_(intestinal),205081_at,---,---,---,---
s, mm-,m--, ===, ---,2.91,3.69E 10

CR|PT NM 014171 cystelne rich _PDZ- bi ndi ng_protein, 218643_s_at, R T
---,---,---,---,---,1.59, 3. 29E- 04

CRLF1 NM 004750 cytoklne receptor-like_factor_1,206315_at,---,---,---,---,---,
s - --- === ,2.14, 4. 88E- 07

CSElL AF05364O CSEl chronosone_segregation_1-1ike_(yeast), 210766_s_at, yes, ---
---,---,---,---,y€s8,---,---,-1.54,1. 09E- 04

CSPPl Al400587 centrosone_and_spi ndl e_pol e_associ ated_protein_1,227105_at,
s, mee me- === ===, ---,-1.5,0.001615

CSRPl NM 004078 cystelne and_gl yci ne-rich_protein_1, 200621_at, SR
---,---,yes,---,---,1.99, 3. 97E- 09

CTDSP2 NM 005730 " CTD (carboxy term nal _domai n, _RNA pol ynerase_11, polypeptlde

_A)_snall _phosphat ase_2",203445_s_at,---,---,---,---,---,---,y€S,---,---,-2.

, 1. 02E- 07

CTNND1, AB002382, "cat eni n_( cadheri n-associ ated_protein), delta_ 1",211240 x_at, -

---,---,yes,---,---,yes,yes,---,1.94,1. 11E- 06

CTR9 NM 014633, "C1r9 Pafl/RNA polynerase I 1 _conpl ex_conponent, _honol og_(S. _ce
reV|S|ae) ,202060_at ,---,---,---,---,---,---, --- ---,---,1.54,4 83E- 05

CTSB, NM_ 001908 cathep3|n B, 200839 _S at yes --- ---,---,---,---.---,---.---,-1
67, 1. 01E- 04
CTSB,NNL001908,cathepsin_B,200838_at,yes,---.---,---.---,---,---,---,---,-1.6,
2. 31E-04

CTTNBP2NL, Al 423056, CTTNBP2_N-term nal _| i ke, 226000_at , ---,---,---,---,---,---, -
--,---,---,1.8,1.41E- 06

CUTLl BEO46521 "cut-1like_1, CCAAT displacenent_protein_(Drosophila)", 214743 _at
s, ===, -=-,---,---,---,y€S,---,---,1.5 2. 85E-04

CXXC5 BCOO6428 CXXC flnger 5,224516_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1
.54, 9. 55E- 04
CXXC5,AKOOl782,CXXC_finger_5,233955_x_at,---,---,---,---,---,---,---,yeS,---,1
.76, 5. 62E- 05

CYB5B, AW235051, cyt ochronme_b5_type_B (outer_m tochondrial _nenbrane), 201633_s_at
ym ==, ,===,==-,---,y€8,---,---,---,-1.69,5.  29E-05



CYB5B, NM 030579, cyt ochronme_b5 type_B (outer_mitochondri al _nmenbrane), 201634_s_a

R BSR4 Rt ,---,-1.57,1. 44E- 04
CYP1B1, NM 000104, "cyt ochr ome_ P450 _famly_1, subfamly_B, polypeptide_1",20243
7 s at,---,---,--- - m - -m - --- - - 17,9, 93E-05

CYR61, NM 001554 cysteine rich anglogenlc |nducer _61",201289 at,---,---,---,
---,--- ===, ---,---,---,1.84,1.53E-05
CYR61,AFOO3114 cystelne rich, _angi ogeni c_i nducer, 61", 210764_s_at,---,---,---
TR R , 1. 95, 2. 32E- 06
DAB2, AF188298, " di sabl ed honnlog 2, _mtogen-responsi ve_phosphoprot ei n_( Drosophi

la)", 210757 | R R e Rt S -2.03, 3. 80E- 09
DAB2, N21202, "di sabl ed honnlog 2, n1togen responS|ve phosphopr ot ei n_( Drosophil a
)",201278 at,---,---,---,---,---, ---,---,---,---,-1.99, 2. 42E-08
DABZ BCOO3064 " di sabl ed honnlog 2 n1togen responsi ve_ phosphoproteln ( Dr osophi
la)", 201279_s N R R S I -1.98,8. 72E- 09
DAB2, NM 001343, " di sabl ed’ honnlog 2, n1togen responS|ve phosphopr ot ei n_( Dr osoph
ila)",201280 s at,---,---,-=-,==-,===, ===, ===, ---,---,-1.87,3. 27E- 07
DBF4, NM 006716, DBF4 honnlog (S cereV|S|ae) 204244 S at I T I
I T 6 2. 28E-05
DCBLDQ AA722799 "di scoi din, _CUB and_LCCL_donai n_contai ni ng_2", 224911 s _at, ---
s-s,cc-,cc-,---,---,y€S,---, 2. 5, 1. 90E- 08
DCCl NM 024094 defectlve in S|ster _chromati d_cohesi on_honol og_1 (S._cerevisiae
),219000_s_at,---,-=--,=-=, ===, ===, ===, -=-,--- --- -2.02, 8. 87E-07
DCl , BOD02746, dodecenoyI-Cbenzyne A delta_isonerase_(3,2_trans-enoyl - Coenzyme_
A |sonerase) ,209759 s _at,---,---,---,---,---, --- -~ ---,---,-1.68,4.47E-05
DDAH1, ALO78459 dlnethylarglnlne dlnethylan1nohydrolase 1, 209094 at,---,---,---
---,---,---,---,ye€s,---,2.39,2.37E-07

DDEFl AM513835 developnent and di fferentiati on_enhanci ng_factor_1, 224791 _at, -
S mmm e mmm e e e e - === =271, 9. 68BE- 09

DDIT4 NM 019058 DNA- danage i nduci bl e_transcri pt_4, 202887_s_at, N T

s mmm e, mmm ==, -4.27,0

DDX20 AF106019 DEAD ) (Asp- G u-Al a- Asp) _box_pol ypepti de_20, 223331_s_at, .-, -
,yes,---,---,yes,---,---,1.5 1. 92E- 04

DDX21 BGL64358, DEAD (Asp-d u- Al a- Asp) _box_pol ypepti de_21, 224654 _at , ---, -

---,---,---,yes,---,---,-1.5 5. 16E-05

DDX24 NM 020414 DEAD (Asp A u- Al a- Asp) _box_pol ypepti de_24, 200694_s_at, --

T ---,---,2.04,1.54E- 07

DDX5 NM 004396 DEAD (Asp G u-Ala Asp) _box_pol ypepti de_5, 200033_at, ---, -

IR U (Tt a 1.5, 8.57E-06

DECRl NM 001359, "2, 4-di enoyl _CoA reductase_1, _mtochondrial", 202447 _at,---,---
-,y ---,Yes, --- y---,---,-1.5 2. 64E-04

DEGSl BC000961 degenerative spermat ocyte_honol og_1, |i pid_desaturase_(Drosoph
ila)",209250 at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1.51,2.11E-04

DEGSl NM 003676, degeneratlve spernatocyte honDIog 1 I|p|d desat urase_(Drosop
h|Ia)" 207431_s_at,---,--=-, ===, ===, ===, ==-,-=-,--- ---,1.58 1. 57E- 05

DENND4B, NM 014856, DENN/NADD donaln contalnlng 4B 202860 at,---,---,---,---,---
---,---,---,---,1.53,7. 88E-04

DEPDC? AJ2456OO DEP domai n_cont ai ni ng_7, 228293_at , yTTTy T,y m--, -, YEs,
yes,---,2.02,1. 07E- 06
DERL1, AF131854 "Der1-like_domain_famly, nmenmber 1",222543 at,---,---,---,---, -
---,---,y€s,---,-2.92 3.86E-10
DERLl NM 024295, "Der1-1i ke_domai n _fam |y, nmenber_1",219402_s_at,---,---,---,--
---,---,---,yes,---,-2.51,1.18E-09
DHM4O BF431360 DEAH (Asp A u- Al a- Hi s) _box_pol ypepti de_40, 222574 s_at,---,---, -
se- - s, s, ===, ---,-1.5 3. 14E- 04
DICERl BF590131 "D cerl Dcr-l _homol og_(Drosophila)", 213229 _at, I
---,--=,---,---,---,1.6,8.90E-05

DICERl NM 030621"D cerl _Dcr-1_honol og_(Drosophila)", 206061_s_at,---,---,---,
se----,-=-,===,---,---,1.68,1.19E- 05

DICERl BGﬂ09746 "Di cerl Dcr-1_honol og_(Drosophila)", 212888_at, I
se---, ===, --=,---,2.23,1.13E- 06

DICQ A|o38059 de|od|nase _iodot hyroni ne, type I1",231240_at,---,---,---,---,-
-, ---, -, Yes, 3. 49, 3. 37E- 12

DICQ LB3506 "dei odi nase, _i odot hyroni ne, _type_II1",203699_s_at,---,---,---,---,-
.-, ---,---,y€s5,4.14,2.59E- 11

DLX2 NM 004405 di stal -1 ess_honmeobox_2, 207147_at ym ey, m--,---,YES, -~

---,1.51,0.001109
DNAJAl NM 001539, "DnaJ_(Hsp40) _honol og, _subfam |y A, _nmenber _1",200881_s_at,---

---,Y€S,---, ===, ===, ===, === ---,2.31,8.63E11
DNAJAl AL534104 "DnaJ (FBp40) honDIog, _subfamly_A, _nmenber_1", 200880 _at,---, --
L YES, == - - - e e e e - === 2.79,4.40E- 11

DNAJA3 BCO321OO "Dnad (FBp40) honDIog, _subfam ly_A, _nmenber_3", 1554078_s_at, yes

---,yes,---,---,yes,---,---,---,-1.82,8. 40E-08

DNAJA3 NM 005147 " Dnal (FBp40) honDIog, _subfam ly_A, _nmenber_3", 205963_s_at, yes

-, YES, -, mm = s mm = - === -1, 73, 1. 14E- 06

DNAJBl NM 006145, " Dnal (FBp40) _homol og, _subfam |y_B, nenber_1", 200666_s_at, - - -

,yes,---,---,---,yes,---,---,1.58,6. 76E-06

DNAJBl BG537255 " Dnal (FBp40) honDIog, _subfam ly_B, nmenber_1",200664_s at,---

-,yes,---,---,---,yes,---,---,1.63, 3. 70E- 05

DNAJB6 /11 LCI387820 AF080569 " Dnal _(Hsp40) _honol og, _subfam ly_B, nenber_6_///
_S|n1Iar_to_DnaJ_(FBp40)_honDIog, _subfamly_B, nmenber_6_isoforma", 208810 _at, -
S e YES, e e == 2.4,6. T5E- 09



DNAJC3, AL119957, "DnaJ_(Hsp40) _honol og, _subfam |y_C, _nenber 3", 235341 at,---,--

-,yes,---,---,---,---,---,---,-1.51,0. 003796

DNAJC7, NM 003315 " Dnal _(Hsp40) honolog, _subfamly_C, _nmenber_7",202416_at,---, -
,YE€S, ===, ===, ===, ===, ---,---,-1.78,6.28E- 05

DNASE2 ABOO4574 deoxyrrbonuclease 1, _lysosomal ", 209831_x_at,yes,---,---,---,

---,---,---,---,-1.65,4.81E-05
DNTTIPl AL050348 deoxynucleotidyltransferase _terminal, _interacting_protein_1

, 224825 _at ,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.79,1. 17E- 05
DPNH NM 003859 dolrchyl-phosphate nannosyltransferase pol ypeptide_1, catal yti
c_subunit” , 202673 _at,---,---,---,---,---,---,---, ---,---,-1.59,3. 21E- 06

DPY19L4, A|669947 dpy- 19- I|ke 4 (C eIegans) 213391 at I I R

---,---,---,-2.01,7.16E-07

DPYSL2 NM 001386 drhydropyrrntdrnase like_2,200762_at, R I

---,yes,---,-1.75,5.35E-05

DSE NM_ 013352 dermat an_sul f at e_epi nerase, 218854 _at,---,---,---,---,---, --- ---

---,---,2.39,4.07E-08

DSP NM 004415 desnopl aki n, 200606_at , y---,---,y€s,---,---,---,---,---,1.58,8

. 43E- 04

DSTN NM 006870, destri n_(acti n_depol yneri zi ng_factor), 201022_s_at,---,---,---,-
---,---,---,---,---,1.58, 1. 86E- 06

DSTN BF697964 destrin (actrn depol yneri zi ng_factor), 201021_s_at, T
- e m-- ===, 1.7, 2. 91E- 07

DTMDl NM_ 020234 DTVVdonarn _containing_1,219291 at, L

---,---,-1.82,5. 76E-06

DUT,ABO49113,dUTP_pyrophosphatase,208955_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,--

-,-1.77,4. 25E- 06

DYNLL1, NM 003746, "dynein, _|ight_chain, LC8-type_1",200703 at,---,---,---,Yyes, -
---,---,---,---,1.69, 3.48E-07

DYNLT3 NM 006520 dynern _light_chain, Tctex-type_3",203303 at,---,---,---,---

I T I Ry Ry ¢ | = 0

EBAEB AA812215 estrogen recept or _bindi ng_site_associ ated, _antigen, 9", 204274 _

at,yes, ---,---,-=-,-=-, ===, ===, --- ---,-2.37,8.13E- 10

EBI2 NM_ 004951 Epstern Bar r vrrus _induced_gene_2_ (| ynphocyte-specific_G protei

n- coupled receptor) 205419 at,---,---,---,-=-,---,---,---,yes,---,1.9, 1. 40E- 07

EDD1_/// _LOC730429, AF006010, "E3 ubrqurtrn protern Irgase HECT _ donain cont ai ni
ng, 1 /// simlar_to E3 ubiquitin_protein_|igase, HECT donmi n_containing, 1",2

08884 s at,---,---,---,---,yes,---,yes, yes,---,-2.22, 1. 25E-07

EDI L3, AA053711 EGF- 1 i ke repeats and_di scoi di n_ I-I|ke domai ns_3, 225275 _at, -
s me mee g mm-, ===, ==, ---,3.24,2 98E-13

EFNBZ BF00167O ephrrn BZ 202668 at,---,---,---,---, -, - - - -, 2.4, 7.1

7E-09

EFNB2, U16797, ephri n-B2, 202669_s_at ,---,---,---,---,---,---,---,---,---,2.62,5.

47E- 09

EGFLAM BF114725, "EG--1i ke, fibronectin_type_Ill_and_I am ni n_G domai ns", 226911_

at, ===, ===, ===, == mmm mee eee --- ----2,15,5 41E-07

EGRl AI459194 Early gromth response 1,227404_s_at,---,---,---,---,---,---,Yyes,

---,---,-1.68,0.002624

El F1B, NM 005875, eukaryotic_translation_initiation_factor_1B, 201738 _at,---,---,
se----,-=- === -==,-=-,---,-1.56,1.38E- 06

El F2S2, BC000461, eukaryotrc translation_initiation factor_2, subunit 2 beta, 3

8kDa", 208726_s_at,---,---,---,---,---,---,---, ---,---,-3.08, 8. 76E- 12

EIF283 NM 001415, eukaryotrc translatron initiation _factor_2, subunit_3 ganmsg,
_52kDa", 205321 _at,---,---,-=-,===,===,==-,-=-,---,---,-1.55 1. 64E- 04

El F3S3, NM 003756, eukaryotrc translatron initiation _factor_3, _subunit_3 ganms,
_40kDa", 201592 R B L R N -1. 56, 3. 10E- 06

El F3S6, BCD00734, eukaryotrc translation_ initiation _factor_3, _subunit_6_48kDa",
208697_s_at,---,---, ===, ===, ===, ===, ===, --- --- -1.65, 2. 27E- 06

El F3S8_/// LCI728689 AA679705 "eukaryotrc translation_initiation_factor_3, sub

unit_8, 110kDa_/// similar _to_eukaryotic_translation_initiation factor_ 3, subu

nit_ 8, 110kDa", 215230 x_at,---,---,-=-,-==-,==-, ===, ===, ---, ---,-1.63, 4. 84E- 07

EIF3S8 /// _ LCI728689 NM_ 003752 eukaryotrc translatron initiation factor_ 3, su

bunit_8, 110kDa_/// simlar _to_eukaryotic_translation_initiation factor_3, sub

unit_8, 110kDa", 200647_x_at,---,---, ===, ===, ===, ===, ==~ --- --- -1.59, 1. 04E- 06

El F3S8_/// LCI728689 BC000533 "eukaryotrc translatron initiation factor _3,_sub

unit_8, 110kDa_/// similar _to_eukaryotic_translation_initiation factor_ 3, subu

nit_8,_110kDa",210949 s at,---,---,-=-,-=-, ===, ===, ===, --- --- -1.54, 1. 79E- 06

El F4E, NM_ 001968 eukaryotic_ translation initiation factor 4E 201437 s _at,---,--
-, me-,-=- ===, ===, ===, ---,1.56,1. 38E-04

EIF4EBP1 ABO44548 eukaryotrc translatron initiation_factor_4E binding_protein_

1,221539 at,---,---, ===, ===, ===,===, ===, ---,---,-3.28,6.63E 12

ELL2, AI924426 eIongatron factor RNA polynerase I, _2",226099 at,---,---,---,

---,---,---,yes,---,---,1.62,4. 20E- 05

ENY2 NM 020189 enhancer of_yeIIow 2_honvol og_(Drosophi |l a),218482_at , ---, -
---,--- ===, ---,---,---,-1.67,6.06E-06

EPB41 AA522435 erythrocyte menbr ane _protein_band_4.1 (elliptocytosis_1, RHII

nked)" 225051 _at,---,---,---,yes,---,---,yes,---,---,-1.71,1. 81E-05

EPRS, Al 142677, qutanyI-pronI-tRNA synthetase 200841 S at,---, - - - -

---,---,---,---,-1.75,6.57E-06

EPSlS NM 001981, epi dermal _growt h_f act or _recept or _pat hway_substrate_15, 217887_s
at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,-1.59,3.99E- 04

EPSS NM 004447, eprdernal _growt h_factor_receptor_pat hway_substrate_8, 202609 _at ,



s-, ey mes,mms m--,---, ---YeS, ---, 2. 05, 1. 05E- 07

ERGIC3 AF091085 ERGIC and gol gi _3, 216032 B L L I
---,-1.56, 4. 45E-04

ERLINl AL568449, ER |ipid_raft_associated_1, 202441 at,---,---,---,---,---,---,-

---,---,-1.64,1. 22E-06

ERP29 NM 006817, endopl asmi c_reticul um protei n_29, 201216_at, LI
---,---,---,yes,-1.55,1.87E-05

ETNKl AA82994O Et hanol am ne_ki nase_1, 231576_at, I e R
---,-2.39, 4. 55E-07

ETV5 AW206458, Et s_variant _gene_5 (ets-rel ated_nol ecul e), 230102_at , N
---,---,---,yes,---,---,-2.01, 3. 52E- 07

Eﬂjl NM 003686, exonuclease 1, 204603_at , ymmm,m-,---,Ye€S, -, -, ---,---,-1
53, 2. 22E- 04

EXOSC8, AL050353, exosone_conponent _8, 215136_s_at,---,---,---,---,---,---,Yyes, --
-,---,-2.07,6. 86E-08

FABPS /// _LOC728641_/// _LOC729163_/// LOC731043_/// LOC732031, NM 001444, "fatty

_acid_binding_protein_ 5 (psoriasis- assOC|ated)_///_s|n1|ar_to_Fatty_aC|d bi ndi
ng_protein, _epidermal (E-FABP)_(Psoriasis-associated_fatty_aci d-bindi ng_prote
n_honol og) _(PA-FABP) ", 202345_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-3.19, 1.
51E-11

FAHD1, AW70436, f umar yl acet oacet at e_hydr ol ase_domai n_cont ai ni ng_1, 227960_s_at
R R i S R -1.52,3.47E-05
FAMLO1B, B&36514, fan1|y with _seguence_ s|n1lar|ty 101, nenber _B", 226905_at ,
S mem e me e e --- -1 1.62, 1. 17E- 04
FANHOSA NM 019018 fan1|y with sequence simlarity 105, nenber A", 219694 _at,
S mmm e, mmm s m- - - ===, 2,16, 5. 54E- 07
FANHO?B AL136885 fan1|y with sequence simlarity 107, nenber_B", 223058_at, -
s mmm e, mmm s ---,---,-1.73, 6. 60E-07
FANHO?B BCOO4872 fan1|y wi th_sequence_simlarity 107, menber_B", 223059 s_at,
T T ---,---,---,---,-1.58,5.53E-06
FANH33A AA90933O fan1|y with _sequence_simlarity_ 133, nmenber_ A", 231131 at,
S mem e, me - s --- === 1,54, 1. 94E- 04
FANH33A AI864183 fan1|y with sequence simlarity 133, nenber_ A", 239481 _at,
s mmm e, mm - s --- ===, 1.7, 4. 05E- 06
FANH34A ALO40896 fan1|y with sequence simlarity 134, nenber_ A", 221984 s_at,
S mmm s e e - === --- 11,52, 0. 001261
FANH34B,NNL019000 fan1|y with sequence simlarity 134, nenber_B", 218532_s_at,
S mmm e mmm e e e e - == == 1.79, 1. 35E-05
FAMPOA, AB046794, ' fan1|y with sequence s|n1lar|ty 29, nenber A", 222685_at, -
B I e R -1.67,2. 73E-05
FAMB8A, NM 014745, " fan1|y wi t h_sequence_simlarity_ 38, nenber_ A", 202771 _at,
T St R e Tl ,1.71,1. 45E- 04
FAMB8B, NM 022068, fan1|y with sequence simlarity_ 38, menber_B", 219602_s_at,
S e e mmm e mm - - ===, 2,21, 2. 67E-08
FANBC NM_ 014888 fan1|y with sequence s|n1lar|ty 3, _menber_C', 201889 _at, --
S mem e, me s s --- ===, 1,96, 1. 17E- 06
FANn3A Am264102 fan1|y with sequence simlarity_ 43, menber_ A", 227410 at, -
S e e s e s e - === -2.79, 3. 95E- 09
FANBOA NM_ 021238 fan1|y wi th_sequence_sinmilarity 60, nenber_ A", 220147_s_at,
s, m-- -, m-- s, --- ===, ---,-1.555.64E-05
FANBOA /1] _LOCE50369 /11 LCI728115 BX479856, "fam |y _with_sequence_simlarity_6
0, menber A /// similar_to_teratocarci nona expressed _serine_rich /// _simlar_
to_Protein_FAVBOA (Tera_protein)", 223038 S at,---,--=, ===, ===, ===, ===, ===, ===,
---,-1.81, 2. 41E-05
FANVGA,AI631072 "Fami ly_wi th_sequence_simlarity_76, menber_ A", 228638 at,---, -
B b R ik i -1.79, 3. 65E- 07
FAMD8A, AL049943, "' fan1|y wi t h_sequence_simlarity 98, nenber_ A", 212333 _at, -
S mem e, mmm s m-- === ---,2.63,2.87E-09
FANCI , W 4442, " Fanconi _anem a, conplenentatlon_group_l",213007_at,---,---,---,-
---,---,---,---,---,-1.58, 2. 08E- 05
FBNQ NM 001999 fibrillin_2 (congenital contractural arachnodactyly), 203184 _at,
S mmm e mmm s m- e - === === 1,65, 1. 43E-05
FBXL5 AF142481 F box and IeuC|ne r|ch _repeat_protein_5,209004_s at,---,---,---
--- === ===, -=-,---,---,1.64,4.42E- 05
FBXCQZ BE966247 F- box prote|n 22,225736_at, T T I
,-1.7,1.55E- 05
FBXCQS,ABOO?QSZ,F-box_protein_28,202271_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---
,1.76, 6. 74E- 06
FBX(O28, AU154086, F- box_protei n_28, 1555971 s_at,---,---,---,---, ---, ===, ---, ---,
---,1.79, 3. 08E-06
FBXCO28, NM 015176, F- box_protei n_28,202272_s_at,---,---,---, ===, ==, ===, ==, - -~
---,1.81, 6. 24E- 07

FDX1, ML8003, ferredoxin_1,203647 s at,---,---,-=--, ==, ===, -== , -=-=- --- ---.1.7,4
. 71E- 06

FER1L3, AF207990, "fer-1-1ike_3, nyoferlin_(C _elegans)", 211864 s at,---,---,---
---,---,---,y€S,---,---,1.54,1. 62E- 04

FGFZ hQ7968 fi brobl ast gromﬁh factor_2_(basic), 204421_s_at,yes,yes,---,---,---
---,---,yes,---,-2.53,3.51E-09

FGF2 NM_ 002006 flbroblast _growt h_factor_2 (basic), 204422 _s_at,yes,yes,---,---,
.-, -, ---,y€S,---,-1.69,2.41E-04

FHL1 NM 001449, f our and_a_half_LINLdonains_1,201540_at,---,---,---,---,---,---
,yes,---,---,-1.82,2.01E 07



FLJ11506, NM 024666, hypot heti cal _protei n_FLJ11506, 202852_s_at,---,---,---,---, -
---,---,---,---,-1.55,6.77E-04

FLJ20323 BC005883 hypot heti cal _protei n_FLJ20323, 211724 _x_at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,-1.56,8.02E-04

FLJ20628 NM 017910 hypot heti cal _protei n_FLJ20628, 221229 s_at,---,---,---,---, -

--,---,yes,---,---,-1.54,2 48E-04

FLJ23861 A|680874 hypothetlcal _protein_FLJ23861, 231252_at , ---,---,---,---,---,

---,---,---,---,-1.69,1.93E-05

FLJ38482 /11 _ZNF320, BC036301, zi nc_finger_protein_320_///_hypot hetical _protein_

FLJ38482, 1555790 aat,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.86,2. 73E- 07

FLNA, NM_ 001456, “FiTann A alpha (actln b|nd|ng proteln 280) , 200859 x_at,
---,---,y€s,---,---,---,yes,---,1.67,1. 13E-05

FLNA AI625550 “filanin A alpha (actln bi ndi ng_protein_280)", 214752 _x_at,---, -
--,---,y€s,---,---,---,yes,---,1.74,8. 05E-06

FLNA, AMW51856 "filam n_A aIpha (actin_binding_protein_280)",213746_s_at,---, -
--,---,y€s8,---,---,---,yes,---,1.87,5.40E- 06

FN1 AF130095 flbronectln 1, 210495 X at,---,---,---,---, ---, --- ---,yes,---,2.9
5, 1. 19E- 09

FN1, AKO26737,fibronectin_1,216442 x_at,---,---,---,---,---, --- ---,yes,---,3.1
, 7. 59E- 10

FN1, BCO05858, fi bronectin_1,211719 x_at,---,---,---,---,---,---, ---,yes,---,3.1
4,8.96E-11

FN1, X02761, fi bronectin_1,212464 s at,---,---,---,---,---,---, ---,yes,---,3.17,
3. 92E- 09

FOLR1, NM 016725, fol ate_receptor_1 (adult), 204437 s at,---,---,---,---,---,---
---,---,---,-2.15,7. 38E- 07

FCKPl AW80845, f or khead_box_P1, 224837_at ymmymmeym=-,---,---,y€s,---,---,1
.51, 1. 52E-04

FSCNl,NNLOO3088 'fasci n_honol og_1, actin-bundling_ protein (Strongyl ocentrotus_
pur pur at us) " 201564 s at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,1.66, 8. 06E-05

FTH1, AA083483 "ferritin, heavy pol ypepti de_ 1" 214211 at, I I
---,---,---,1.73,5.37E-06

FTSJ3 NM_ 017647 FtsJ_honolog_3 (E. _coli), 218103 at,---,---,---,---,---,---,Yyes
---,---,1.75,1. 15E-05

FUCA2 BCOO3060 "fucosi dase, _al pha-L-_2, plasma", 223120 _ at,---,---,---,---,---,

---,--- ==, ---,-1.78,4.27E-07

FUSI P1 /// LOC642558 /1] LOC727922, AU130523, FUS i nteracting_protei n_(serine/ar

gi ni ne- r|ch)_1_///_S|n1Iar_to_FUS_lnteract|ng_proteln_(serlne arginine_rich)_1

/// _simlar_to FUS-interacting_serine-arginine-rich_protein_1 (TLS-associated

_protein_with_Ser-Arg_repeats) (TLS-associated protein_w th_SR repeats)_ (TASR)

_(TLS-associ at ed_seri ne-argi nine_protein)_(TLS-associ ated_SR protein)_(Neural -

specific_SR protein..., 213594 x_at,---,---,yes,---,---,---,yes,---,---,-1.61,8
. 27E- 06

FzZD10, NM 007197, fri zzl ed_honol og_10_(Drosophil a), 219764_at,---,---,---,---,---
---,---,yes,---,-2.37,7.09E-08

FZDQ L37882 frizzled honplog 2_(Drosophila),210220_at, R I
---,yes,---,1.55, 6. 88E- 04

FZD6 NM 003506 frizzl ed_honol og_6_(Drosophila), 203987 _at,---,---,---,---,---,-
--,---,yes,---,-3.09,1. 20E- 11

GBBPl BGBOOOG? GlPase_activati ng_protein_(SH3_domai n) _bi ndi ng_protein_1, 201503
at,---,---,---,---,---,---,yes,yes,---,1.56,7.42E- 06

GADD45A NM 001924 gromﬁh arrest_and_ DNA- damage- i nduci bl e, _al pha", 203725_at, ye

S,yes,---,---,yes,---,yes,---,---,-2.18, 3. 02E- 08

GALNTl AV692127 UDP-N-acetyI-aIpha D-galactosan1ne pol ypepti de_ N-acetylgalacto
san1ny|transferase 1 (Gl NAc-T1),201722_s at,---,---,---, ==, -, -==, ===, ---,
, 1. 84, 8. 80E- 07
GALNTl U41514, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosanine:ponpeptide_N—acetyIgalactosa
n1ny|transferase 1 (Gl NAC-T1),201723 s _at,---,---,---,-==, ===, ===, ===, -=-, ---
, 1. 85, 1. 32E- 06
GALNTl BC038440, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosanine pol ypepti de_N- acet yl gal act o
san1ny|transferase 1 (Gal NAc-T1), 1568618 a_at,---,---,---,---,-=--,---, -=-, ---,
---,1.94, 6. 34E- 07
GALNTl NM 020474, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosanine:ponpeptide_N—acetngaIact
osan1ny|transferase 1 (Gl NAC-T1),201724 s at,---,---,---, ==, -, -==, ===, ---,
---,2.53,1. 33E-08
GALNT2 NM 004481, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosanine:ponpeptide_N—acetngaIact
osan1ny|transferase 2 (Gl NAC-T2),217788 s _at,---,---,---, ==, ===, ~=-, ===, ---,
---,1.95,7. 79E- 07
GALNT2 AL525086, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosan1ne pol ypepti de_ N-acetylgalacto
san1ny|transferase 2 (GINAC-T2),217787_s_at ,,---,---, ===, -=-, ===, === === ==
, 2. 15, 4. 19E- 07
GALNT2 AF130059, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosan1ne pol ypepti de_ N-acetylgalacto
san1ny|transferase 2 (GINAC-T2),223991 s at,---,---,---,-=-, ===, ~=-, ===, ---,
,2.2,1. 21E- 07
GALNT? BF699855, UDP- N- acet yl - al pha- D-galactosan1ne pol ypepti de_ N-acetylgalacto
san1ny|transferase 7 (Gl NAC-T7),222587_s_at,---,---,---, ==, ===, ~=-, ===, ---,
, 1.56, 2. 91E- 05
GARS D30658, gl ycyl -t RNA_synt het ase, 208693_s_at,---,---,---,---,---,-=--, --- ---
---,-2.87, 1. 7OE-12
GART Al 207338, " Phosphori bosyl gl yci nam de_f ornyl t r ansf er ase, phosphoribosylglyc
i nam de_synt het ase, _phosphori bosyl am noi m dazol e_synt het ase", 230097_at,---, ---



s, -, === ,---,---,---,-1.55 5 37E-05

GASl NM_ 002048 gromﬁh arrest-specific_1,204457_s_at,yes,yes,---,---,---,---,--
---,---,1.94,1. 44E- 05

GA82L3 Al860012 Gowm h_arrest-specific_2_|ike_3,238756_at,yes,yes,---,---,---

---,---,---,---,1.51,5. 59E- 04

GASS A|056992 Gowth arrest- specific_5,227517_s_at, R
---,---,1.75,6. 79E- 06

GASS Am105301 grow h_arrest-specific_5,228238_at, e i

--,---,1.81,1.12E-05

GBAS NM 001483, gl i obl ast oma_anpl i fi ed_sequence, 201816_s_at, R

,yes,---,---,---,-1.64, 4. 68E- 06

GDA,AF019638,guanine_deaninase,224209_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---

,-2.66, 2. 90E- 09

GEM M4, AF258545, gem (nucl ear _organel | e) _associ ated_protein_4,217099 s _at,---, -

---,---,---,---,y€8,---,---,1.86, 4. 83E- 06
GEM N4 NM_ 015487 genl(nuclear organelle) associ ated_protei n_4, 205527_s_at, ,
---,---,---,---,---,y€S8,---,---,1.91, 3. 95E- 06
GIAL, NM 000165, "gap_JunCtlon proteln _alpha_1, 43kDa", 201667_at,---,---,---,--
---,---,---,yes,---,1.79, 2. 95E- 06

GLIPRl A|912583 Gl pathogenesis related_1_(gliomm), 214085 _x_at,---,---,---,--
see,se-, ===, ===, ---,2.08,3.85E 07

GLIPRl NM 006851 Gl pathogene3|s related_1_(gliomm), 204222_s_at,---,---,---,-
s meo, ===, === --- 2,24, 3.99E-08

GLIPR1 AV682252 Gl pathogene3|s related_1 (gliomm), 226142_at,---,---,---,---,

s sen e--, ===, ---.2.52 8.19E-08

GL|PR1 N82834 al pathogene3|s related_1 (gliom), 226136_at,---,---,---,---,--

---,yes,---,---,2.61, 1. 99E- 08
GLOL, NM 006708, gl yoxal ase_| , 200681 _at , Yes, -« <, <« <<y === <ax << <=, -1.8
3, 1. 32E- 07

GLRX5, AA133341, gl ut ar edoxi n_5_honol og_(S. _cerevisiae), 221932 s at,---,---,---,

---,---,-=-,---,---,yes, 1.53, 4. 04E- 05

GNPS NM 003875 guani ne_nonphosphat e_synt het ase, 214431_at, I T
---,---,---,-1.68, 1. 60E- 06

cmcno /// LCI552891 NM 004125, "guani ne_nucl eot i de_bi ndi ng_protein_(G_ proteln)

_gamma_10_/// hypothetlcal _protein_LOC552891", 201921 at,---,---,yeS,---,---,--
---,yes,---,-2.36,1. 26E-09

GiLPH4 NM 014498 gol gi _phosphoprotein_4,204324 s at,---,---,---,---,---,--- -~
---,---, 1L 99 5. 33E- 08

Giﬁl BCOOO498 "gl ut am c- oxal oaceti c_transan nase_1, sol ubl e (aspartate_aninotr

ansf er ase ~1)",208813_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.8,1.12E- 06

GPR125, NB7712 G prot ei n- coupled receptor 125 210473 S at L

--,---,yes,---,1.5,0.00109

GPR177 AL534095 G protein-coupl ed_receptor_177,228949 at,---,---,---,---,---,-

--,yes,yes,---,-1.87,7.42E- 06

GPR177, AL534095 G protein coupl ed_receptor _177,228950 s at,---,---,---,---,---
---,yes,yes,--- -1 56, 5. 82E- 04

GPRCSA NM 003979 "G protein-coupled_receptor, famly_ C, _group_5, nmenber_ A", 203

108_at,---,--- R R DR Al ,2.78,1. 19E- 08

GRENH AF154054 "gremin_1, cysteine_knot superfan1ly, _honol og_( Xenopus_I aevi s)
,218468_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-2,1 42E-06

GRENH NM_ 013372 grenlln 1 cystelne knot superfan1ly, _homol og_( Xenopus_I aevi s

)", 218469 at,---,---,---,-=-,-=-, ===, ===, ---,---,-1.99, 7. 55E- 06

GRPEL2 BF185904 "G?pE-Ilke 2 m t ochondri al (E._coli)",226881_at,---,---,yes,-

---, === ===, -=-,---,-1.98,1.17E- 06
GWFZIRDl NM 016328 GIF2l _repeat _domai n_cont ai ning_1, 218412 s _at,---,---,---,--
---,---,yes,---,---,-1.5/1.49E- 04

GﬁPBPlO AC006153, GITP- bi ndi ng_protein_10 (putative), 234311 _s_at, N T
-, -, -, ---,-1.78,9.94E- 06

GUKl BCOO6249 guanylate ki nase_1, 200075_s_at, I L

, 1. 68, 3. 42E- 05

HQBFS /1] _H ST1H2BK, NM 017445, "H2B hi stone_fam |y, _menber_S ///_hi stone_cl uste
r_1, Hebk", 208579 x_at,---,---,---,---,---,---,Yyes, ---,---,2.54,1.96E-09
HACL1, BC001627 2- hydroxyacyl-CoA Iyase 1, 223211 at, I I
---,---,-1.75,3.62E-05

HAX1 NM_ 006118 HCLS1_associ ated_protei n_X-1,201145_at, ,---,---,Yyes,---,yes,

yes,---,---,-1.72, 3. 55E- 07

HCCS, Al801013 holocytochrone c_synt hase_(cytochrone_c_hene-| yase), 203745_at, - -

-, -, -, s -, -, ---,---,1.66, 3. 03E- 06

hCG 1806964 AA093668 hCGﬂ806964 235173 at ,---, - e
1. 68, 2. 61E- 05

hCG 1815491 _/// _LOC650242, AA954994, hCG1815491_/// _hypot heti cal _pr ot ei n_LOC6502

42,238021 s at,---,---,-=-, ===, ===, ===, ===, ==, --- -2 24, 3. 62E-08

hCG 21078 /11 RPL27A NM 000990 ri bosonal prote|n L27a_/// _hC&1078, 203034_s_at
S e e e e e - e - === === 1.52, 1. 66E- 08

HECTDl BCOO6237 HECT donaln contalnlng 1, 224481 s_at, R T L I
--,---,---,-2,3.69E-07

HERC4 A|819938 hect _donai n_and_RLD 4, 225988_at, I e R
---,1.56,6. 34E-05

HERPUDl AF217990, "honocyst ei ne-i nduci bl e, endoplasnic_reticuluantress-inducib
l e, ubiquitin i ke_domai n_nmenber _1",217168 s _at,---,---,---,---,---,-=--,---, -~
-,---,-2.64,2.88E-11

FES AF260566 hepat ocyte_growt h_fact or-regul at ed_t yr osi ne_ki nase_substrate, 2104



28 s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.65,6. 22E- 04

HGSNAT, NM 025070 heparan alpha glucosan1n|de N-acetyl transferase, 218017_s_at,
S mmm e s e s e e - ===, 2,02, 9. 09E- 07

HISPPDl NM 015216 h|st|d|ne aci d phosphatase domai n_cont ai ni ng_1, 203253_s_at,
se-,m-- -, m-- -, ===, ---,---,1.56,8.60E-04

HISTlch BC002649 hlstone cluster 1, Hlc",209398 at,---,---,---,---,---,---,Yy

es,---,---,1.84, 2. 31E-O6

H|ST1HQAC AL353759 "hi stone_cluster_1, H?ac", 215071 _s at,---,---,---,---,---,-
,yes,---,---,-1 89 2. 35E-06

H|ST1HQBD AL353759 hlstone cluster_1, H2bd", 222067 _x_at,---,---,---,---,---,-

--,yes,---,---,1 72 2. 76E- 06

H|ST1HQBD BC002842 "hi stone_cluster_1, H2bd", 209911 x at,---,---,---,---,---,-

--,yes,---,---,2.81,1.96E-09

H ST1H2BE, NM 003523, "hi stone_cl uster 1, H2be", 208527 x at,---,---,---,-=--, ---,

---,yes,---,---,2, 1 60E- 06

H|ST1HQBK BC000893 "hi stone_cluster_1, H2bk", 209806 _at,---,---,---,---,---,---

,yes,---,---,3.35 1. 54E- 13

H|ST1H4C NNLOO3542 "hi stone_cluster_1, H4c", 205967 _at,---,---,---,---,---,---,

yes, yes, ---,-1.85,3. 27E- 05

H ST2H2AA3 /// _H ST2H2AA4, NM 003516, "hi stone_cluster 2, H2aa3 /// _histone_cl us

ter 2, H2aa4",6 218280 x_at,---,---,---,-=-,---,---,y€s,---,---,1.57,1. 24E- 04

H ST2H2AA3 /// H ST2H2AA4, AI313324 "hlstone cluster 2, FQaa3 /11 _histone_cl ust

er_2, Hzaa4d", 214290 s at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,---,1.81, 2. 00E- 07

H ST3H2A, BC0D01193, ' hlstone_cluster 3, FQa" 221582 at, ---,---,---,---,---,y

es,---,---,-1.78,3.49E-05

HLA- B, D83043, "maj or _hi stoconpatibility_conplex, class_I, B",208729 x_at,---,--
S mem e, me - s --- ===, 1.52,2. 02E- 04

HLA-B LO7950 "najor hlstoconpatlblllty conpl ex, class_1,_B",211911 x _at,---,--
S mem e, mm - s --- ===, 1,64, 1. 94E- 05

HLA-B L42024 "najor hlstoconpatlblllty conpl ex, class_1,_B",209140 x_at,---,--
S mmm e mm - s --- -, 1. 97, 3. 68E- 07

HLA-C Nﬂ2679 "najor hlstoconpatlblllty conpl ex, class_1,_C',214459 x_at,---,--
S mem e, mmm s --- === 1,75, 2. 65E- 06

HLA-C AK024836 "najor hlstoconpatlblllty conpl ex, _class_I,_C',216526_x_at, ---

S mmm e mm e s e e - ===, 1,77, 8. 59E- 06

HLA-C /11 LCI732037 BCOO4489 najor_hlstoconpatibility_conplex class_ I, _C///

_sinmilar_to_major hlstoconpatlbility conplex, class_|I, C',208812 x at,---,---,

s mem e, mmm s --- ===, 1,74, 1. 08E- 06

HNECR AL518627 3- hydroxy 3- nethylglutaryl-Cbenzyne A reduct ase, 202539_s_at,

S mmm e mmm e me - - ===, 2,23, 1. 55E- 07

HN1 NM 016185 henatological and neurolog|cal_expressed_l,217755_at,---,---,---
see === ===, ===, ---,1.64, 1. T4E- 07

HN1 AF060925 henatologlcal and_neur ol ogi cal _expressed_1, 222396 _at,---,---,---,

TSR , 1. 85, 1. 52E- 07

HNRPD BGﬂ80941 heterogeneous nucl ear _ri bonucl eoprotein_D (AU-rich_el ement _RNA

_binding_protein_1, 37kDa)",221480_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.56
, 0.001742
HNRPDL D89678, het er ogeneous_nucl ear _ri bonucl eoprotein_D-1i ke, 209068_at,---,---
---,---,---,---,y€s,---,---,1.59,1. 36E-04
HNRPULl BCOO4242 heterogeneous nuclear _ribonucl eoprotein_UIlike_1,209675_s_at,
s--,---,---,---,---,---,ye€S,---,---,1.58,6.39E- 04
k[%A? NNIOO6896 homeobox _A7, 206848 at s--,---,---, ===, ---,---,Yy€S,---,---,1.58
, 1. 61E- 05
FK»(B,NNLOO4503,honeobox_CB,206858_s_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-l
.53, 0. 001813
HP1BP3, BC022342, "het erochromati n_protei n_1, bindi ng_protein_3", 1554251 at, ---
---,---,---,---,---,y€S,---,---,2.38,9.71E-08

HPCALl BE617588 h|ppocaIC|n I|ke 1, 212552_at, I T I e
,1.66,1.51E- 06
HPCALl NM 002149, hi ppocal cin-like_1,205462_s at,---,---,---,---,-=--, ===, -=--, -~

---,1.9,9. 09E- 07

HRSP12 N54448, heat - r esponsi ve_protei n_12, 203790_s_at, R R I '
es,---,---,-2.11,9. 98E- 08
HSPAlA,NNL005345,heat_shock_?OkDa_protein_lA,200799_at,yes,---,yes,---,---,yes
,yes,---,---,6.650

HSPA8, AA704004, heat _shock_70kDa_protei n_8,221891 x at,---,---,yeS,---,---,---,
yes,---,---,3.49, 3. 94E- 13

HSPA8, AF217511, heat _shock_70kDa_protei n_8, 224187 x_at,---,---,yeS,---,---,---,
yes,---,---,4.03,0

HSPA8, AB034951, heat _shock_70kDa_protein_8,210338 s _at,---,---,yes,---,---,---,
yes,---,---,4.21,0

HSPA8, AF352832, heat _shock_70kDa_prot ei n_8, 208687_x_at , ym=-,YeS, - - m .-

yes,---,---,4.29,0

HSPHl NM 006644 heat _shock_105kDa/ 110kDa_protei n_1, 206976_s_at I
------,---,---,---,1.52,1. 76E-04

HSPH1 BGno3660 heat shock 105kDa/ 110kDa_protei n_1, 208744_x_at, R T
---,---,---,---,---,1.81,5.57E-07

IARS NM 013417 |soleucyl-tRNA synt het ase, 204744_s_at , R

SRR 5 8. 53E- 06

IDH1 NM 005896 "isocitrate_dehydrogenase_1 (NADP+), sol uble", 201193 at,---,---
see - mmeme- s -- ===, ---,-1.96, 3.43E-08

IDHl,BC012846 i300|trate _dehydrogenase_1 ( NADP+), _sol ubl e", 1555037_a_at, ---, -



sy eyt - - -,---,-1.91,6. 71E- 08
IDHBA AI826060 i socitrate dehydrogenase 3_(NAD+) _al pha, 202069_s_at, ---, -
---,---,yes,---,---,---,-1.52, 2 78E-04
IDI1 BC005247 |sopentenyl-d|phosphate delta_i sonerase_1, 208881_x_at, --- -
- s m - -- -, 1,74, 4, 19E- 06
IDI1 NM 004508 |sopentenyl-d|phosphate del ta_i sonerase_1, 204615 _x_at, .-, -
---,---,---,---,---,---,1.83, 3. 05E- 07
IER5 NM 016545 i medi at e early response_5, 218611 at, I T I
---,---,1.84,4. 36E-06
IFITNQ NM 006435, i nterferon_i nduced_transnmenbrane_protein_2 (1-8D), 201315 x_at
S e e m s mm s m e s - - - - - === ===, -1.58,2. 52E-05
IFITNB BF338947 |nterferon i nduced _transmenbrane_protein_3 (1-8U), 212203 _x_at,
S e e e e e e - e - - - === -1.6, 9. 25E- 06
IFNGRl AF056979 |nterferon ganna receptor_1,211676_s_at,---,---,---,---,---,--
---,yes,---,-1.56, 3. 62E-04
IFRDl NM_ 001550 i nterferon-rel at ed_devel opnental _regul ator _1, 202147_s_at, ---, -
--- -, -, s, -, ---,---,-2.13,1. 00E-08
IFRDl AA747426 interferon-rel at ed _devel opmental _regul ator _1, 202146_at,---,---,

s mmm e mm - s - == ===, - 1.9, 1. 45E- 07

IGFZBP3 AU160004 i nsul i n-1i ke gromﬁh factor_2 nmRNA bi ndi ng_protein_3,203819_s_
at,---,---, ===, ===, ==, ==, --- --- ---,1.62,1.83E-06

IGFZBP3 NM 006547 i nsulin-1ike gromﬁh fact or _2_nmRNA_bi ndi ng_protein_3,203820_s
at,---,---, ===, ===, ==, ===, ---, --- ---,1.91,7.98E-08

TGF2BP3 /11 LOCB45468 /11 LCIBSllO? AL023775 insulin-like_growth_factor_2 nmRNA
_binding protein_ 3 /// _simlar_to i nsuli n-1i ke —growt h_factor_2 nRNA b|nd|ng pr
otein 3 /// simlar_to | GF-11_nRNA-binding_protein_3,216493 s _at, T
---,---,-=-,---,---,1.59, 1. 46E-04
IGFBP? NM_ 001553 |nsuI|n I|ke —growt h_factor_binding _protein_7,201163_s_at, ---
s e e e e e e e --- === 11,66, 2. 13E- 06
IGFBP? NM 001553 i nsul i n-1i ke gromﬁh factor_binding_protein_7,201162_at,---, --
s e e e e -- - === 11,76, 8. 69E- 06
IGSFlO AMB41661 innunoglobulln superfam ly, menber_ 10", 230670_at,---,---,---,
s e e mme - -- === 2.08,9. 73E-08
IGSFlO AF087980 "innunoglobulln superfam |y, menber_ 10", 1556579 s at,---,---, -
Rt It ettt it ,2.72,3. 09E- 08
IGSF3 ABOO7935 innunoglobul|n_superfan1Iy,_nenber_3",202421_at,---,---,---,--
I ---,---,-1.76,2.29E-05
ILGST ABOlS706 "interl eukin_6_signal transducer_(gpl30,_oncostatin_Mreceptor)

,211000_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,-2.03, 3. 26E- 04

ILGST BE856546, "i nterl euki n_6_si gnal _transducer_(gp130, oncostatin_M receptor)
,204863_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,-1.88, 4. 80E- 05

ILGST AM242916 "Interl eukin_6_signal transducer_(gpl30,_oncostatin_Mreceptor)
,212196_at,---,---,--=-,--=,---,---,---,yes,---,-1.6,1. 07E- 04

INPAl NM_ 005536 |n03|tol(nyo) 1(or 4) nnnophosphatase 1, 203011 _at, N

---,---,---,---,yes,---,-1.67,9.98E-06

INPADl NM 017813 |n03|tol nnnophosphatase domai n_cont ai ni ng_1, 218516_s_at, - - -
s e s mme mem e em === === 1. 75, 2. 7T6E- 05
INPADl,AI302253,inositoI nnnophosphatase domai n_cont ai ni ng_1, 222654_at,---, - --
ymcyme=,===,===,-=-,---,---,2.18, 3. 56E- 07
| NPP5A, NM 005539, in03|tol polyphosphate 5- phosphat ase, _40kDa", 203006_at, - - -, -
See e e mee e e- - -- === ,3.11,1. 27E- 10
INSIGﬂ 86292233 |nsuI|n |nduced _gene_1, 201626_at , e
--,---,3.06,9.98E- 11
INSIGﬂ NM_ 005542, i nsul i n_i nduced_gene_1, 201627_s_at,---,---,---,---,---,---, -~
---,---,3.08,1.01E 10
|NT85 A|869988 i nt egrator_conpl ex_subuni t_5, 53968_at, R
---,---,1.92,1. 00E- 05
|NT88 NM 017864 i nt egrator_conpl ex_subunit_8, 218905_at R
-, ---,---,-1.87,2.69E-07
IRFZBPZ BF968057, interferon _regul atory_factor_2_binding_protein_2,224571 at,
se e, === ===, ===, === ---,-1.63,5.59E- 05
IRSZ AFO73310 i nsulin receptor substrate_2,209185_s_at, R

---,yes,---,1.71,1. 96E- 06

ISCA2 Av715993 iron-sul fur_cluster_assenbly_2 honol og_(S. _cerevisiae), 226007_a
t,--- - m- - s - e s - - - - ===, 2,02, 8. 87E-07

ITGA6,NNL000210,"integrin alpha 6" 201656 at,---,---,---,---,---,---,---,Yyes,

---,1.62, 4. 06E- 05
| TGB4BP, AF022229, i nt egri n_beta_4_bi ndi ng_protein, 210213 s _ at,---,---,---,---,-

--,---,yes,yes,---,-1.81, 3. 15E- 06

| TPR1, L38019, "inositol _1,4,5-tri phosphate_receptor, type_1",211323 s_at,---,--
---,---,---,---,---,yes,---,2.64,9.77E-10

ITPRl NM_ 002222 in03|tol_1 4 5-tri phosphate_receptor, _type_1",203710 at,---, -
---,---,---,---,---,yes,---,2.69,1. 10E-10

ITPRl U23850 inositol _1,4,5-triphosphate_receptor, type_1",216944 s at,---,--
---,---,---,---,---,yes,---,2.9,1 11E-09

IVNSlABP NM 006469 i nfluenza_ virus_NS1A \_bi ndi ng_protein, 206245_s_at, --- -
s memme ===, ===, ---,2.94, 1. 26E-10
JAGﬂ U77914 Jagged 1 (Alagllle syndrone), 216268_s_at, L

--,yes,---,-1.64,0.001596
JAGﬂ,U73936,jagged_1_(AlagiIIe_syndrone),209099_x_at,---,---,---,---,---,---,-
-,yes,---,-1.6,1. 74E- 04

JARI D1B, NM 006618, "j unonj i, AT rich_interactive_domain_1B", 201549 x at,---,---



y===,===,---,---,yes,---,---,1.56, 4. 20E-05

JARI D1B, W2593, "j unonj i, AT rich_interactive_domai n_1B", 201548 s_at, - --

---,---,---,yes,---,---,1.7,1.72E- 05
JNUDG AK021780 Junnnjl donaln_contaln|ng_6,212723_at,---,---,---,---,---,---,y
es,---,---,1 78 3. 78E- 06

JUB AI289311 "j ub, _aj uba_honol og_( Xenopus_| aevis)", 225806_at , ---, - --
---,---,---,---,-2.51,3.13E- 10

JUND NM 005354 Jun D _pr ot o- oncogene, 203752_s_at, I L

-,---,1.5/9.41E- 04
JUP NM 021991, j uncti on_pl akogl obi n, 201015 s _at,---,---,---,yes,---, -
---,1.67,9. 48E-06

KCNKl NM 002245, "pot assi um channel , _subfam |y _K, nmenber_1", 204679 _at,

s, m-- s, m-- -, ---,1.59, 3. 52E- 06
KCNKl U90065 pota33|unwchannel _subfam ly_K, nmenber_1",204678_s_at,
S mmm e mmm -, ===, 1,87, 6. 06E- 07
KIAA0143 AMA70003 KI AA0143 _protein, 212149_at, I T
--,-2.82,4. 44E- 09
KIAA0182,AA206161,KIAA0182,212057_at,---,---,---,---,---,---,---,---
, 2. 88E- 04
Kl AA0256, N52532, KI AA0256_gene_product, 212451 _at,---,---,---,---,---,
-,---,1.77,9. 64E- 06
KIAAO494 NM 014774, KI AA0494, 201778_s_at, I T
78, 3. 16E- 05
Kl AA0692, AK025933, KI AA0692, 212200_at, ---,---,---,---,---,---,y€S, ---
0. 001439
Kl AA0O746, AB018289, KI AAO746_protein, 212314 _at, ---,---,---,---,---, ---
--,-1.77,1. 21E- 05
Kl AA1429, BC003701, Kl AA1429, 223110 _at, ---,---,---, ==, ===, -=-, ---, ---
8. 22E- 06
Kl AA1430, Al 912523, Kl AA1430, 226254_s_at,---,---,---, ===, ---, ===, ---, -
08, 5. 22E- 07
Kl AA1702, AK027074, KI AA1702_pr ot ei n, 1556060_a_at,---,---,---,---,---,
-,---,-1.55,2.67E-04
KIF14 NM 014875, ki nesin_fam | y_nmenber _14, 206364_at,---,---,---,Yyes, -
---,---,1.56,1.13E-04
KIF14 Am183154 ki nesin_fam |y_nenber 14, 236641 _at,---,---,---,yes, --
---,---,1.78,1. 11E- 05
KLCl AA284075 ki nesin_light_chain_1,212878_s_at, y---,---,yes,---,
-,---,1.59,2. 23E-04
KLFlO NM 005655, Kruppel -1i ke_factor_10,202393 s _at,---,---,---,---,-
,yes,---,-1.86, 3. 16E- 06
KLHL13, ABO3773O kel ch-1ike_13 (Drosophila), 227875 at,---,---,---,---
---,---,1.92,1.17E-07
KLHL15 BGﬂ49487 kel ch-1i ke_15 (Drosophil a), 226370_at, N T
---,---,1.64,8. 70E-05
KLHL5 AK002174 kel ch-1i ke_5 (Drosophila),226001_at, y---,---,Yyes, -
---,---,-1.53,4.39E-04
KLHL8 BF591270, kel ch-1i ke_8 (Drosophila), 226874_at S
---,---,-1.64, 3 25E- 05

KPNA2 BC005978 "karyopherin_al pha_2_(RAG cohort _1, inportin_alpha_1)"

T S Y A2 97E—O7

KPNA2 NM 002266 karyopherln alpha 2 (RAG cohort 1, inmportin_al pha_1)"

at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,---,1.76, 1. 65E- 07

KPNA3 AL120704 karyopherln al pha_ 3 (|nport|n al pha_4), 221502_at,
---,yes,---,---,1.59,8.49E- 05

KPNA3 AFO34756 karyopherln al pha_3_(inportin_al pha_4), 221503_s_at,

---,---,---,yes,---,---,1.77,1. 29E- 05

KRCCl BE326678 Iy3|ne r|ch 00|Ied coil 1,222585 x at,---,---,---,---

--,---,---,-1.84,3.37E-06

KRCCl NM 016618, | ysi ne-rich_coiled-coil _1,218303 x_at,---,---,---,--

---,---,---,-1.53, 6. 36E-05

KRT17 219574 keratin_17,212236_x_at, T V- T T

. 54E- 13

,211762_s

,201088_

KRT17, NM 000422, keratin_17, 205157 S_at, ---,---, -, y@S, -, -, -, ==, ---,5.1

4,0

KRT8, U76549, keratin_8,209008_x_at,---,---,---,y€S,---,---,---, ---

4E- 06

KTNL, NM 004986, ki nectin_1_(kinesin_receptor), 200915 x at,---,---,---
,---,---,yes,-1.61, 1. 14E- 05

KTN1 722551, ki nectin_1 (ki nesin_receptor), 214709_s_at, T

---,---,yes,-1.61,5. 70E- 06

KYNU BC000879 kynureninase (L- kynur eni ne_hydr ol ase), 210663_s_at,
---,---,---,---,---,-1.51,2.36E-04

LACTBZ BC000878 Iactanase _beta 2",222714 s at,---,---,---, ===, ---,

-,---,-1.65,1. 7OE-05

LANCl NM 002293, "l anmi nin, _gamua_1 (formerly LAMB2)", 200771 _at,---,--

---,---,---,---,---,1.51,3.29E-05

LAPTNnA NM 014713 Iysosonal-a3300|ated protei n_transnmenbrane_4_al pha, 200673_at

D e mm e mes eee eeo o-e o-- -1.56, 3. 32E- 06

LAPTNnB,NNL018407,Iysosonal associ at ed _protein_transnmenbrane_4_bet a, 208029_s_a

f,mmn mmm mmm mme mmn e =m= === --- -1.6,1. 49E-06

LAPTMAB, AF317417, | ysosonal _ associ at ed _protein_transnmenbrane_4_bet a, 1554679_a_a



S e e mmm s e e s e - - - - === ===, -1.58,2. 7T9E- 05
LAPTNnB AM149681 Iysosonal associ at ed _protein_transnmenbrane_4_bet a, 208767_s_at
S s e mm e s e s e e - - - === ===, -1.57,1. 59E- 06
LARP6 BF792126 La rlbonucleoproteln donaln _fam |y, menber_6", 236565 s _at,---
---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.77,1. 13E- 06
LASPl NM 006148 LIM and_SH3 protein_1,200618 at, B I - L N T
---,1.77, 1. 30E- 06
LDLR NM 000527, 1 ow density_lipoprotein_receptor_(famlial_hyperchol esterol em a

),202068 s _at,---,---,--=, ===, ===, ===, -=-,--- ---,2.07,3.95E- 07

LDLRAD3, AMD43782 | ow denS|ty I|poprote|n receptor cl ass _A domai n_cont ai ni ng_3,
234985 at,---,---,=-=, ===, ===, ==, -=-,--- ---,-1.76, 1. 16E- 05

LEMD3, NM_ 014319 LEM donaln contalnlng 3,218604 _at,---,---,---,---,---,---,Yes,

---,---,-1.69,6.91E-06
LC0152217 BE563042, hypot heti cal _protei n_BC007882, 225657_at ,---,---,---,---,---
---,---,---,---,-1.55,3.13E- 04
LCC221710 Al 870473, Hypot heti cal _protei n_L0OC221710, 227124_at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,-1.54,2 22E-04
LCC253039 AL117474, Hypot heti cal _protei n_LOC253039, 231828_at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,-1.81,1. 09E-05
LCC283267 A|913533 hypothet|cal _protein_LOC283267,226793_at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,2.08,5. 50E- 08
LCC339047 AF229069 hypot heti cal _protei n_LOC339047, 221501_x_at,---,---,---,---,
---,---,---,yes,---,-1.64,1.42E-05
LOC339047_/ /] _LOO642778_[ 11 _LOCB42799 /11 NPI P, NM_ 006985, nucl ear _por e_conpl ex_
interacting protein_///_hypothetical protein LOC339047 /// _simlar_to_nuclear_
pore_conpl ex_interacting_protein, 204538 x_at,---,---,---,---,---,---,---,Yyes, -
--,-1.56, 7. 89E- 05
LOC339047_/// _LOC642799_/// _NPI P, ACD02045, nucl ear _pore_conpl ex_i nteracti ng_pro
tein_///_hypothetical protein_LOC339047 _/// _simlar_to_nucl ear_pore_conplex_in
teracting _protein, 214870 x_at,---,---,---,---,--=,---,---,yes,---,-1.6,2. 18E-0
5
LOC339229, AA150503, hypot heti cal _protei n_L0OC339229, 50374_at,---,---,---,---,---
---,---,---,-1.57,1.96E- 04
LCC340318 /1] _LOC729316_/// _POVL21, AA514622, POML21 nenbr ane_gl ycoprotein_(rat)
/11 _nucl ear _envel ope_pore_ nenbrane LOC340318 /// _similar_to_Nucl ear _envel ope_
por e_nenbrane_protei n_POM 121 _(Pore_menbrane_protei n_of 121 kDa) (P145), 213360
s at,---,---,--=,--=,---,---,yes,---,---,1.69, 1. 40E-05
[OC340318 /// LOC729316 /// F(mm21 AK022555 POML21 nenbrane_gl ycoprotein_(rat)
/11 _nucl ear _envel ope_pore_ nenbrane LOC340318 /// _similar_to_Nucl ear _envel ope_
pore_nenbrane_protei n_POM 121 _(Pore_menbrane_protei n_of 121 kDa) (P145), 212178
s_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.7,2. 82E-O4
[OC341315 /// LOCB52607_/// _PABPCL /// PABPC3 U64661, "pol y(A) _bi ndi ng_protein,
_cytoplasnmic_3 ///_pol y(A) _binding_protein, cytoplasn1c 1 /// _hypothetical LOC
341315 /// _simlar_to_Pol yadenyl at e- bi ndi ng_protein_1_(Pol y(A) -binding protein
_1)_(PABP_1)", 215823 x_at,---,---,---,-=-,---,---,y€S,---,---,-1.66,1. 71E-07
LOC399491, AA308853, LOC399491 prote|n 214035 x_at,--- ---,---,---,---,---,---,y
es,---,-1.61, 4. 02E- 05
LCC401152 BF244081, HCV_F-transacti vated_protein_1,224602_at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,2.18,1. 20E- 09
LCC441212 BE670798 retinitis_pignmentosa_9 pseudogene, 227035 _x_at, I
--,---,---,---,---,---,-1.58, 3. 71E- 04
LCC493869 AL571557 simlar_to_RIKEN cDNA 2310016C16, 227628_at,---,---,---,---,
---,---,---,---,yes, -1.65, 3. 86E- 06
LCC554363 Av758342 hypot heti cal _gene_L0OC554363, 226006_at , ---,---,---,---,---, -

-, ---,yes, ---,1.6,2. 76E-05
LO0642732_/ /1 _LOC730793, Al 685944, si ni | ar_t o_CGLO721- PA, 213878 _at, ---, -, ---, -
. yes,---,yes,---,---,-1.92, 3. 58E- 06

LCC643167_///_RBNBQ,BE466173,RNA;binding_nntif_protein_39_///_sinilar_to_RNA—b

i ndi ng_r egi on-contai ni ng_protein_2_ (Hepatocellul ar_carcinoma_protein_1) (Splic

ing_factor_HCC1), 227223 at,---,---,---,---,---,---,Yes, ---,---,-2.5,1.02E-08

LOC644215, BCO09463, kypothet|cal LCEB44215 1559822 s _at, I T

---,---,-2.43,5.51E- 09

LCC647979 AV729406, hypot heti cal _protei n_LOC647979, 224597 _at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,-1.59,1. 24E- 05

LCI728177 /// LCI730675 Al 761675, hypot heti cal _protei n_LOC728177_/// _hypot hetic

_protein_LOC730675, 230543_at ,---,---,-=-,==-,===,===,=--,---,---,-1.7,0.0374

27

LOC728661 /// _SLC35E2, AL031282, "solute_carrier_fam|ly_35, nenber_EZ_///_siniIa

r to_solute_carrier_famly_ 35, nenber E2",217122 s at,---,---,---,---,---,---,

---,---,---,-1.6,1.59E-05

LOC732402_ /11 PTPLAD1, AL573951, protei n_tyrosi ne_ phosphatase i ke_A domai n_cont

alnlng 1711 S|n1lar_to_butyrate i nduced_transcript_1,222405 at,---,---,---,--
---,---,---,yes,---,-1.52, 2. 77E- 05

LONPl U02389 "l on_peptidase_1, mtochondrial ", 209017 s at,---,---,---,---,---

---,---,---,---,-1.85,1.34E- 05

LQX L16895 | ysyl _oxi dase, 215446_s_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.61,

6. 79E- 05

LRRC8D, NM 018103, "l euci ne_rich_repeat _containing_8 famly, nenber_D', 218684_at

ym ey mmm ey e e s mm = - === -1, 76, 1. 58E- 06

LSMB, NM 014463, "LSM3_honol og, _ U6 smal | _nucl ear _RNA associ ated_(S._cerevisiae)"
, 202209 _at,---,---,---,--=,---,---,yes,---,---, 1.5, 8. 50E- 06

LSS AM08451O " anost er ol synthase (2, 3- OX|dosquaIene | anost erol _cycl ase) ", 2022



45 at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1.75,9. 15E- 05

LUC7L2 A|963460 LUCT-1i ke 2 (S cereV|S|ae) 243852 _at,---,---,---,---, ===, -,
---,---,---,-1.64,8.36E-05

LUC7L2 AAO43552 LUC7-1ike_2_(S._cerevisiae), 226758 _at,---,---,---,---,---,---,
---,---,---,-1.54,1.68E-04

LUM NM_ 002345, | um can, 201744_s_at, pm Tyt e e mmm - == -2 12.22,8.7
1E- 07

MBPRBP1, NM 005817, mannose- 6- phosphat e_r ecept or _bi ndi ng_protein_1, 202122_s_at,
N R T et el ,1.62,1.18E-04

MAGEA12, BC003408, " el anong. antlgen fan1|y A, _12",210467_x_at, S e -
-- -, ---, -, ---,1.78,1. 41E- 06

NAP3K7IP3 BF593914 m t ogen- acti vat ed_pr ot ei n_ki nase klnase_klnase 7_interactin
g_protein_3,227357 at,---,---,-=-, ===, ==, ===, ===, ---, --- 1,62, 2. 94E- 04

MAP7, T62571, m cr ot ubul e- associ at ed proteln 7, 202889 x _at,---,---,---,yes,---,-
---,---,---,1.54,1.83E-04

NAP? AM242297 m cr ot ubul e- associ at ed _protein_7,202890_at, ---,---,Y€s,---,-
---,---,---,1.7,1. 24E- 05

NAPKAPl NM 024117 m t ogen- acti vat ed_pr ot ei n_ki nase_associ ated_protein_1, 217808

S_at,---,--=, ==, ==, ===, == -=- --- ---,1.55 6.82E-05

NAPKAPl BF939919 n1togen acti vat ed proteln ki nase_associ ated_protein_1, 229846 _

S at,---,---,===, ===, ===, ==, -=-, --- ---,1.68, 4. 34E- 04

NARCKS NM 002356 nyrlstoylated al ani ne-ri ch _protein_kinase_C substrate, 201669 _

s_at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,1.61,1. 16E-05

NARCKS AA770596, hyrlstoylated al ani ne-ri ch _protein_kinase_C substrate, 213002_a

---,---,y€S,---,---,---,---,---,1.62,3.29E-04

NARCKS N68956 nyrlstoylated al ani ne-ri ch _protein_kinase_C substrate, 201670_s_a

t, ---,---,y€S8,---,---,---,---,---,1.83,5.66E-07

NARCKS Am163148 nyrlstoylated al ani ne-ri ch _protein_kinase_C substrate, 201668_x

at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,1.96, 6. 22E-04

NARCKSLl NM_ 023009, NARCKS—I|ke 1 200644 e L

,1.95, 1. 22E- 07

NARS,AA621558,nethionyl-tRNA;synthetase,213671_s_at,---,---,---,---,---,---,--

-,---,yes,-2.58,1. 04E- 10

MARS, NM_ 004990, net hi onyl -t RNA_synt het ase, 201475 x_at,---,---,---,---,---,---, -

--,---,yes,-2.51,3.12E- 10

MJMABQQZ?? nmel anoma_cel | _adhesi on_nol ecul e, 210869 s at,---,---,---,---, --- -~
---,---,1.55,2.75E-04

MJMABQSSSZ nelanona cel |l _adhesion_nol ecul e, 211340 s at,---,---,---,---,---, -~
---,---,1.55, 3. 05E- 04

hK)Mw BE964361 nmel anome_cel | _adhesi on_nol ecul e, 209086_x_at,---,---,---,---,---,

---,---,---,1.59, 2. 78E- 04
hmmﬁ AA807529 n1n|chronnsone mai nt enance_conpl ex_conponent _5, 216237_s_at, yes, y

es,---,---,---,---,yes,---,---,-1.61, 3. 79E- 05

thB NNI005915 n1n|chronnsone nalntenance _conpl ex_component _6, 201930_at , --
---,---,-=-,---,y€S,---,---,-1.99, 3. 40E- 08

NEDlO BCOO3353 nediator _of RNA polynerase_lI_transcription,_subunit_lo_honnlo

g_(NUT2, S. cerevisiae)", 223247 at,---,---,=-=,===,===,-=-,==-=,=-=-,---,-1.62,5

. 86E- 06

NEDQS,NNLOZSZOS,"nediator of RNA pol ynerase_| | _transcription, _subunit_28 honol

og_(S. _cerevisiae)", 218438 s at,---,---,---,y€S,---,---,yes,---,---,1.69,7.09E

-05

NED31,AN760596,"nediator of RNA polynerase_lI_transcription _subunit_31 honol o

g_(S. _cerevisiae)", 222867 s at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,1.82 1. 59E-

05

MEGF9, W58084, mul ti pl e_EGF-1i ke-domai ns_9, 212830_at , ---,---,---,---,---,---,---

---,---,2.41,1.52E-08

NEN1 NM_ 000244 mul ti pl e_endocrine_neoplasia_l, 202645 s _at,---,---,---,---,---,

---,yes,---,---,1.57,0.003142

NESD01 BC001373 nesodernwdevelopnent candi date_1, 223264_at , ---,---,---,---, ---

---,---,---,---,1.54,0.002934

NFAP2 NM 017459 m crofibrillar-associ at ed _protein_2,203417_at, R T

---,---,---,---,---,1,57,8. 96E- 05

MEC3205. /// Lh(ﬁOl BF343862 hypot heti cal _prot ei n_M3C3205_///_NMBC3205, 225003_at

S mmm e mmm e e s -- - === - 1.59,1. 27E- 04

hKEﬂQ NNI002413 m cr osonal glutathlone S—transferase 2,204168_at, EEE I
---,---,---,yes,---,1.61,1. 76E- 04

M NA BE966695 NNC |nduced nuclear _antigen, 213189 at,---,---,---,---,---,---, -~
---,---,-1.91, 1. 45E- 07

M NA, Al 823896, MYC_i nduced_nucl ear _anti gen, 213188_s_at,---,---,---,---,---,---,

---,---,---,-1.82,8.81E-06

M'TF NM 000248 n1crophthaln1a associ ated_transcription_factor, 207233_s_at,

---,---,---,---,---,y€s,---,---,1.6,7.57E-06

NKX AMw23227 nohawk _ honeobox 239468 at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-3.
02, 6. 63E-10

M_F2, NM 005439, nyel oi d_I| eukem a_factor_2,200948 at,---,---,---,---,---,---,Yes

---,---,1.59,2.51E-04
NNl NM 002430 meni ngi oma_(di srupt ed_i n_bal anced_t ransl ocati on)_1, 205330_at, yes

,Y€S, ===, ===, ===, ===, ===, ---,---,1.5,0.002631
MOBKL 1A, AL162039'Ww381 Nbs Che Bi nder _kinase_activator-like_ 1A (yeast)", 22599
7 at,---,---,--- y---,---,yes,---,---,1.53,8.09E-04

N[SCl NM 022746 thI)squhurase C—tern1na| _domai n_cont ai ning_1, 218865_at, -- -, -
s ey e e e e - === 1,75, 3. 7T6E- 06



MOSPD1, AF086333, noti | e_sper m donai n_cont ai ni ng_1, 1557455_s_at,---,---,---,---

---,---,---,---,---,-1.51,0.001831

NlRIP A5020671 nmyosi n_ phosphatase Rho_i nteracti ng_protein, 212197 _x_at, ---,

s, -, ==, ===, ---,---,1.85,1.02E- 06

NlRIP AK025604 nyosrn phosphatase Rho_i nteracti ng_protein, 214771_x_at, ---,

I I -,2,1.23E-07

NRPL13 NM 014078 nrtochondrral _ribosomal _protein_L13,218049 s at,---,---,---,-
s mmm s, ===, ===, -2.11, 2. 41E- 08

NRP810 AF277180 nrtochondrral _ribosomal _protein_S10, 224247 s_at,---,---,---,--
---,--=,-=-,---,---,-1.52,4, 43E-05

NRPS31 NM 005830 m t ochondri al _ri bosonal _protein_S31, 212603_at,---,---,---,---

---,-=-,-=-,--=-,---,-1.59, 7. 84E-05

VBL- 1 AA001203 nal e- specrfrc | et hal -1_honol og, 224765_at , R
---,---,---,1.64,1.86E-04

NBN NM 002444 noesi n, 200600_at , y---,---,y€8,---,---,---, ---, ---,1.53,1. 66E-

05

MICH2, AV756532, m t ochondri al _carrier_honol og_2_(C. _el egans), 222403_at,---,---,

se-m-e,-=- ===, ===, -=-,---,1.52,5 16E-04

NWDH A|886796 "CDNA FLJ41088 fis,_clone_ASTRO2002459 /// _Met adherin", 212248_at

---,m-- ==, ===, ===, ---,Y€S,---,---,-2.58,3. 13E-10

NWDH AI972475 netadherrn 212251 _at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-2.38,1
. 22E- 08
NWDH,AV700332,netadherin,212250_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-2.24,2
. 94E- 09

MIERFD1, NM 015942, MTERF_domai n_cont ai ning_1, 219363 s _at,---,---,---,---,---,--
S mem e, 20 77 2. 04E- 09

NWHFDl NM_ 005956, nethylenetetrahydrofolate_dehydrogenase_(NADP+_dependent)_1,
nethenyltetrahydrofolate cycl ohydrol ase, _fornyltetrahydrof ol at e_synt het ase", 2

02309_at,---,---,---,---,---,yes,---,---,---,-1.52,1.18E-05
MIHFD2, NM 006636 nethylenetetrahydrofolate dehydrogenase (NADP+ dependent) 2,
_nethenyltetrahydrofolate cycl ohydrol ase", 201761_at,---,---,---,---,---,Yye€s, --

---,---,-4.03,7.63E-13
NWCﬂ NM 012123, mi t ochondri al _transl ati on_opti m zation_1_honol og_(S. _cerevisi ae
),218716_X_at,---, ===, ===, ===, === —mm, - ---,---,-1.5,5.67E-O4
MXI 1, NM_ 005962 NAX |nteractor 1, 202364 at, R T - I
-1.56, 1. 39E-05
MYC, NM _002467, v-myc_nyel ocyt omat osi s_vi ral _oncogene_honol og_(avi an), 202431_s_a

t,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,-2.11,4. 27E- 09
NND88 Ur70451, nyelord di fferentiation _primary_response_gene_(88), 209124 at, ---
---,---,---,---,---,---,Yyes,---,1.66,5.99E-05

NARGQ NM 024611 NVDA receptor regulated 2,218713 at,---,---,---,---,---,---,--
---,---,-1.73,4.40E-05

NARS NM 004539 aspar agi nyl -t RNA_synt het ase, 200027_at , L
---,---,-1.8,3.41E-07

NATlO NM 024662, N- acetyl t ransferase_10, 217884 _at , ymm =y, ---,---,YES, -
--,---,-1.55,1. 63E-04

NBN Al796269 ni brin, 202905_x_at, yes, yes,---,---,yes,---,yes,---,---,-2.11,8.45
E- 09

NBN, NM 002485, ni bri n, 202907_s_at, yes, yes,---,---,yes,---,yes,---,---,-1.83,7.9
OE- 06

NCQA7, AL035689, nucl ear _receptor _coactivator_7,225344_at,---,---,---,---,---, -~
---,---,---,-2.13,3.99E- 08

BKIPQ NM 006312, nuci ear _r ecept or _co-r epr essor _2, 207760_S_at , ---, -=-, -, -, -~
---,yes,---,---,1.97,1. 54E- 05

NDF|P2 AW290956 Nedd4 fanrly interacting_protein_2,224799 at, e e e -
---,---,---,---,1.74,7.90E- 07

NDF|P2 AA019338 Nedd4 _family_interacting_protein_2,224802_at, e e e -
---,---,---,---,1.84,3.85E-08

NDUFA3 NM_ 004542 " NADH | dehydr ogenase_(ubi qui none) _1 al pha_subconpl ex, _3, 9kDa"

, 218563 _at,---,--- s--,---,m--, -, ---,---,-1.81,4.06E-07
NDUFBQ AF261090 NADH dehydrogenase (ubrqurnone) 1 bet a _subconpl ex, _9, 22kDa",
222992 s at,---,---, ===, ===, ===, ==, -=-,--- --- -1.69, 3. 00E- 07

NEK7, AL080111 NI VA (never |n m t osi s gene a)-rel ated_ k|nase 7,212530 at,---,--
S mm- e, m-- -, ===, ---,2.36,5.59E-09

NETCQ NNl018092 neurop|I|n (NRP) and_tolloid_(TLL)-1ike_2,218888 s_at, ---

meeme- == ===, ===, ===, ---,1.57,3.38E-04

NFATS NM 006599 "nuclear_factor_of_actrvated_T-celIs_5,_tonicity-responsive",2

08003_s_at,---,---,---,---,---,---,yes,yes,---,-1.5, 6. 20E-04

NFE2L1, FB3013 nuclear _factor_(erythroid-derived_2)-1ike_1,214179 s at,---,---,

se- -, -, ---,Yy€S,---,---,-1.57 1. 57E-04

NFE2L1 NM 003204 nuclear _factor_(erythroid-derived_2)-1ike_1,200759 x_at,---, -
~--,---,---,---,yes,---,---,-1.51,9 31FE 05

NINJZ NM 016533 nrnjurrn 2,219594 at,---,---,--- - mmm mmm me e -- - === 2,08,

1. 38E- 07

NI T1, NM 005600, nitrilase_1,202891 at,---,---,---,---, === === === --- --- -1,55

, 7. 38E- 04

NNMT, NM_ 006169, ni coti nam de_N- net hyl transf erase, 202238 s _at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,-1.67,2.18E-05

NNNW NM 006169 nrcotrnanrde _N-met hyl transf er ase, 202237_at , ISR

---,---,---,---,-1.63,1. 12E- 05

NNT NM_ 012343 ni coti nam de_nucl eoti de_t ranshydr ogenase, 202784_s_at, --- -



---,---,yes,---,---,---,-1.56,1.32E-05

h[Bl BCOOOOSO NI NL/ RPNL2, _binding_protein_1 honmol og_(S._cerevisiae), 223018_at, -
S mmm e mmm e mm - - === -2.43,2.43E-09

NPNH AA191576 nucleophosnrn (nucl eol ar _phosphopr ot ei n_B23, numatrin)", 221923

s_at,yes,---,yes,yes,---,---,yes,yes,---,-1.64, 4. 19E-07

NPTN NM 017455, neur opl astin, 202228_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1
57, 2. 27E- 06

NPTX1, NM 002522, neuronal _pentraxin_l,204684 at,---,---,---,---,---,-=--, --- ---
---,1.5,0. 001153

NR2F1 Al 951185, "Nucl ear _receptor_subfam |ly_2, group_F, nenber_1", 209505 _at, - - -
,---,---,---,---,---,yes,yes,---,1.64,5.45E-05

NR3C1,XO3348 "nucl ear _receptor_subfamly_3, group_C, nenber_1 (glucocorticoid_
receptor)” 216321 s at,---,---,---,---,---,---,yes,yes,---,-1.72,1.57E-07
NR3C1, AI432196 "nucl ear receptor subfanrly 3, _group_C, nenber 1_(g|ucocort|co
d receptor) ,201865 x_at,---,---,---,---,---,yes,yes,yes,---,-1.52,6.52E-05
NSFL1C, AK023585 NSFL1_ (p97) cof act or _(p47),232520_s_at,---,---,---,---,---,---
,yes,---,---,1.51,7. 38E-04

NSMCE2, AL562908 "non-SNCLeIenent_2,_NN821_honDIog_(S._cerevisiae)",226536_at,-
S e e mem e e e - === 2,07, 3. 41E- 07

NT5E NM 002526 "5'-nucl eoti dase, _ecto_(CD73)",203939 at,---,---,---,---,---,--
---,---,---,1.59,4. 22E-05

NUDCDl AI802955 NudC domai n_cont ai ni ng_1, 225439 _at , I I

---,---,-2.32,4.58E-08

NUP21O Al 867102, nucl eopori n_210kDa, 213947_s_at, I I

---,-1.52,2.67E-04

NMTZ AK023289, nucl ear _transport_factor_2-1ike_export_factor_2, 209628 _at, --
---,---,---,---,y€S,---,---,1.57,3.33E-04

OGT U77413 O linked N-acetylglucosanrne (A cNAc) _transferase (UDP-N-acetngIuc

osami ne: pol ypept i de- N-acet yl gl ucosani nyl _transferase), 207563_s_at,---,---,---,

---,---,---,yes,yes,---,-2.4,4.05E-08

OGT BF001665 O linked N-acetylglucosanrne (A cNAc) _transferase (UDP-N-acetyIm

ucosam ne: pol ypept i de- N- acet yl gl ucosani nyl _transferase), 212307 _s_at,---,---, --
---,---,---,yes,yes,---,-2.18,1.99E-08

CEH AI742039 O linked N-acetylglucosanrne (A cNAc) _transferase (UDP-N-acetyIm

ucosani ne: ponpeptrde N-acet yl gl ucosani nyl _transferase), 229787 s at,---,---,--
---,---,---,yes,yes,---,-2.02,8. 25E-06

OGT NM 003605 O linked N-acetylglucosanrne (A cNAc) _transferase (UDP-N-acetng

| ucosanmi ne: pol ypepti de- N-acet yl gl ucosam nyl _transferase), 207564 x_at,---,---,

---,---,---,yes,yes,---,-1.83,9. 79E- 07
CLFNH NM 006334, olfactonedrn 1, 205591 at, L I I I |
.57, 6. 06E- 06
CLFNH,R38389,o|factonedin_l,213131_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1.73
, 2. 01E- 07

OLFM_2A, AL050002, ol fact omedi n-1i ke_2A, 213075_at,---,---,---,---,-=-,---, ===, -~
-,---,1.75,7. 29E-05
CPNB NNIOl4322 "opsi n_3_(encephal opsi n, _panopsin)",219032_x at,---,---,---,---

ooy, -, Yes, - -- , 1. 58, 3. 49E- 05
CFKBL NM 002553, orrgin recogni ti on_conpl ex, _subunit_5-1ike_(yeast)", 204957_at
se-,m-- -, --- ===, ---,Y€S,---,---,-1.98,9.39E-08

OSBPL10, NM 017784, oxysterol blndlng protein-like_ 10,219073_ s at,---,---,---,--
s--,m=-, ===, === ,---,1.76,1.17E- 06

CBNR BC010943 oncostatrn M receptor, 1554008 _at,---,---,---,---,---,---,---,Yes

---,-1.61,6. 55E-O4

PABPCl Al 734929, "pol y(A) _bi ndi ng_protein, _cytoplasmc_1",215157 x_at,---,---,-

S, -o-,o-, oo V@S, - - - ,---,-1.87,2. 48E-08

PABPC3 NM_ 030979 pon(A) _binding_protein, _cytoplasm c_3",208113 x_at,---,---,

meemee mme == == - --- -1.68,5.56E-07

PAIP2 BC001716 pon(A) brndrng protein_interacting_protein_2,222983_s_at, -
memme e == == - --- -1.56, 2. 54E- 05

PALBZ NM 024675 partner and_| ocal i zer _of BRCA2, 219530 _at,---,---,---,---,---,-
e e e -1 58, 8. 88E- 05

PALLD NM 016081 "pal | adi n, _cytoskel etal _associ ated_protein", 200897_s_at,---,--

---,yes,---,---,yes,---,---,1.6,1. 45E-06
PALLD AK025843 paIIadin cytoskeletal _associ ated_protein",200906_s _at,---,---
---,yes,---,---,yes, ---,--- ,1.66, 1. 67E-05
PALLD AU157932, "pal | adi n, cytoskeletal associ ated_protei n", 200907_s_at,---,---
---,yes,---,---,yes,---,---,1.73, 1. 06E- 06
PANlAI022882 peptrdylglycrne al pha- am dat i ng_nonooxygenase, 212958 x_at, ---
---,---,---,yes,---,---,1.89,7.47E-07
PANlNM 000919 peptrdylglycrne alpha am dat i ng_nonooxygenase, 202336_s_at, --
---,---,---,---,Yy€S,---,---,1.92, 2 18E-07
PAPPA BF107618 pregnancy associ at ed _plasma_protein_A, _pappal ysin_1", 224940_s__
at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.89,6.26E-05
PAQRS Am173157 progestrn and adrpoCLreceptor _famly_menber I11,213372_at,---, -

s mme e e e e e e e === 1,78, 2. 12E- 06

PARN NM 002582 pon(A) specrfrc ri bonucl ease_(deadenyl ati on_nucl ease), 203905_a

t,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.53,3. 14E- 04

PBK NM 018492 PDZ. brndrng ki nase, 219148 _at , ---,---, ===, === === -== --n --- ---
,-1.64,9. 29E- 07

PCNn Al 924817, pericentriol ar_material _1,214937 x at,---,---,---,y€S,---,---,--
---,---,-1.57,9.73E-04

PCSK9 V2036, proprotei n_convertase_subtilisin/kexin_type_ 9,227759 at, .-, -



se-,--- === ===, ---,---,1.6,0.001388
PDElA BC894022 "phosphodlesterase 1A, _cal nodul i n- dependent ", 1558680_s_at, ---, -

---,=--,-=-,-=-,---,yeSs,---,-1.91,2. 12E-06
PDElA NM 005019 phosphodlesterase 1A, _cal nodul i n- dependent ", 208396_s_at, - - -, -
---,---,---,---,---,yes,---,-1.88, 1. 56E- 06
PDElA N53248 phosphodlesterase 1A, _cal nodul i n-dependent ", 233547_x_at,---,---,
---,---,---,---,---,y€s,---,-1.6,1. 10E-04
PDE3A NM 000921 "phosphodlesterase 3A, _cGWP-inhi bited", 206389_s_at, - -
---,---,---,---,yes,---,-1.78,1. 30E- 04
PDESB AK023913 phosphodlesterase 8B, 213228_at yTTTy Tttty -, ---,---,Yes,

---,-1.6,1.13E-04
PDIA6 NM 005742, "protei n_di sul fide_i somerase_fam |ly_A, _nenber_6", 207668_x_at,
se- -, == ===, ===,-=-,---,ye€s,-1.57,7.93E-06

PDLINB NM_ 006457 PDZ and LIM donaln 5, 203243_s_at, I

---,---,1.56,7.32E-04

PDLINB Av715767 PDZ_and_LI M donmai n_5, 212412_at, S i T
---,1.59, 4. 81E-05

PDXK NM_ 021941, "pyri doxal _( pyri doxi ne, _vitam n_B6) _ki nase", 218019_s_at,---, ---

ymmm, ey m==, ===, ===, ===, ---,1,57,7.39E-04

PDXK, AWi49022, " pyri doxal (pyrldOX|ne _vitam n_B6) _ki nase", 218018 _at,---,---, --
---,---,==-,-=-,---,---,1.58,1.39E-04

PDXK NM 003681 pyrldoxal _(pyridoxine, vitam n_B6)_ ki nase", 202671_s_at,---,---
see -, mm- === ===, ===, ---,1.97,1. 03E- 07

PELO NM_ 015946 pelota honnlog (EXOSophlla) 218472_s_at, e T

,yes,---,---,1.63,7.88E-05

PHF17 Am138134 PHD finger_protein_17,225816 at,yes,---,---,---,---,---,Y€s,---
---,-1.97,1. 92E- 06

PHF20 AL109965, PHD fi nger _protein_20,209422 at,---,---,---,---,---,---,yes,---

---,-1.86,1.49E- 05

PHGDH NM 006623, phosphogl ycer at e_dehydr ogenase, 201397_at , I T
TR -2 71, 1. 96E- 09

PHLDAl AK026181 pleckstrln honol ogy-1i ke_domai n, _famly_ A, _nmenber_1", 225842 _a

t,yes,---,---,---,---,---,y€s,---,---,-2.06,7.43E- 07
PHLDAl AA576961 pleckstrln honDIogy i ke domain, famly_ A, _menber_1",217996_a
t,yes,---,---,---,---,---,y€S,---,---,-1.77,1. 09E- 05

PIH1D1 NM 017916 PIH1 domai n contalnlng 1,217872_at, I L R
---,---,-1.56, 3. O7E-05

PITPNCl NM 012417, "phosphatidylinositol _transfer_protein, _cytoplasmc_1",21915

5at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,-1.57,1. 96E- 05

PKN2, AI633689 proteln klnase N2, 212629 s_at,---,---,---,---,---,---,---,Yes, --

-,-1.62,2. 44E-05

PLAA AF145020, phosphol i pase_A2-activating_protein, 209533 s at,---,---,---,---,

---,---,---,yes,---,1.63, 3. 25E- 05

PLAELl BGB47855 plelonDrphlc adenoma_gene-1i ke_1,209318 x_at,yes,yes,---,---, -

--,---,y€s,---,---,2.02,5.07E- 07

PLAGLl NM_ 002656 plelonDrphlc adenoma_gene-1i ke_1,207002_s_at, yes,yes,---,---,

.-, ---,y€S,---,---,2.27,1. 41E- 06

PLAUR, U08839, "plasn1nogen_activator,_urokinase_receptor",210845_s_at,---,---,-
e e - ---,yes,---,1.7,1.88E-05

PLAUR AY029180 "pl asm nogen_activator, _uroki nase_receptor", 211924 s at,---,---

---,---,-=-,---,---,yes,---,1.76,09. 30E- 06

PLEK2 NM 016445 pleckstrln 2 218644_at,---,---,---,yes,---,---,---,yes,---,1.6

5, 9. 64E- 06

PLEKHA2, BF347859, "pl eckstri n_honol ogy_domnai n_cont ai ni ng, _fam ly_A (phosphoi nos

itide b|nd|ng speC|f|c) menber _2",238013_at,---,---,---,---,---,---, y€S, ---, -~

-,-1.51,0.003519
PLEKHA2 BF968578, " Pl eckstri n_honol ogy_domnai n_cont ai ni ng, _fam |ly_A (phosphoi nos

itide b|nd|ng speci fic)_nmenber_2",225136_at,---,---,---,---,---,---,y€S,---,--
-,-1.5,8.30E-05

PLK2 NM 006622, pol o- | i ke_ki nase_2_(Drosophila), 201939 at,---,---,---,---,---,-
--,---,yes,--- 2 2. 76E- 07

PLCIQ NNI000935 "procol | agen-1ysi ne, _2-oxogl ut arate_5-di oxygenase_2", 202620_s__
at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,2.06,1.56E-08

PLCIQ AI754404 procollagen Iy3|ne _2- oxoglutarate 5- di oxygenase_2", 202619 _s_a
t, S mmm e mm e e e e e - ===, 2,21, 5. 40E- 09

PLRG& NM_ 002669 plelotroplc regulator 1 (PRLl honol og, _Ar abi dopsi s) ", 225194_a
t,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.66,4. 13E-06

PLSCRl AI825926 phosphollpld scranblase 1, 202446_s_at, R I
---,---,---,-1.65, 2. 45E- 05

PNAIPl Al 857639, phor bol - 12-nyri st at e- 13- acet at e-i nduced_protei n_1, 204285_s_at,
S mmm e mmm e mm e e -- - - - 2,11, 5. 52E-09

PNAIPl NM 021127 phorbol 12! nmyri state-13-acetate-induced_protein_1,204286_s_at
S e e s e e e - - - == - 2.09, 2. 01E- 07

PNFl NM 007221 polyan1ne modul at ed factor _1,202337_at,---,---,---,---, -, -,

yes,---,---,1.65,6. 79E- 05

PNVAT, NM 006029 par aneopl astic_anti gen_MAl, 218224_at,---,---,---,---,---,---,Y

es,---,---,1.94,3. 75E-08

PNRC2, Av738970 proline-rich_nucl ear_receptor_coactivator_2,222406_s_at,---,---
---,---,---,---,y€s,---,---,1.53,1. 62E- 04

PNRC2 NM 017761 prollne r|ch nucl ear _receptor_coactivator_2,217779_s_at,---,--
---,---,---,---,y€8,---,---,1.61,4.58E 06

F(LAl NM 016937 ponnerase_(DNA;dlrected) _alpha_1",204835 _at,---,---,---,---



---,---,yes,---,---,-1.54,7.93E-05

F(LDB D26018 polynerase (DNA-directed), _delta_3, accessory_subunit", 212836_at

oo, o-, oo, Yes, - - yes,---,--- -1.64,4.01E-05

F(LRlE NM 022490 ponnerase_(RNA) _pol ypeptide_E, 53kDa", 218997_at, .-, -
-, ---,---, Yes, ---,---,-1.52,2. 16 E- 04

F(LRQK NM 005034, "pol ynerase_(RNA) Il _(DNA directed)_pol ypeptide_K, 7.0kDa", 20

2635_s_at,---,---,---,---,---, --- yes ---,---,-1.64,5.03E-06

POLRMT, NM 005035 polynerase (RNA) m t ochondri al _(DNA directed), 203782_s_at, ---

S mmm e mm e s e e - - ===, 1,92, 1. 57E- 05

PPNHB,AF136972 protern phosphatase 1B (fornerly_2C), _nagnesi um dependent, bet

a_isofornt, 209296 at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.97, 2. 26E- 06

PPP1R2, BF966540, protern phosphatase 1, regulatory (i nhibitor)_subunit_2", 2021

65_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.75,2. 12E- 05

PPP1R2 NM 006241 protein phosphatase 1, regulatory_(inhibitor)_subunit_2",202

166_s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.57,8. 27E- 06

PPP2R1B, T79584 protern phosphatase 2 _(formerly_ 2A) _regul atory_subunit_A, bet

a_isofornt,202883_s_at yes,yes,---,yes,---,---,yes,yes,---,1.68, 2. 88E-05

PPP2R5C NM 002719, protein phosphat ase_2, regul atory_subunit_B', gamma_i soform
,201877_s_at,---,---,---,--- ---,---,yes yes,---,1.9,1. 11E- 06

PPP3CB NV 021132 protern phosphatase (fornerly 2B), catal ytic_subunit, beta
i sofornm', 202432_at, yes,yes, ---,---,--- ---,---,yes ---,1.64,4.83E-05

PRDX3, NM_ 006793 peroxrredoxrn 3 201619 at ---,---,---,---,---,y€s,---,---,Yes,

-1.7, 4. 10E-06

PRINH,NNL000946,"prinase,_polypeptide_l,_49kDa",205053_at,---,---,---,---,---,

---,yes,---,---,-2.51,1. 08E-07

PRKAGﬂ NM 002733, "prot ei n_ki nase, _AVP-acti vated, _ganma_1 _non-catal yti c_subunit
,201805_at,---,---,--=-,=-=,=-=,---,---,yes,---,-1.66, 1. 31E- 04

PRKCDBP AI088622 protern krnase C, delta brndrng protein", 213010_at,---,---, -
seyme ==, ===, ===, ===, --- 1,81, 1. 20E- 05
PRNWl NM 001536 protern argrnrne nmet hyl transferase_1, 206445_s_at, SR

--,---,---,yes,yes,---,-1.88, 2. 40E- 06
PRNW3 AL551971 protern argi ni ne_net hyl t ransf erase_3, 213320_at, N T
Soo,ccc,YES, te-, -oe, -1.82,1.61E-06

PRNP Av725328 prion_protein_(p27-30)_(CreutzfeIdt-Jakob di sease, _Cer st mann- St
rausl er- Schei nker _syndrone, _fatal _fam lial _insomia)", 215707_s_at,---,---,---,
---,---,-=-,===,=--,---,-1.6,5.48E-05

PRNP, NM_ 000311, "prion_protei n_(p27-30)_(Creutzfeldt-Jakob_di sease, _CGerstmann-S

trausl er - Schei nker _syndrone, fatal _famlial _insomia)", 201300 _s_at,---,---,---
---,-=-,-=-,-==,---,---,-1.56,1. 46E- 05

PRPF4 U82756 PRP4 _pre-nRNA _processi ng_factor_4_honol og_(yeast), 209162_s_at,

---, === -=-,-=-,---,y€S,---,---,1.52, 4. 42E- 05
PRPF4 AI184802 PRP4_pr e- TRNA. processrng factor_4 honvol og_(yeast), 209161_at,
---,=--,-=-,-=-,---,y€S,---,---,1.61, 2. 35E-05

PSAT1 NM 021154 phosphoserrne anrnotransferase 1,220892_s_at, N
-, -, ===, ---,-4.69, 3. 94E- 13

PSAT1 BC004863 phosphoserrne am notr ansferase_1, 223062_s_at, N
---,---,---,---,-3.41,1.54E- 13

PSIPl NM 004682 PC4_and_SFRS1_interacting_protein_1, 205961 s_at, e e, -
---,---,y€es,---,---,-1.67,1. 99E- 06

PS|P1 AF063020 PC4 and_SFRS1 _interacting_protein_1,209337_at, R

-, oo, Y€s, - -, -, ,-1.52, 6. 75E- 05

PSNC3 AL545523 "pr ot easone_( prosomne, _nmacropai n) _26S subunit, ATPase, 3", 201267

s at,---,---,-=-,-=-,---,---,yes,---,---,-1.8, 4. 76E- 07

PSNC3|P BE964655 PSMC3 |nteract|ng protern 213951_s_at, R

---,---,---,-1.63,1. 03E-04

PSPH NM_ 004577 phosphoseri ne_phosphat ase, 205194 _at, e R

---,---,-3.71,2.40E- 12

PTD881 NM 014754, phosphati dyl seri ne_synt hase_1, 201433_s_at , R

s, s, ---,=--,-2.23,2.7T4E-09

PTER NM_ 030664 phosphotri esterase_rel at ed, 218967_s_at, S L

---,---,---,-2.05,1. 14E- 07

PTK2 ALO37339 PTK2_pr ot ei n_tyrosi ne_ki nase_2, 208820_at , yc--,---,Yyes, ---,---

---,yes,---,-1.66, 2. 61E-05

PYCRl NM_ 006907 pyrroline-5-carboxyl ate_reductase_1, 202148_s_at, RN
---,---,yes,---,---,-1.76, 8. 92E- 06

QDPR BC000576, qurnord di hydropt eri di ne_r educt ase, 209123_at, R

---,---,---,---,1.51,2.41E-04

RABllA NM 004663 "RABL11A, nenber RAS oncogene_fam |y", 200864 _s at,---,---,---,

.l .-, --- yes, ---,1.6, 1. 39E-04

RA527A AF125393, "RAB27A, _nenber _RAS_oncogene_f ani | y", 210951_x_at , ===, ==, -~ , -
---,---,---,yes,---,-1.5,0.001186

RABZA Al 743756, " RAB2A, _menber _RAS_oncogene_f ani | y", 208732_at, <= -, - -, ---, -~ -
-l --- yes ---,1.81,6.37E-06

RABZA M28213, " RAB2A, _nenber _RAS_oncogene_fani | y", 208734_x_at, ===, ==, -=-, -~ -
-l ---,yes,---,1.92, 1. 94E- 08

RABZA AU158062, " RAB2A, _menber _RAS_oncogene_f ani | y", 208731_at, - -, - -, ---, -, -
-l --2 yes.---,1.96, 2. 81E-09

RAB31, NM 006868, " RAB31, _menber _RAS_oncogene_f ani | y", 217763_s_at , ===, ===, -- -, -
ol .. .-, yes,---,-1.81,1. 26E 07

RAB31 BE789881, " RAB31, _menber RAS_oncogene_fani | y", 217762_s_at, ---, ==, ---, ---

Soo. i .- yes,---. -1.57,9.36E 06

RAB31 AF183421 "RAB31,_nenber_RAS_oncogene_faniIy",217764_s_at,---,---,---,---



---,---,yes,---,-1.55 5 00E-06
RAB4A NM 004578 "RAB4A _menber _RAS_oncogene_fam | y", 203582_s_at, ---,---,---,--

---,---,---,yes,---,1.74,3.05E- 05
RAB4A BC002438 "RAB4A menber _RAS oncogene_fam | y", 203581 _at,---,---,---,---, -
---,---,yes,---,2,5 05E-08
RADQl B&89967, RAD21 _honol og_(S. _ponbe), 200607_s_at, yes, ---,---,---,yes, ---,ye
S,---,---,-1.91, 2. 35E- 07
RAD21 NM_ 006265 RAD21_honol og_( S. _ponbe), 200608_s_at,yes,---,---,---,y€s,---,¥
es,---,---,-1.65, 3. 86E-06
RAE1 NM 003610 RAE1_RNA export_1_honol og_(S. _ponbe), 201558 _at,---,---,---, yes,
---,yes,---,---,-1.93,1. 97E- 08
RAEl U85943 RAE1 _RNA export_1 honol og_(S. _ponbe), 211318 s at,---,---,---,Yyes, -
--,---,yes,---,---,-1.75,5.46E- 06

RAI14 NM 015577 retinoic _aci d_i nduced_14, 202052_s_at, I T L
--,---,---,1.76,4.13E-06
RALA Av703462 v-ral _sim an_| eukem a_viral _oncogene_honol og_A (ras_rel ated), 224

880 _at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.52,5.39E- 05
RALA, NM 005402 v-ral S|n1an | eukem a_viral _oncogene_honol og_A (ras_related), 21
4435 x_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.58,1. 20E- 05

RANGNRF, NM 014185 RAN guanlne nucl eoti de_ release factor, 218526_s_at, --- -
meemm- mme mmm ===, ---,-1.62,1.57E-05

RBCKl BE788439 RanBP—type and_C3HC4-type_zinc_finger_containing_1,221827_at,
S mem e mem e me - - ===, -2.16,5.41E- 08

RBNHZ AL514547 RNA b|nd|ng mot i f proteln 12,212168_at, R I

yes,---,---,1.76,6.02E- 05

RBNH3,AF251062,RNA;binding_nntif_protein_13,211686_s_at,---,---,---,---,---,--

-,yes,---,---,-1.67,4.08E-05

RBML5B, NM 013286, RNA _bi ndi ng_notif_protei n_15B, 202689 _at,---,---,---,---,---,-

--,yes,---,---,1.61, 2. 30E-04

RBMRS, BF055107 RNA blnding motif_protein_25,212033 at,---,---,---,---,---,---,

---,---,---,1.7,5.37E-06

RBNBS BG251218 RNA bi ndi ng_notif_protein_25,212030_at, R I

---,---,---,1.87,4.19E- 07

RBNQS AN757384 RNA bi ndi ng_notif_protein_25,212031_at, R I

---,---,---,1.89, 2. 99E- 07

RBNQS AI925305 RNA bi ndi ng_notif_protein_25,212027_at, R I

---,---,---,1.98, 3. 68E-07

RBNBS BE466128 RNA bi ndi ng_notif_protein_25,212028_at, R I

---,---,---,2.01,7.32E-08

RELLl AI394438 receptor_expressed_in_|lynphoid_tissues_|ike_1,226430_at,---,---
s, m-- -, m-- -, ---,---,-1.64,5.60E-04

RFC3 NM_ 002915 repllcatlon factor_C (activator_1)_ 3, 38kDa", 204128 s _at,---, -

---,---,---,---,y€S,---,---,-1.69, 2. 53E-05
RFC4 NM 002916 replication fact or _C (activator_1)_4, 37kDa", 204023 at,---,---
---,---,yes,---,yes,yes, ---,-1.62, 2. 27E- 06
RGSZ NM_ 002923 "regul ator_of G protein_signalling 2, 24kDa", 202388_at, ---
SNV DU R A ,6.63,0
RHOC NM 005167 'ras honnlog_gene_faniIy,_nenber_C‘,200885_at,---,---,---,---,-
-, -, yes, --- ,1.78,1. 58E- 06
Q*JD BC001338 "ras_honol og_gene_fanm |y, menber_D', 209885 at,---,---,---,---,--
,---,---,yes,---,1.6,0.001105
RHOTl NM 018307, "ras _homol og_gene_fam |y, nmenber _T1",218323 at,---,---,---,---
---,---,---,yes,---,-1.53,4.83E-04
RIPK2 AF064824 receptor-lnteractlng serine-threoni ne_ki nase_2, 209545_s_at, yes,
---,---,---,---,---,---,yes,---,-3.66, 3. 37E-12
RNIl NM 024945 RNIl RecCLnedlated genone_instability_1, honol og (S. _cerevisi
ae)", 218979 at,---,---,---, ==, ===, ===, ==-,---,---,-1.71,2. 76E- 05

RNFll AB024703, r|ng flnger proteln 11, 208924 at T I I I

-,---,2.01,6.20E-08

RNF113A BC000832, ring_finger_protein_113A 209565 at,---,---,---,---,---,---,--
---,---,-1.69, 1. 20E-05

RNF13 AFO70558 ring_finger_protein_13,201779_s_at,---,---,---,---,---,---,Yyes,
---,---,-1.6,3.33E-05

RNF139 AFO64801 ring_finger_protein_139,209510 at,---,---,---,---,---,---,---,
yes,---,-2.18,5. 16E- 08

RNF182, A|884906 ring_finger_protein_182,230720_at,---,---,---,---,---,---,---,
---,---,-4.98,0

RNF19 A8029316 ring_finger_protein_19, 223085 _at,---,---,---,y€S,---,---,---,--

-,---,-1.88,2.14E-06

RNF213 Al 523817, ring_finger_protein_213,230000_at,---,---,---,---,---,---,---,

---,---,-1.56,7.46E-04

RP3- 452H17. 2, AKO26566, Ki t a- kyushu_I ung_cancer _anti gen_1, 1559258 a_at,---,---, -
mee e mmm e -=- === -2.93, 5 06E-10

RPL22L1 BE274422 r|bosonal _protein_L22-1ike_1,225541 at,---,---,---,---,---,--
---,---,---,-1.67,1. 02E- 06

RPL27A BE737027 R bosonal _protein_L27a,212044_s_at,---,---,---,---,---,---,---

---,---,-1.78,5.82E-06

RPL3O LO5095, ri bosomal _protein_L30,200062_s _at,---,---,---,---,-=--,--=, ---, ---

---,-1.53,3. 70E-08

RPNQ Al 560720, ri bophorin_I1,213399 x_ at,---,---,---, ==, ==, ~==, -==, -== --- -1

.79, 1. 23E- 07

RPNQ,AL514285,ribophorin_II,213491_x_at,---,---,---.---,---.---,---.---,---,-1



. 77,1, 54E- 07

RPN2, BC0O03560, ri bophorin_I1,208689 s at,---,---,---,---,~=--, ~=- ~== == --- -1
. 7, 3. 56E- 07

RPP14, BF439230, Ri bonucl ease_P_14kDa_subunit, 227005 at,---,---,---,-=--, -=- -~
yes,---,---,-1.52,1.51E- 04

RSPQB, BF589322, R- spondi n_3_honol og_( Xenopus_| aevi s), 228186_s_at, ---,---,---, --
---,---,-=-,---,---,-1.85,8.56E-07

SlOOA2 NM 005978 S100 _cal ci um_bi ndi ng_protein_A2, 204268_at , R R
---,---,---,---,1.61, 2. 88E-05

SAE1 AF110956 SUMDL _activating_enzyne_subunit_1, 1555618 s_at,---,---,---,---, -

--,---,yes,---,---,-1.67,3.03E-06

SAE1, NM 016402, SUMOL activating enzyme_subunit_1,217946_s_at,---,---,---,---,-

--,---,yes,---,---,-1.66,4.15E-06

SARS NM 006513 seryI-tRNA synt het ase, 200802_at , R R LN N
---,-2.3,5.91E-09

SC4N(L AV704962, st er ol - C4- et hyl _oxi dase-1i ke, 209146_at,---,---,---,---,---,--
---,---,---,2.59,3.17E- 09

SC5DL D85181 "sterol - C5- desat ur ase _(ERG3_del t a- 5- desat ur ase_honol og, _S. _cerevi

siae)-1ike", 211423 S_at, ===, ===, ==, == mmn mee eem - ---2.76,4.56E-10

SCARB2, AAB85297, "scavenger receptor cl ass B nenber _2", 201646 at,---,---,---,-

-- s ===, ===, ===, ---,-1.62,0.002728

SCARB2, BF339821, "scavenger _receptor _cl ass_B, _nenber _2", 224983 at,---,---,---, -

---,---,-=-,---,---,-1.57,4. 65E-05

SCHIPl NM 014575 schwannom n_i nteracting_protein_1, 204030_s_at, S

---,---,---,---,---,2.36, 2. 66E-08

SCRNl NM 014766 secernrn 1, 201462_at, ymmm,tm=,---,---,---,yes,---,---,-1.562
, 1. 32E-05

SDCBP,NNL005625,syndecan_binding_protein_(syntenin),200958_s_at,---,---,---,ye

S,---,---,Yes, yes, - -- , 1. 68, 2. 21E- 07

SEC24C, NM_004922, SEC24 rel ated_gene_famly, nmenber_C (S._cerevisiae)", 202361_

at,--=-,=-=, ===, ===, ===, —=- == --- ---,1.5,0.001784

SEC31A U92014 SEC31 honolog A (S cerevrsrae) 215009 s at,---,---,---,---,---,

---,---,---,---,-2.08, 4. 19E- 07

SEPHSZ NM 012248 sel enophosphat e_synt het ase_2, 200961_at , I I
---,---,---,-1.52,6.41E-05

SERINC3 U49188, serine_incorporator_3,221473 x_at,---,---,---,---,-=--, ===, --- -

--,---,-1.78,2.09E- 06

SERINC3 BC006088, seri ne_i ncorporator_3,211769 x_at,---,---,---,---,---,---,---
---,---,-1.73,4.36E-06

SERINC3 297053 serine_incorporator_3,221472 at,---,---,---,---,-=-,--=, ---, ---
---,-1.61, 8. OOE-05

SERPINBS NM 002639, "ser pi n_pepti dase_i nhi bitor, _clade_B (oval bum n), _nenber 5"
, 204855 _at,---,---, ===, ===, ===, ==, -=-,--- --- 2. 68,5. 21E-09

SFl NM 004630 splrcrng fact or 1 208313 S at e 1 - I
,1.71, 2. O5E- 04

SFRSll AW241752, "splicing_factor, _arginine/serine-rich_11",213742 at,---,---,-

--,---,---,---,yes,---,---,-1.84,1. 85E-04

SGNBl AI377497 sphrngonyelrn synt hase_1, 212989_at, I

---,---,1.76, 4. 36E-05

SG£L2 hBl731 shugoshi n-1ike_2 (S._ponbe), 230165_at,---,---,---,---,---,---,Yyes
---,---,1.76,1. 14E- 04

SHBBGRL NM 003022, SH3_dommi n_bi ndi ng_gl utam c_acid-rich_protein_like, 201312_s__

at,---,---,---,---,---,---,yes,---,yes, 1. 72, 8. 87E- 07

SHBRFl ABO40927 SHB donai n_ contarnrng ring_ frnger 1,225589 at,---,---,---,---,

---,---,---,---,---,1.73,1. 85E- 04

SHCBPl NM 024745 SHC SH2- domai n_bi ndi ng_protein_1, 219493 at, L
---,---,---,---,1.72,6.09E- 06

SHNWZ NM_ 005412 serine _hydroxynet hyl transferase_2 (mtochondrial), 214437_s_at,

St e e e e e - - - === - 2.8,1. 7T4E- 10

SHNWZ Am190316 serine hydroxynethyltransferase 2 (mtochondrial), 214096 _s_at,

S e e e e e e - - - - ===, - 2,49, 3. 86E-11
SIRTl NM 012238 sirtuin (srlent nating_type_infornation_regulation_2_hono|og)_

1 (S _cerevrsrae) 218878 _s_at,yes,---,---,---,---,---,y€s,---,---,-1.6,2.05E-0

4

SLC16A7, NM 004731, "solute_carrier_famly_16, nmenber_7_(nonocarboxylic_acid_tra

nsporter_2)", 207057 at,---,---, -, - m-- - m-- - === -2.18,2. TAE- 07

SLC1A5, AF105230, solute carrier fantly 1 (neutral anrno acid_transporter), _nem

ber 5",208916_at,---,---,---, ===, ===, ==-,-=-,---,---,-2.1,1. 01E- 08

SLC20A1, NM_ 005415 solute carrier fantly 20 (phosphate transporter) _menber _1"
, 201920 _at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,1.76, 2. 21E- 07

SLC25A32 NM 030780 squte carrier _famly_25, nenber _32",221020_s_at, .-, -
see ===, ==, ===, ---,-2.43,6.40E-09

SLC25A36 AI694452 squte carrier_famly_25, nmenber_36",201917 s _at,---,---,--
---,---,Y€S8,---,---,---,-1.75, 4. 22E- 06

SLC25A36 ALO49246 "Solute_carrier_famly_ 25, nenber_36",201919 at,---,---,---,

---,---,y€S8,---,---,---,-1.64,1.49E-05

SLC25A36 AI927944 "Solute carrier_famly_25, nenber_ 36", 201918 at, -,

SRR A< Uit i -1.57, 6. 25E- 06

SLC25A37 86251467 soIute_carrier_faniIy_25,_nenber_37",222528_s_at,---,---,--
I ---,---,-2.19,4.04E-08

SLC25A37 86251467 "solute_carrier_famly_ 25, nenber_37",222529 at,---,---,---,

sme s mmm e == ===, -1.94, 7. 16E- 07



SLC25A37, R92925, " Sol ute_carrier_famly_25, nenber_37",231274_s _at,---,---,---,

se-=-- === ===, ---,---,-1.93,5 61E- 06

SLC25A37 BE677761 "Solute_carrier_famly_ 25, nmenber_ 37", 226928 x_at, --- -
---,=--,-=-,-=-,---,---,-1.66, 6. 68E- 05

SLC25A4 NM 001151 "sol ute carrier _famly_25 (nttochondrral _carrier;_adeni ne_nu

cleotrde_translocator) _menmber 4", 202825 at, ---, -, -, mmm e mm e e -

-,1.6,7.16E-05

SLC27A2 NM 003645, "solute_carrier_famly 27 (fatty_acid_transporter), nenber_2
, 205769 _at,---,---,---,---,---, ---,---, ---,---,1.83,1. 35E-06

SLC2A1 NV 006516 solute carrier fantly 2 (facrlrtated gl ucose_transporter), _

enber_l" 201250 _s_at,---,---, ===, ===, ===, ===, ===, ---,---,1.62, 1. 15E- 05

SLC2A13, AL565362, solute carrier fantly 2 (facrlrtated glucose transporter), _

enmber _13", 227176_ b, ===y mmm oo e mn e e e o -1.88, 1. 24E-05

SLC30A1, Al 553933, solute carrier fantly 30 (zrnc transporter), nenber_ 1", 22818

lat,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1.55,0.001429

SLC31A1 NM 001859 solute carrier fantly 31 (copper_transporters), menber_1",2

03971 _at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.64,5.90E-05

SLC38AL1, NM 030674 solute carrier fanily 38, menber 1",218237 s at,---,---,---

s mee, e, == ===, ---,-2.1,6.58E- 09
SLC38A1 BF247552 solute carrier_famly_38, nenber_1", 224579 _at,---,---,---,--
U R -1.53,2.31E-05
SLC38A2 NM 018573 "solute_carrier_famly_ 38, nenber_2",218041 x _at,---,---,---
se----,-=-,===,-=-,---,-1.8,2.50E- 08
SLC38A2,NNL018976 solute carrier_famly_ 38, nenber_2",220924 s_at, e -
y-=- ===, ===,===,---,---,-1.8,2. 50E 08
SLC38A2, AF298897, ' solute carrier_famly_ 38, nenber_ 2", 222982 x_at, I
se--ee,-m, ===, ===, ---,-1.66, 1. 22E- 07
SLC39A10, AB033091, "solute_carrier_famly_ 39 (zinc_transporter), nenber_ 10", 225

295_at,---,---,---,---,---,---,yes, ---,yes, -1. 58, 6. 30E- 05

SLC39A14 D31887 solute carrier_famly_ 39 (zinc_transporter), nenber_14",21211
O at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-2.13,6. 71E- 09

SLC7A11 NM 014331 solute carrrer _famly_7, (cationic_amno_acid_transporter, _
y+_systen)_nenber_11" 207528 s _at, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ===, ---,-2.89, 1,
72E- 07

SLC7Al11, AA488687,"solute_carrier_famly_ 7, (cationic_am no_acid _transporter, _y
+_systen) _nmenber _ 11" 217678 _at,---, ===, ===, ===, ===, ===, ===, -=- --- -2 4 17E-07
SLC7Al11, AB040875," "sol ute_carri er fantly 7, (catronrc antno acid_transporter, _y
+_system) _nenber_11",209921 at,---,---,---, ===, ===, ===, ===, ---, ---,-1.97,2. 29E
-08

SLFN5, Al 923675, schl afen_fam | y_nenber _5, 238430_x_at, ---,---,---,---,---, --- -~
---,---,-1.57,1.93E- 05

SNADS NM 005903, SMAD fam |y _nenber 5, 205188_s_at, ymm ey, ,---,---, V€S, Y
es,---,-1.57,1. 89E-04

SNARCA4,AI831675,"Sml/SNF_related,_natrix associ at ed, _acti n_dependent _regul ato
r_of _chromatin, _subfamly_a, menber_ 4", 213720 s at,---,---,---,---,---,---,Ye€s

---,---,1.57,7.39E-04

SNCB NM_ 024624 structural mai ntenance_of chronosones_6, 218781 at,---,---,---, -
---,---,-=-,-=-,---,-1.5,3.41E- 04

SNEKl NM 017936 " SVEK honolog 1, suppressor_of _nmekl (Dictyostelium", 220368_s_

at,---,--=, ===, ===, ==, ===, ---, --- ---,1.52, 6. 39E- 04

SNEKl AK024297 " SVEK honolog 1 suppressor of mekl _(Dictyostelium", 223160 _s_a
s mee mme g mme e e e == === 1.57,7. 72E- 05

SNEﬂ AK025794 Pl - 3- ki nase- related krnase SM& 1, 224842 _at I T

---,---,---,-1.52,0.00142
SNURFZ AY01418O SMAD speci fic_E3 ubiquitin_protein_|ligase_2,205596_s_at, --
---,---,---,---,Yes, yes,--- ,1.54, 2. 51E- 04
SNAP23 BCOO3686 synaptosonal-associated_protein,_23kDa",209130_at,---,---,---
s mmm e, mmm -, ===, -2.3,2.44E- 08
SNHGﬂ AL530869 smal | nucleolar _RNA _host _gene_(non-protein_coding)_1, 224610_at,
S mmm e mem e e e e e - -- - - 2.9,5.46E- 11
SNHGV AL533103 smal | nucleolar RNA host _gene_(non-protein_coding)_7,229050_s_a
t, I T ---,-1.85,9. 60E-07

SNHGB BF340290 Sral | nucleolar RNA host _gene_(non-protein_codi ng)_8, 225220_at,
I I R ° I T B 451 =2

SNMG NM 021249 sortrng nexrn 6, 217789 at,---,---,---,---,---,---,---,y€8,---, -
1.66, 1. 01E- 04

SON, BF676840, SON_DNA _bi ndi ng_protei n, 226465_s_at,yes,---,---,---,---,---,Yes, -
--,---,1.52,0.001901

SON NM 003103, SON_DNA _bi ndi ng_prot ei n, 201086_x_at ,yes, ---,---,---,---,---,Ye€s,
---,---,1.53,3.64E- 04

SON X63071 SON_DNA bi ndi ng_protein, 214988 s_at,yes,---,---,---,---,---,Yes,---
---,1.64,7.32E-04

SCRBSZ NM 021069, sor bi n_and_SH3_donai n_cont ai ni ng_2, 204288 _s_at,---,---,---,Yye

S,---,---,yes,---,---,-1.58,6.26E-05

SPAGH, NM 006461, sper m associ at ed_anti gen_5, 203145_at,---,---,---,yes,---,---,-
-,yes,---,1.72,7.53E-06

SPI NK5L3, Al 024610, seri ne_Pl _Kazal _type_5-1ike_3,233340_at,---,---,---,---,---,

T 2 19, 3. 53E- 08

SPINK6 BCO32003 "serine_peptidase_inhibitor, Kazal type_6", 1553973 a at,---,--
Rt I Rt S ,1.96,5.47E- 09

SPTANl U83867 spectrin,_alpha _non-erythrocytic_1 (al pha-fodrin)", 208611 _s_at



I IR 4T T e e i , 1. 76, 3. 95E- 07

SPTANl AL110273 spectrln alpha non erythrocytic_1 (al pha-fodrin)", 215235 at
---,---,---,¥€S,---,---,---,---,---,1.9,2.76E- 07

SSSCAl NM 006396 Sjogren S syndrone/scleroderna aut oantigen_1, 203114_at, --

s e s e m-----,---,1.82,1. 07E- 05

SSTRl R62424 sonatostatln receptor 1,235591 at,---,---,---,---,---,---,---,Yes
---,2.83,4.03E- 08

ST13 U17714, suppression_of _tunorigenicity_13 (col on_carci noma)_(Hsp70_i nteract

i ng_protein), 208667_s_at,---,---,yes,---,---,---,---,---,---,-1.55/1.19E-04
STAGL, Al 126490, st romal antlgen 1, 202294 _ at I T
,-1.59,1. 06E- 04

STAGR2, NM 006603, stronmal _antigen_2,207983_s at,---,---,---,---,---,---,Y€S,---,
---,-1.7,4.18E-07

STAR?, AK026678, stromal _anti gen_2,209022_at,---,---,---,---,---,---,y€S,---,---
,-1.66, 1. 94E- 06

STAGR?, BC001765, stromal _anti gen_2, 209023 s_at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,-

--,-1.57,1. 44E-05
STAMBPL1, Al 638611, STAM bi ndi ng_protein-1like_1,227607_at,---,---,---,---,---,--
---,---,1.72,3.29E-05

STARD3NL BCOO3074 STARD3_N-term nal _|ike,223065_s_at,---,---,---,---,---,---, -
-- ---,1.6, 3 80E- 05

STARD4 AA628398 " START_donai n_contai ning_4, sterol _regul ated", 226390_at, ---, - -

S mem e, mem s ------,1.84, 7. 01E- 06
STAUl NM_ 004602 staufen RNA \_bi ndi ng_protein, _honolog_1 (Drosophila)", 207320_

x_at,---,---,---,y€s8,---,---,---,---,---,-1.7,1. 99E- 06

STAUl AJ132258 staufen RNA b|nd|ng protein, honmolog_1 (Drosophila)", 213037_x
at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,-1.67,6. 76E-06

STAUl BC00083O staufen RNA b|nd|ng protein, honmolog_1 (Drosophila)", 208948 _s
at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---,-1.51,5. 15E-05

STK17A Am194730 serlne/threonlne ki nase_17a, 202693 _s_at,yes,---,---,---,---,--
-,yes,yes,---,1.9,2. 78E-07

STK24, AA586774 "serine/threonine ki nase_24 ( STE20_honol og, _yeast)", 208854 _s_at
see=e- ===, ===, ===,--=,---,y€S,---,-1.5 1. 01E- 04

STX16 BE878126 syntaX|n 16, 1558249 s_at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1
.78, 1. 09E- 05

SUNFl AA683501, sul fatase_nodi fying_factor _1,226850 at,---,---,---,---,---,---,
---,---,---,1.86,2.61E- 06
SUNCQ L76416 SMI3_suppressor_of _mf_two_3 honmolog 2 (S. _cerevisiae),208739_x_a

t, ---,=--,-=-,-=-,---,y€S,---,---,1.72,2. 89E-07

SUNCB NNI006936 SMr3 __Suppressor _ of n1f _two_3_honol og_3 (S._cerevisiae), 200740_

S at,---,---,-==, ===, ===, ==, ---, --- ---,1.64, 6. 09E- 06

SUNCﬂ ALO31133 SMr3 suppressor of n1f tmo 3_honol og_4 (S. _cerevisiae), 215452 _x
at,---,---,---,---,---,---,ye€s,---,---,1.86, 4. 25E- 07

SYF2 NM 015484 " SYF2 honnlog, RNA splicing_factor_(S._cerevisiae)",202553_s_at
se-,---,---,---,---,---,Yy€S,---,---,-1.67, 3. 05E- 05

SYNCl,NNLO30786 'syncoi lin, |nternediate_fiIanent_l",221276_s_at,---,---,---,-
--, -, -, -, ---,---,1.75, 2. 88E- 06
TACC3, NM_006342, "transforn1ng, aci dic_coil ed-coil _containing_protein_3", 218308

at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,1.66, 5. 16E-05
TAFlO NM 006284 " TAF10_RNA polynerase II _TATA box_bi ndi ng_protei n_( TBP) - assoc
i ated_factor,_30kDa", 200055_at , - - - ---,---,---,---,---,yes,---,---,1.7,5.27E-O
6
TAF2, AK001618, " TAF2_RNA ponnerase_II,_TATA;box bi ndi ng_pr ot ei n_( TBP) - associ at
ed_factor,_150kDa", 209523 _at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-2.45 7. 57E-0
9
TAF2, AF040701, " TAF2_RNA pol ynmerase_I1, TATA box_bi ndi ng_pr ot ei n_( TBP) - associ at
ed_factor,_150kDa", 1554721 _a_at,---,---,---,---,---,---,yes,---,---,-1.9,2. 64E
-06
TAGLN, BC010946, transgel i n, 1555724 s_at,---,---,---,---,---, ---, --- ---,--- 2.1
6, 2. 96E- 07
TAGLN, NM_ 003186, transgel in,205547_s_at,---,---,---,---,---, ---, ---, ---,---,2.4
3, 3. 51E-09

TARS, NM 003191, t hreonyl -t RNA_synt het ase, 201263_at, ---,---,-==, ===, ===, ===, ==~

---,---,-1.72,2. 44E- 08

TATDN1, AF212250, Tat D_DNase_domai n_cont ai ni ng_1, 223231_at , e e e -
~--,---,---,-1.91, 4. 18E-08

TBLlX AVMD68555. t ransduci n_( bet a) - | i ke_1X-1 i nked, 201867_s_at ,

-,---,yes,yes,---,-1.67, 4. 06E- 05
TBL1XR1, AF314544, t ransduci n _(beta)-like_1X-1inked_receptor_1,222634 s at,---, -
--ym--,mm-,---,---,y€S8,---,---,-1.74,2.79E- 05

TCEAL3 AA847654 transcrlptlon elongatlon factor_A (SI1)-1ike_3,227279_at, -
- -, -, -, ---,---,---,1.56, 3. 62E- 04

TERFl NM 017489 tel omeric repeat _binding_factor (NI MA-interacting)_1,203449 s_
at,yes,yes,---,---,---,---,yes,---,---,-1.52,1. 54E- 04

TEX261 BGﬂ70659 testls _expressed_ 261 212083 at,---,---,---, -, - - - - -
---,-1.51,6.50E-04

TFDPl Al 950069, transcri pti on_factor_Dp-1, 242939 at, yes,yes,---,---,---,---,Yyes
---,---,1.86, 3. 33E-06

TFPI BF511231 ti ssue_factor_pathway_inhibitor_(I|ipoprotein-associ ated_coagul at
i on |nh|b|tor) 213258 at,---,---,=-=, ===, ===, ==-,-=-,---,---,-1.53, 1. 57E- 04

TFPI 2, L27624, ti ssue fact or pathmay i nhi bi t or 2, 209278 s at,---,---,---,---,---
==y ===,---,---,1.73, 3. 94E- 06



TG-B1, BCO00125, "transform ng_growth_factor, beta_1", 203085_s_at, yes, yes,---, --

---,---,---,yes,---,2.48,1. 77E- 06
TGFBlIl BC001830, transforn1ng grow h_factor_beta_1 induced_transcript_1, 209651
at,---,---,--=,---,-=-,---,---,yes,---,1.75, 2. 39E- 05
TGFBRl AA604375 transforn1ng growt h_ factor _beta_receptor I _(activin_A recept
or_type_ll-llke_klnase _53kDa)", 224793 s _at,---,---,---,---,---,---,---,Yye€s, --

-,-1.71, 2. 25E- 05

THAP10, NM 020147, THAP_donai n_cont ai ni ng_10, 219596 _at , ---,---,---,---,---,---, -
--,---,---,-1.72,1.32E-05

THAP11 WL9873, THAP_dommi n_cont ai ni ng_11, 212910_at, yTmt,tmt,t--,m--,---,YES,
---,---,1.66,8. 62E-05

THBSl BF055462 t hrombospondi n_1, 201108 _s_at,---,---,---,---,-=-, ===, -=-, --- --
-,1.6,1. 74E- 04

THBS1, AV726673, t hr onbospondi n_1, 201109 _s_at,---,---,---,---,--=,-=-, -==, ---, -~
-,1.78,4. 15E-06

THBS1, NM 003246, t hr ombospondi n_1, 201110 _s_at,---,---,---, ===, -=-, -==, -=-, - == -
-,1.89,1. 69E-05

THRAP2, AL133033, t hyr oi d_hor none_r ecept or _associ ated_protein_2,212209 at,---, --

---,---,---,yes,---,---,-1.53,0.001247
TINNH?A AK023063 translocase of _inner_m tochondrial _nmenbrane_17_ honol og_A (yea
st),215171_s_at,---,---, ===, ===, ===, ===, ===, ---,---,1.7,3. 68E-07
TI MVL7A, BCOO4439 translocase of |nner n1tochondr|al nenbrane 17_honol og_A (yea
st), 201821 s _at,---,---,--=-,---,---,y€S,---,---,---, 1. 74, 5. 54E- 07

TI MP2, BE968786, TI VP netallopeptldase i nhi bi t or 2 231579 s _at,---,---,---,---,-
---,--=-,---,---,1.73,8.12E- 06
T|NP2 BF107565 TI VP et al | opepti dase_i nhi bitor_2, 224560_at, R
---,---,---,---,1.93,4.65E-06
TNQDl AA012917 TWQ domai n_cont ai ni ng_1, 213883_s_at, T I
---,---,1.5,1. 72E- 04
TNﬂSFl AI346835 transnenbrane_4 L_six_fam |y menber _1,209386 at,---,---,---,--
see -, ==, === ,---,2.12,8.80E 11
TNnSFl A|189753 transnenbrane_4 L_six_fam ly_nenber_1, 215034_s_at,---,---,---,
see e, mm- ===, ===, ---,2.25 3. 14E- 10
TNnSFl h90657 transmenbrane 4 L_six _fam ly_nenber_1,209387_s_at,---,---,---,--
se-,---,-=-,---,---,2.33,8.96E 11
TNENHQ AM572609 t r ansnenbr ane _protein_19, 226860_at R
---,---,1.57,1.19E-04
TNENB NM 014254, t ransnmenbr ane_pr ot ei n_5, 204808_s_at, R
---,---,-1.52,7.46E-05
TNENV? A|735261 transmenbr ane_protein_77,225230_at, I T
---,---,-1.57,0.001762
TNENB?A AL049944, t r ansnenbr ane_pr ot ei n_87A, 212204_at, I NI
---,---,-1.51,1.67E-04
TNENDQ AMw54855 t r ansnenbr ane _protein_99, 226565_at, R
---,---,-1.61,1. 71E- 04
TNENDB A|188389 "TMEMB_donmi n_fam |y, _nenber _B", 222507_s_at,---,---,---,---,--

---,---,yes,---,1.51,0.001961
TNENDB NM_ 020644, "TNEND domai n_fam |y, nenber_B", 218065_s_at,---,---,---,---,-
---,---,yes,---,1.57,1. 24E- 05
TNWCl AF319520 transnenbrane and_tetratricopeptide_repeat_contai ning_1, 224397_
s_at,---,---,---,---,---,---, ---, ---,---,1.59,4 55E- 04

TncRNA A|O42152 trophoblast deri ved noncod|ng RNA, 224566 _at , e e e -
---,---,---,---,-1.92, 4 15E-06

TncRNA BE675516, t r ophobi ast - der i ved_noncodi ng_RNA, 224565_at , e e -
I -1 58, 5. 23E- 04

TNFAIP8 NM 014350 "tunor_necrosis_factor, _al pha-induced_protein_8", 208296 _x_at

B A T T Tt R et el R By , 2. 67 6. 13E- 10

TNFAIP8 BC005352 "tunor_necrosis factor alpha i nduced_protein_8",210260_s_at,
YES, - - -, - - m - e e m e m e - =, 2, 68 1. 76E- 09

TNFRSF10B, AF016266 "t unor _necrosis factor _receptor_superfam |y, nenber_10b", 20
9295 _at,yes,---,---,---,---,---,---,yes,---,-2.53,4.53E-09

TNPCB, AK022910 transportln 3 212317 at, --- ---,---,---,---,---,yes,---,---,-l

68, 1. 07E- 05

TOMLL1, NM 005486, t ar get _of _nybl_(chicken)-Ilike_1,204485_s_at,---,---,---,---,-
- ---,---,---,-2.37,8 80E- 09

TPBG.NM 006670, trophoblast _gl ycoprotein, 203476_at , g

---,---,-3.56, 3. 26E-12

TPNn 224727 troponyosi n_1 (al pha), 210986_s_at, y---,---,y€s,---,---,---,Ye€s,
---,2.16,1. 69E- 08

TPNﬂ,NNLOOO366,troponyosin_l_(alpha),206116_s_at,---,---,---,yeS,---,---,---,y
es,---,2.22,9.81E-09

TPML, ML9267, troponyosi n_1_(al pha), 210987_x_at,---,---,---,yes,---,---,---,yes,
---,2.26,1.33E- 10

TPM2, NM 003289, t r oponyosi n_2_(beta), 204083_s_at,---,---,---,y€S,---,---,---, -~
-,---,1.7,4.07E- 06

TPNM BC002827 t roponyosi n_4, 209344 _at ym--,---,Yes, --- - -, ---,---,1.62
, 3. 93E- 04

TPNn,AF362887,troponyosin_4,1567107_s_at,---,---,---,yeS,---,---,---,---,---,1
. 86, 1. 20E- 05

TRAPPCl BG340967, traf ficking_protein_particle_conplex_1,225294 s_at, ---, -
- mme ===, ===, ===, ===, ---.2.34,1. 60E- 06



TRI OBP, AF281030, TRI O_and_F- acti n_bi ndi ng_protei n, 210276_s_at,---,---,---,Yyes, -

--,---,yes,---,---,1.79, 3. 80E- 05

TRPS1, AF264784, tr|chorh|nophalangeal _syndrone_l, 224218 _s_at,---,---,---,---,--
---,yes,---,---,-2.1,3.97E-07

TRPSl BF701166 tr|chorh|nophalangeal _syndrone_l, 222651 _s_at,---,---,---,---,--
---,yes,---,---,-1.55,1.59E-04

TRP81 NM_ 014112 tr|chorh|nophalangeal _syndrone_l, 218502_s_at,---,---,---,---,-

--,---,y€es,---,---,-1.54,5 54E- 04

TSC22D3, AL110191, "TSC22_domai n_fam |y, menber _3",208763_s at,---,---,---,---,-
---,---,---,---,-3.15,1. 04E- 11

TSH21 VB0810 t eashi rt _famly_zinc_finger_1,223282_at,---,---,---,---,---,---,y

es,---,---,-1.53,0.003217

TSPAN13 NM 014399, Tetraspani n_13, 217979_at, R e
, 1. 88, 2. 26E- 06

TTC32 BE465877,tetratri copepti de_repeat _domai n_32, 226838_at,---,---,---,---,--
s, mmm, ==, === ,-2.22,1. 20E-07

TUBAAA, AL565074. "tubulin, al pha_4a", 212242_at, ---, -, =, Y&S, - ==, -, == -,
---,1.76, 2. 04E- 07

TUBB, AF141349, "t ubul i n, _beta", 209026_X_at, yes, -, -, YES, - ==, - ==, ===, ===, ==,
1.7, 2. 55E- 07

TUBB, BCD05838, "t ubul i n, _beta", 211714 _X_at, yes, ---, ---, YeS, ===, ===, ===, co= ==
1. 75, 8. 75E- 08

TUBB, BCD01002, "tubul i n, _beta", 212320_at, yes, ---, ---,yes, ===, ===, -== ==« === 1.
85, 1. 50E- 08

TUBB2A, NM 001069, "tubul i n, _beta_2A", 204141 _at, ---,---,--=,yY€S, -=-, ===, ===, ---,
---,2.67, 4. 53E- 09

TUBB2C, AA515698, "tubul i n, _beta_2C', 213726_x_at, YeS, ---, Yes, YES, - -, ==, ===, ---
---, 2.6, 8. 05E- 12

TUBB2C, BCD04188, "t ubul i n, _beta_2C', 208977 _x_at, yes, ---, Y€S, YeS, - -, - =, -, - -
---,2.75, 2. 83E- 12

TUBB3, NM 006086, "t ubul i n, _beta_3", 202154_X_at, ---,---,---, y€S, ---, ---, ---, yes,
---,2.56, 8. 96E- 11

TUBB3, AL565749, "tubul i n, _beta_3",213476_X_at,---,---,---,yeS, -, -, ---, yes, -
--,2.58, 1. 26E- 10

TUBB6, BOD02654, "tubul i n, _beta_6",209191 at,---,---,---,yeS, ===, -, ===, «cn, ---

,2.45,5.19E- 10

TUSC3, Al 884858, t unor _suppr essor _candi date_3, 213423 x_at,---,---,---,---,---,--
,---,---,yes,-1.62,2. 41E- 06

TUSC3 U42349, t unor _suppr essor _candi date_3, 209228_x_at, ---,---,---,---,---,---,

---,---,yes,-1.57,2.51E- 05

TXND01 NM 030755, th|oredOX|n domai n_cont ai ni ng_1, 208097_s_at,yes,---,---,---, -

,---,---,yes,yes, -3.17, 3. 54E- 11

TXND01 AL080080, t hi or edoxi n_domai n _containing_1, 209476_at,yes,---,---,---,---,

---,---,yes,yes, -2.58, 3. 66E- 10

TXNI P, AA812232, t hi oredoxi n_i nteracting_protein, 201008 s _at,---,---,---,---,---
---,---,---,---,-2.98,3.86E-10

TXN|P NM 006472 t hi or edoxi n _interacting_protein, 201010_s_at, R
---,---,-=-,---,-2.77,1.58E-09

TXN|P A|439556 t hi or edoxi n _interacting_protein, 201009_s_at, R R
s, s, ==, === ,-2.72,3.52E-09

UBAP2 AK026088 ub|qu|t|n associ ated_protein_2,221839_s_at, T

---,---,---,---,1.53,3.12E-04

UBAP2 NM 018449 ubi qui ti n_associ ated_protein_2,219192_at, R

--,---,---,---,1.86,1.13E-06

UBAP2L NM_ 014847 ubi qui ti n_associ ated_protein_2-1ike, 201378_s_at, SR

-, ===, ===, -==,---,---,1.83,1.68E-07

UBAP2L NM_ 014847 ub|QU|t|n associ ated_protein_2-1i ke, 201377_at, SRR
---,---,-=-,---,---,1.95,1. 38E-07

UBEZCQ AK000617 ub|QU|t|n conj ugati ng_enzyme_E2Q (putative)_2,224747_at, --
s mmm e mm e = e e === 2,24, 2. 93E-08

UCP2 U94592 uncoupllng proteln 2 (mtochondrial, _proton_carrier)", 208998 at, -

s mmm e mm e e mm e ee- === 11,94, 1. 13E-05

UFNH BC005193 ub|QU|t|n fold modi fi er _1,222502_s_at,---,---,---,---,---,---,ye
S,---,---,-1.91, 4. 28E- 06
UFNH NM 016617 ubiquitin fold_nodifier_1,218050_at,---,---,---,---,---,---,ye€s

---,---,-1.73,4. 27E- 07
UPF2 NM 015542, UPF2_r egul at or _of _nonsense_transcri pts_honol og_(yeast), 203519 _s

at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.6,2.33E-04

UPF3B NM 023010 UPF3 regulator of _nonsense_transcripts_honol og_B (yeast), 21875

7 s at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,---,-1.75,2. 79E- 06

USP1, NM 003368 ub|QU|t|n specific_ peptldase 1, 202413_s_at, ymm=,---,---,Yyes,

---,yes,---,---,-1.63,8.69E-06

USPl AM499935 ub|QU|t|n speci fic_peptidase_1, 202412_s_at, g, ---,---,Yyes, -
,yes,---,---,-1.51,2. 09E- 05

USP15 AF153604, ubiquitin speci fic_peptidase_15,210681 s at,---,---,---,---,---
---,---,---,---,-1.81,9. 78E- 06

USP3 AFO7704O ub|QU|t|n speci fic_peptidase_3, 221654_s_at, I T
--,---,---,---,-1.68, 8. 22E- 06

VAPA AF154847 "VAMP_(vesi cl e-associ at ed_nenbr ane_protei n)-associ ated_protei n_A
, _33kDa", 208780_x_at,---,---,---,---,---,---,---,yes,---,-1.52, 3. 21E- 05

VCP, VB0953 val osi n- contalnlng proteln 208648 at, yes, --- ---,---,yes,---,yes,ye



s,---,1.51,2.21E-05
VEGFA, AF022375, vascul ar _endot hel i al _growt h_factor_A, 210512_s_at, yes, yes, ---, --

---,---,---,yes,---,-3.83,9.36E-13
V|L2 BF663141 villin_ 2 _(ezrin), 208621_s_at, gty mmm YBS, s - e e e e
,1.51,0.007571
V|L2,AF199015,viIIin_2_(ezrin),217234_s_at,---,---,---,yes,---,---,---,---,---
,1.58,4. 42E-04
VIL2,J05021,villin_2 (ezrin), 208623 s at,---,---,---,y€S,---,---,---,---,---,1
.7,2.18E-06
VI L2, AA670344,villin_2 (ezrin),208622_ s at,---,---,---,yY€S,---,---,---,---,---

,1.73, 3. 62E- 06

WARS, NM 004184, t rypt ophanyl -t RNA_synt het ase, 200629_at, ---,---,---,---,---,---,
---,---,-1.7,5.73E-06

mARS NBl715 tryptophanyl-tRNA synt het ase, 200628_s_at, L
---,---,-1.66,4.36E-05

mDRl AB010427, WD _r epeat _donmai n_1, 200611_s_at, I V=L I I
, 1.58, 2. 84E- 05
mDRl,NNL017491,VELfepeat_donain_l,200609_s_at,---,---,---,yes,---,---,---,---,

---,1.67,3.08E-06

WDR26, NM 025160, WD _r epeat _domai n_26, 218107_at ,---,---,---,---,---,-=--, ---, ---

---,1.63,4.18E-05

WDR26, AA482548, WD _r epeat _domai n_26, 224905_at, ---,---,---,---,-=-,-=-,-=--,---, -

--,1.9,5. 27E- 06

mDR44,NNL019045,VELfepeat_donain_44,219297_at,---,---,---,---,---,---,---,---,
,1.64,1.13E-04

mDRe NM_ 018031, WD _r epeat _domai n_6, 217734_s_at, SR T
, 1. 59, 8. 81E- 05

mDR77 NM 024102, WD repeat _domai n_77,201421 s _at,---,---,---,-=--,---,-=-,--- -~

-,---,1.54,1.54E-04

mDSCFl BE409290, WD r epeat s_and_SOF1_donai n_cont ai ni ng, 225676_s_at ,---,---,---,

S e e s ---,-1.84,2. 78E-07

mFD01 NM 021197 WAP four-dlsulflde core_domai n_1, 219478_at , N N R

---,---,---,---,2.36,2. 18E-07
mH801L1 AI697751 Wbl f - Hi rschhorn_syndrome_candi date_1-1i ke_1, 222544 s_at, -

---,---,---,---,y€s,---,---,-2,7.42E-08

WMPl BF131791 WV domai n_cont ai ni ng_E3_ubiquitin_protein_|ligase_1,212638_s_at,
.- ---,---,---,---,---,yes,---,-1.52,2 72E-05

merl BF674349 VWVdonaln contalnlng transcription_regulator_1,202133 at,---,--
---,---,---,---,yes,---,---,1.55 5. 62E- 05

XBPl NM 005080 X- box b|nd|ng proteln 1, 200670_at , g =y, ,---,---,YES, -

--,---,-2.94,2. 23E-11

XPQOT, Al 984005, "exportin, tRNA (nucl ear_export_receptor_for_tRNAs)", 212160 _at, -

S sttty s, -e-,---,Y€S, ---,---,-2.39,4. 96E 10

XRCCS JO4977 "X-ray repair conplenentlng defective_repair_in_Chinese_hanster_c

ells_5 (double strand- break_rej oi ni ng; _Ku_aut oanti gen, 80kDa)", 208643_s_at, - - -
---,---,---,y€s,---,yes,---,---,-1.5,2. 09E- 05

YAPl AA557632 "Yes- associ at ed proteln 1, _65kDa", 224895_at, I

-, ---, -, ---,-2.44,2. 04E- 07

YAPl BF247906 "Yes associ ated_protein_1, 65kDa", 224894 at, I L

---,---,---,---,-1.98, 2. 19E- 07

YARS AM2454OO tyrosyl -t RNA synt het ase, 212048 _s_at,yes,---,---,---,---,---,---,

---,---,-2.01, 6 69E- 08

YIPF5 AA169752 "Yi pl_domai n_fam |y, nmenber_5",224949 at,---,---,---,---,---,--
---,---,---,1.55,5. 80E- 04

YLPNH AI952986 YLP_notif_containing_1,212787_at, ymmmaTm=,---,---,---,Yes, --

-,---,2.28,1.09E- 06

YPEL5 NM 016061, yi ppee-like_5 (Drosophila),217783 s at,---,---,---,---,---,---
---,---,---,-1.58,2.61E-04

YRDC NM_ 024640 yrdC _domai n_containing (E _coli), 218647 s at,---,---,---,---,--
---,---,---,---,1.58,6.47E- 05

YMHAH NM_ 003405 tyrosine_3-nnnooxygenase/tryptophan_5-nnnooxygenase_activatio

n_protein, eta pol ypeptide", 201020_at, yes,yes,---,---,---,---,---,yes,---,1.51
, 4. 58E- 04

YWHAZ, U28964, "t yr osi ne_3- nonooxygenase/ t r ypt ophan_5- nonooxygenase_acti vati on_p
rotein, zeta pol ypeptide", 200641 s at,---,---,---,---,---,---,---,---,---,-1.8
, 1. 50E- 06

YWHAZ, NM 003406, "t yr osi ne_3- nonooxygenase/ t r ypt ophan_5- nonooxygenase_acti vati o
n_protein, zeta_pol ypeptide", 200640 at,---,---,---,---,---,---,---, ---, ---,-1
65, 1. 47E- 06

YWHAZ, BC003623, "t yr osi ne_3- nobnooxygenase/ trypt ophan_5- nonooxygenase_acti vati on
_protein,_zeta_pol ypeptide", 200638 s at,---,---,---,---,---,-=--,---, ---,--- /-1
. 53, 4. 96E- 06

YWHAZ, NM_ 003406, "t yr osi ne_3- nnnooxygenase/tryptophan_5-nnnooxygenase_activatio
n_protein, _zeta polypeptide", 200639 s at,---,---,---,---,-=-, === == --- --- -

1.5,6.67E- 06

ZAK, Al 129320, steril e_al pha_notif_and_| euci ne_zi pper _cont ai ni ng_ki nase_AZK, 2256
65_at,yes,yes,---,---,yes,---,---,yes,---,1.5,2.23E-04

ZBED1, NM 004729, "zinc_finger, BED-type_containing 1",203043 at,---,---,---,---
---,---,yes,---,---,1.57,4.93E-04

ZBED3 AI679968 "Zi nc _finger, BED-type_containing_3",228402_at,---,---,---,---,
---,---,---,---,---,-2.45,2. 84E- 08
ZC3H8 AF334161 zi nc_finger_CCCH type_containing_8, 223506_at , I



---,yes,---,---,-2.1,2.90E- 07
ZC3HAV1 BGB33558 "zinc_finge

---,---,yes,---,---,1.91,8.
ZCCHC? 86291039 Z|nc_f|nger
I T I R |

ZCCHC8,NNL017612 "zinc_finge

ZFANDl’NM 024699,

"Zi nc flnge

-, -, -, ---,-2.44,7.69
ZFP91 AA758013 zi nc _finger_p

---,---,yes,---,---,-1.7,4.
ZFP91 ALO45405 zi nc flnger p

---,---,yes,---,---,-1.57,
ZNF146 BC005154 Z|nc flnger
es,---,---,-1.5,6. 84E-04

ZNF281 AA121673, Zi nc_fi nger
,1.69, 8. 67E-06
ZNF281 AU150752 zi nc_fi nger
,1.72,2. 20E- 05
ZNF313 AF090934 zi nc_fi nger
,-1.77,2.13E-05
ZNF706 NM 016096, zi nc_f i nger
-, - 1. 93 1. 62E- 08
ZZZ3 AL080063, "zi nc_fi nger
,---,yes,---
,NNL016947,---
-, BE312027, - - -,

222968_at ,
213642_at,

_protein_281,228785 at, ---, , , , ,
_protein_281,222619 at,---,---,---,---,---,

_ZZ-type_contai ni ng_3",
,-1.9,1.19E- 06

--, AA775408, - - -,
-, BF677084, - - -,
-, BF591637, - - -,

-, Al 494291, - - -,
-, Al 056692, - - -,
-, AAB05633, - - -,

-, AL523076, 3' UTR _of hypothetlcm
, , 51E- 04
, BF448315, "ARTCl_wRNA _compl et e_sequence”

BFSO

oo, L

e e 1

AA632758 "CDNA: _FLJ22765_fi s,

224893 at ,
238342_at ,
240698 s _at,

240690_at ,
227278 _at,
230175_s at

,-1.81, 1.

57, 1. 47E- 05

8813, "ARTCL1_nRNA, conpl et e_sequence”

51, 7. 59E- 04

r CCCHtype, _antiviral _1",225634 at,---,---,---,--
22E-06

_CCHC _domai n_cont ai ni ng_7", 226496_at, ---,---,---,
2,1.42E-06

r, _CCHC domai n_cont ai ni ng_8", 218478_s_at,---,---,
1.95, 2. 09E- 06

r, _ANl-type_domain_1",218919 at,---,---,---,---,
E- 09

rotein_91 honol og_(nouse), 224631_at, ---, , ,
40E- 05

rotei n_91_honol og_(nouse), 224636_at , ---,---,---,
1. 96E- 05
_protein_146,1554433_a_at,---,---,---,---,---,

_protein_313,211678 s _at,---,---,---,---,---,---,
_protein_706,218059 at, ---, , , , ,
212893 at,---,---,---,---,

,-2.19, 3. 31E- 08
-1.86, 7. 34E- 06
-1.59,1. 11E- 05
-1.57,0.040074
,-1.57,6.69E-0

- --- -1.56, 2. 34E-04
-,yes,---,---,1.51,9.07E- 04
,yes,---,2,1. 91E- 07
proteln (CFF&) 212233 at, ,---,---,Yes, --

L 213015 At , - -, -n ey
L 226331 At , --- -y ey

_cl one_KAI A1180", 232615_at, - - -, , ; '

,-1.59, 4. 51E- 04
A|252087 " CDNA: _FLJ23242 fis,
,---,yes,--- ,-1.53,5.31E- 05
, BF002121, CDNA cl one_| MAGE: 4816860, 225937_at , I T

, 1. 51, 3. 04E- 04
A|350995 CDNA_cl one_I| MAGE: 4816860, 225935 _at, ---,---,---,---,---,---, ---,
,1.6,9.57E-05
BG391282 CDNA_cl one_I| MAGE: 4842353, 212126 _at, ---,---,---,---,---,---
,1.99, 1. 22E- 06
BI547087 CDNA_cl one_I| MAGE: 5261717, 1568983_a_at, ---,---,---,---,---,---,
,-1. 86, 4. 66E- 05
BF064224 "CDNA_FLJ12540_fis, _cl one_NT2RWA000425",
,-1.53, 2. 17E- 04
CDNA FLJ13598 fis,_clone_PLACE1009921",
-- ymmm, -2, 2. 4BE- 06
-,AI983043,"CDNA;FLJ23679_fis,
-- ,---,1.8,8.41E- 06
-, Al 760366, "CDNA_FLJ25706_fi s,
,---,yes,---, ,-1.85,9. 67E-06
-, Al 355441, "CDNA _FLJ26120 fis,
-- ---,1.59, 6. 68E-05
-, H16409, " CDNA_FLJ30478_fi s, _cl one_BRAWHL000167",
--- ,1.71, 8. 78E- 06

AM173164 "CDNA FLJ31718_fis, _cl one_NT2RI 2006647",
- ,yes,---,1.71,3. 16E- 05

BF698797 " CDNA_ FLJ37884 fis,_clone_BRSTN2012451"
,---,yes,---,-1.61,7. 88E- 06
58, " CDNA_ FLJ39726 f|s _cl one_SM NT2015306"
,-1.65, 1. 28E- 04
" CDNA \ FLJ40762_fi s, _cl one_TRACH2002847"
,-2.35,7.76E-08
CDNA FLJ41369 fis,_clone_BRCAN2006117"
,---,-1.99,1. 78E- 05
"CDNA_FLJ42149 fis, _cl one_THYMJ1000692",
,-1.83, 2. 06E- 05
Full-length cDNA _cl one_CSODI 039YF12_of Pl acenta_Cot _25-nornal i zed
ens_(human), 227836_at , ---,---,---, ===, ==, ===, ---, ,-2.36,3

_clone_COL01514",232681_at,---,---,---,---,

226116_at,---,---,---,

-,AU157881

227290_at, ---,---,---,

_cl one_HEP09084", 201410 _at, ---, ==, ---,---,

_clone_TST04817",236907_at,---,---,---,---,

_clone_SYNO0419", 225239 at, ---,---,---,---,

227623_at, ---, ==, ---,---,

226893 _at, ---,---,---,

236300_at, ---,---,---,

U586

AM242820
, yes,
AI457965

224185 At - -, ==, ==, ---,

227117 at, ---,---,---,

, 225256_at , -- -, ) ;

-,AA156754

225176_at,---,---,---,

.. AI859767.
_of _Hono_sapi
“88E- 08

, AKO55769,

BC020854

"Hono_sapi ens,

"ann _sapi ens,

cl one_I MACE: 2900205, _nRNA", 1558801_at,---,---,---,

,---,-1.61, 9. 98E- 06

Clone_IN%GE 3906992, nRNA", 1553979 at,---,---,---,



e see,m= ==, ===, -1.56, 4. 62E 06

--- A|709406 " Horo sap|ens _clone_I MAGE: 5547644, _nmRNA", 225897 _at,---,---,---,y
€s,---,---,---,---,---,1.85, 4. 76E- 07

--- BE622897 " Homo, saplens _Simlar_to_likely orthol og of yeast_ ARV1, clone_IN
AGE: 3460560, nRNA", 224691_at, yes, yeS, ---,---,---,---,yes,---,---,1.53, 1. 46E- 04

---, AL0O50043, MRNA; _cDNA DKFZp566ND524 (fronwclone DKFZp566ND524) 216635 at, ---
fmmm e - ---,---,---,---,-1.62,1.16E-04
AI679611 NRNA full Iength i nser t cDNA _cl one_EURO MAGE_898037, 228930_at ,

sem e me= == mee a2 2o ---.-1.68,1.83E-05

--- BF110534 Transcrlbed | ocus, 230233 _at,---,---,---,---,---,---,---,y€S,---, -
4, 26 3.46E-12

---,A 094180, Transcri bed _locus, 228479 at,---,---, ==, ===, === =-n mom —on —o- -
1. 88, 3. 65E- 06

---,BE245080, Transcri bed | ocus, 235907 _at,---,---, ==, ===, === =mn mon —on -o- -
1.88, 1. 53E-05

---,BF114679, Transcri bed_l ocus, 238831_at,---,---,---,---,---,-=--, ===, -=-, --- -
1. 88, 4. 95E- 06

---,AA004210, Transcri bed locus,229835 s at,---,---, ==, ===, === mon =on —on -~
,-1.87,6.50E- 07

---,BGL49849, Transcri bed_| ocus, 226426_at ,---,---,---,---,---,---,y€S,---,---,-
1.7,2.28E-05
---, Al 828075, Transcri bed_I ocus, 230795 _at,---,---,---,---,---,---,yes,yes,---, -

1.68, 7. 71E- 06
---,Al 733194, Transcri bed _locus, 242134 at,---,---, ==, ===, === =-n mon —on —o- -
1.53, 0. 047157

---,Al 093722, Transcri bed_l ocus, 226377 _at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,---,1
.52, 0. 003505
---,Al 709335, Transcri bed | ocus, 230416 _at,---,---,---, ==, ==, ~==, === -=-- ---/1
.53, 0.001942

---,BF594695, Transcri bed | ocus, 235072 s at,---,---, ==, ===, === =on =on -on =~
,1.54, 8. 62E-04

---,BE893995, Transcri bed | ocus, 234983 at,---,---,---, ==, ==, ~==, ===, ---, ---,1
.56, 5. 44E- 04

---,AA532718, Transcri bed_l ocus, 236545 _at,---,---,---,---,---,---,y€s,---,---,1
.78, 1. 70E- 05

---,N51102, Transcri bed_I ocus, 226525 _at, yes,---,---,---,---,---,yes,yes,---,1.7
9, 3. 29E- 05

---, AW205919, Transcri bed_| ocus, 229830_at, yes, yes,---,---,---,---,---,y€s,---,2
. 05, 1. 36E- 07

---,AA523172,"Transcribed_locus _strongly_ siniIar_to_XP_001172939.1__hypotheti

cal _protein_[Pan_troglodytes]", 228049 x at,---,---,---,---,-=-, ===, -=- --- ---
,-1.79,1.82E-O6

---,AVv687517, " Transcri bed_|l ocus, _strongly_simlar_to_XP _531236.1_ hypot hetica
proteln XP_531236_[ Pan_ troglodytes]" 228498 at,---,---,---,---, -, - -mm -
-,---,-1.55,1.67E-07



