
 

               

                                                                

                    *        20         *        40         *        60       

Sm53394  : ------------------------------------------------------------ :   - 

Sm53336  : ------------------------------------------------------------ :   - 

Sm122390 : ------------------------------------------------------------ :   - 

Sm31887  : ------------------------------------------------------------ :   - 

AtSLAC1  : MERKQSNAHSTFADINEVEDEAEQELQQQENNNNKRFSGNRGPNRGKQRPFRGFSRQVSL :  60 

                                                                   ↑...       

                                                                 ↑.OST1   

           

                    *        80         *       100         *       120       

Sm53394  : ------------------------------EKYVLFRTRSSK-IEKQLSRLREEEIQQQQ :  29 

Sm53336  : --------------------------------YNLFKTRSSKSLEKQIPWLSKQ------ :  22 

Sm122390 : ------------------------------------------------------------ :   - 

Sm31887  : ------------------------------------------------------------ :   - 

AtSLAC1  : ETGFSVLNRESRERDDKKSLPRSGRSFGGFESGGIINGGDGRKTDFSMFRTKSTLSKQKS : 120 

           CDPK6...↑         ↑...OST1...↑             ↑......OST1......   

           ...↑                

                                                    

                    *       140         *       160         *       180       

Sm53394  : QQHHQLDPGDHPEQQQQSSKPIHHEDHSAQVPAGRYFDALQGPELEQLKESEE-ALLPLD :  88 

Sm53336  : -------NGDAPPPKFET---------DEELPAGRFFDALQGPELEVLKDSED-LLLPLD :  65 

Sm122390 : --------MDEESALGTT--SNAP------VPTGRYFDALQGPELEVVESEQDLLLLPMD :  44 

Sm31887  : AAAAAATAATTAAAVNGD--PTSPRPLEANVPAGRYLDALQGPELEVLKESED-LLLPTD :  57 

AtSLAC1  : LLPSIIRERDIENSLRTEDGETKDDSINENVSAGRYFAALRGPELDEVKDNED-ILLPKE : 179 

           ..↑ 

                                                                   

                    *       200         *       220         *       240       

Sm53394  : QRWPFLLRFPISSFGVALGLGSQSILWKNLSTVPAMRFL-HAPEIINTVLWFLAAIALAG : 147 

Sm53336  : QKWPFLLRVPANVFGVSIGLSAQSLLWAEIHDASSLSYLKHVPKGVLFALWSIGVFVHTV : 125 

Sm122390 : KVWPFLLRFPVNSFGIVLGLGSQGILWKSLSSTPAMEEFVHIPKQVNLVLWCATLLAFVA : 104 

Sm31887  : QTWPFLLRFPINSFGIVLGLGSQTILWKKLSLMPSMR-FLHIPLHINFVLWCVALCAYTL : 116 

AtSLAC1  : EQWPFLLRFPIGCFGICLGLSSQAVLWLALAKSPATN-FLHITPLINLVVWLFSLVVLVS : 238 

              ↑.......... Motif1..........↑  

                                                               

                    *       260         *       280         *       300       

Sm53394  : IFTTYLFKAIFYLEAVRREYYHPVRANFFFAPWIAAMFLALGIPPSAGVT---LHPWIWC : 204 

Sm53336  : LFSAYALKCVFYFEAVRREFHHPVRVNYFFAPWVAAMLLALSTPKDIAKR---LHPWLLG : 182 

Sm122390 : ISLTYLLKCFLYFEAVRREFFHPVRINYFFAPCIGGMFLAIGLPDAVGLS---LHPSVWC : 161 

Sm31887  : ISLTYVCKCIFYFEAVRREFYHPVRINFFFAPWVCGMFLTLGVPPTIAAS---IHPAAWL : 173 

AtSLAC1  : VSFTYILKCIFYFEAVKREYFHPVRVNFFFAPWVVCMFLAISVPPMFSPNRKYLHPAIWC : 298 

                         ↑............Motif2...........↑  

                                                     

                    *       320         *       340         *       360       

Sm53394  : CLMAPILALELKIYGQWLSGGQRRLSKVANPCTHLSVVGNFVGALLGATVGWIDGGIFFW : 264 

Sm53336  : VFMGPVFALEVKIYGQWLFGGERRLSKVANPTTHLALTGNFVGSLLSHVVGWKEFAIFLF : 242 

Sm122390 : LLMAPLFLLELKIYGQWLSGGDRRLSKVANPSTHLSIVGNFVGAVLGARVGWKEPAMFFW : 221 

Sm31887  : VFMSPLVVLELKIYGQWLSGGERRLSKVANPATHVSIVGNFVGSLLGATVEWKELATFFW : 233 

AtSLAC1  : VFMGPYFFLELKIYGQWLSGGKRRLCKVANPSSHLSVVGNFVGAILASKVGWDEVAKFLW : 358 

                                        ↑......Motif3.....↑ 

                                                             

                    *       380         *       400         *       420       

Sm53394  : AIGLAHYLVLFVTLYQRLPTNEALPKELHPVFFLFIAAPSAASLAWEKITGDFGIVSRIA : 324 

Sm53336  : AVGLAHYVVLFVTLYQRLPTNETLPKELHPVFFLFIAAPSIASEAWEMLAGSFDYPARLI : 302 

Sm122390 : AVGLAHYMVLFVTLYQRLPTNKRLPKDLHPVFFLFVAAPSTASVAWEDITGSFGYVSRIV : 281 

Sm31887  : AVGIAHYVVVFVTLYQRLPTNELLTRDMHPVYFLFLAVPSTASVAWEKITSDFGYVSKLV : 293 

AtSLAC1  : AVGFAHYLVVFVTLYQRLPTSEALPKELHPVYSMFIAAPSAASIAWNTIYGQFDGCSRTC : 418 

                                  ↑.........Motif4.......↑       

                                      

                    *       440         *       460         *       480       

Sm53394  : FFIALFLFSSL------IVRINFFRGFRFSLAWWAYTFPMTAISIASIHYCQEVSTPVTQ : 378 

Sm53336  : HFVGLFLFISL------IVRLNFFRGFRFSIAWWAYTFPVAAIAMTANRYGLVVSSWLTD : 356 

Sm122390 : YFVSLFLLLSL------VVRVNLFRGFRFSISWWAYTFPLGAAAIATIHYYSAVTCTLTR : 335 

Sm31887  : FFLGLFLLFSLLRFYMQVVRVSIFRGFKFSLTWWAYTFPLTAVAIASIHYAVREPGLFTQ : 353 

AtSLAC1  : FFIALFLYISL------VARINFFTGFKFSVAWWSYTFPMTTASVATIKYAEAVPGYPSR : 472 

                                       ↑........Motif5.......↑               

                    

                    *       500         *       520         *       540       

Sm53394  : ALATILSSVSSATVALLFVATMCHWLVWKTLFPNDLAIAITNRRRKRKR----------- : 427 

Sm53336  : AMTSFFIFLSVAIVACVLVLSILHAVLWGTLLPNDMAIAITTHKKKK------------- : 403 

Sm122390 : FLVVALSLASVLVVVSIFVTTLACACLYGTLFPNDQAIAITSEQHRKQHQLCKQQA---- : 391 

Sm31887  : GLATVISFVAVTVVFLLFVFTLVHAFVWRTLFPNDIAIAITRKK---------------- : 397 

AtSLAC1  : ALALTLSFISTAMVCVLFVSTLLHAFVWQTLFPNDLAIAITKRKLTREKKPFKRAYDLKR : 532 

                                               ↑..OST1..↑ 

 

                    *       560           

Sm53394  : ------------------------ :   - 

Sm53336  : ------------------------ :   - 

Sm122390 : ------------------------ :   - 

Sm31887  : ------------------------ :   - 

AtSLAC1  : WTKQALAKKISAEKDFEAEEESHH : 556 


