
GATA-motif!

ABRE E-box!

-1133                                                                    ATCCATAAATTTATTGTTAAAAAGAGCATAATA -1101 
                                                                         TAGGTATTTAAATAACAATTTTTCTCGTATTAT 
                               WUN          CAT-box                   Skn-1 GATA-box 
-1100 AACTAAAATACATGATTCACCGAGAAATTTAATTTCAGGGTACCCGCCACTGCAACGCGCGGATAACCTGCTAGTCATTGATAAAAGGGGAATGTAACCT -1001 
      TTGATTTTATGTACTAAGTGGCTCTTTAAATTAAAGTCCCATGGGCGGTGACGTTGCGCGCCTATTGGACGATCAGTAACTATTTTCCCCTTACATTGGA 
                                WUN 3-AE3 binding site 
-1000 CGTACTATATAATAATGAAGTTTGGGCACTATCCAACTTTGGCCCCTAATCTTGCGATGATTTCATGCTTTGTCCTTGTGGTTCTTTCCTCCGTAAAATG  -901 
      GCATGATATATTATTACTTCAAACCCGTGATAGGTTGAAACCGGGGATTAGAACGCTACTAAAGTACGAAACAGGAACACCAAGAAAGGAGGCATTTTAC 
      E-box                        MNF1                                                                  AAGAA-motif       box 4 
 -900 CATATGAAATAGCAATCTCATATTGAATTGACTTTTGAATTTGTACACCTTCAGTACTCCATCGTTCTTCATAATATTATCTTCAGTCCTCAAAATTAAT  -801 
      GTATACTTTATCGTTAGAGTATAACTTAACTGAAAACTTAAACATGTGGAAGTCATGAGGTAGCAAGAAGTATTATAATAGAAGTCAGGAGTTTTAATTA 

         HSE WUN 
WUN

                                                       G-box   box 4  WUN          TC-rich repeats 
 -800 AAATTTCATATCTAATTGCCGCTTAACAGTCCCTGGACTTTGATACTTTGCGCCACGTTATTAATTACGGCGTAACTAATTCATCAAGTTACGCCGTAAC  -701 
      TTTAAAGTATAGATTAACGGCGAATTGTCAGGGACCTGAAACTATGAAACGCGGTGCAATAATTAATGCCGCATTGATTAAGTAGTTCAATGCGGCATTG 
                                WUN              WUN ABRE                                 box 4   WUN 
 -700 TTTTCGTCCGTTTAAACTTATCCACTCCATAAATTTCTCTACGGCGTAACCAAATTACCAAATTATGCCGTAGCCTTTATAATAATTAATTACGACGTAA  -601 
      AAAAGCAGGCAAATTTGAATAGGTGAGGTATTTAAAGAGATGCCGCATTGGTTTAATGGTTTAATACGGCATCGGAAATATTATTAATTAATGCTGCATT 
     MRE                                                              Skn-1 
 -600 CCTAAAGAATAGTTTACGCCGTAATCTCTTCAATCTCATCAATCCCATTCTGTGTCCTAACTACGCCTTAACCTCATGTCATGGTTACGGCGTAACCTTC  -501 
      GGATTTCTTATCAAATGCGGCATTAGAGAAGTTAGAGTAGTTAGGGTAAGACACAGGATTGATGCGGAATTGGAGTACAGTACCAATGCCGCATTGGAAG 
                               WUN                                                     GT1-motif G-box O2-site 
 -500 GTAATACTTAAAAAAATAGCCTTTATAATGTGTTACGGCGTAGTCCACGTACCAATTACGCCGTAACCTGTAGTCGGAATATTTTCAGCACTATTTTACC  -401 
      CATTATGAATTTTTTTATCGGAAATATTACACAATGCCGCATCAGGTGCATGGTTAATGCGGCATTGGACATCAGCCTTATAAAAGTCGTGATAAAATGG 
                                          E-box          ACE G-box                                       box 4 
 -400 TTTTCTCGCATCATTTCCGCTCCAACGCCTCATTTGTCCTGAAATGTACATATGAACAAATATGAACGAATTAAGTATAATATTAATATAAATTAGGCCA  -301 
      AAAAGAGCGTAGTAAAGGCGAGGTTGCGGAGTAAACAGGACTTTACATGTATACTTGTTTATACTTGCTTAATTCATATTATAATTATATTTAATCCGGT 
                                                                                        RAA motif 
 -300 TAAACATGGGAATTTGATATATAAAATATCAGGCTAATTTGATGTTATCAGTCTCGGATGTAAATAGCACAAAGGCAACTAGGGCATTTAGGGAATTATC  -201 
      ATTTGTACCCTTAAACTATATATTTTATAGTCCGATTAAACTACAATAGTCAGAGCCTACATTTATCGTGTTTCCGTTGATCCCGTAAATCCCTTAATAG 
                                                           box 4                                                  ATCT-motif 
 -200 CCTTAACTTATTTAACAAGTCCAAGTTTTCATTTATATTCATATTAATTGTTGTCTTAAGCATTACCGAGTTAGCATTGTTTAGCAAATCTAATCTTTAA  -101 
      GGAATTGAATAAATTGTTCAGGTTCAAAAGTAAATATAAGTATAATTAACAACAGAATTCGTAATGGCTCAATCGTAACAAATCGTTTAGATTAGAAATT 
                  box 1   CAAT-box              TGACG-motif     AC-II            TATA-box                  GATA-motif 
 -100 TTTACGACTTTCGTTTTCAAAAACAAATCAAAACAAAATACCTGACGTCTTCACCAACCTCCAGCTTATATATATACACCCTTTAGCTAGCTCTATACTT    -1 
      AAATGCTGAAAGCAAAAGTTTTTGTTTAGTTTTGTTTTATGGACTGCAGAAGTGGTTGGAGGTCGAATATATATATGTGGGAAATCGATCGAGATATGAA 

    1 ACCCAAAGTATCTTAATCAGCGTATACTAATTCGCATCTTTTATCAAGCATG 
      TGGGTTTCATAGAATTAGTCGCATATGATTAAGCGTAGAAAATAGTTCGTAC                                                    52  


