Additional file 3. * and mse performance measures associated with REPTree and SVR
regression, using TSM, All, and IAS sets to construct mutant feature vectors

REPTree SVR
Drug TSM All IAS TSM All IAS Drug Mean
’” mse P mse ” mse ” mse P mse s mse ’” mse
Protease Inhibitors
APV 070 024 071 023 070 023 0.62 029 059 031 058 032 0.65 0.27
ATV 061 030 068 026 062 030 059 031 058 031 051 037 0.60 0.31
IDV 078 0.17 078 0.18 076 0.18 073 020 073 020 070 023 0.75 0.19
LPV 078 024 077 024 079 022 069 034 069 034 064 038 0.73 0.29
NFV 079 021 080 0.19 077 022 077 023 075 025 073 026 0.77 0.23
RTV 081 022 084 0.18 078 025 077 026 080 023 0.68 037 0.78 0.25
SQV  0.69 037 070 035 066 040 075 029 077 026 071 034 0.71 0.34
TPV 044 036 050 035 045 034 048 030 052 028 064 022 051 0.31
AVG 070 026 072 025 069 027 068 028 068 027 065 031 0.69 0.27
Nucleoside / Nucleotide RT Inhibitors
3TC 096 0.04 095 005 09 004 090 0.18 090 0.12 090 0.18 0.93 0.10
ABC 077 004 075 004 078 004 073 004 074 004 065 0.06 0.74 0.04
AZT 067 038 070 036 061 045 074 029 072 032 065 041 0.68 0.37
d4T 070 0.03 070 0.03 070 0.03 071 0.03 070 0.03 075 0.02 071 0.03
ddC 0.64 004 062 004 063 004 067 004 060 005 0.65 004 0.64 0.04
ddi 073 0.02 073 0.02 067 0.02 070 0.02 074 0.02 065 0.02 0.70 0.02
FTC 098 003 097 004 098 003 076 031 064 050 089 0.15 0.87 0.18
TDF 048 0.05 050 0.05 026 0.07 050 0.05 055 004 018 0.08 041 0.06
AVG 074 008 0.74 008 070 009 071 0.12 070 0.14 0.67 0.12 0.71 0.10
Nonnucleoside RT Inhibitors
DLV 064 049 063 049 064 049 065 049 057 058 068 044 0.64 0.50
EFV 072 037 075 035 072 038 068 044 058 058 067 046 0.69 0.43
NVP 076 040 0.78 037 0.77 038 076 041 059 0.69 073 046 0.73 0.45
AVG 071 042 072 040 071 042 070 045 058 0.62 0.69 045 0.69 0.46




