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A 

B 
PIP1;1     CGAGVVKGFQPKQYQALGGGANTVAHGYT 173 
PIP1;2     CGAGVVKGFQPKQYQALGGGANTIAHGYT 173 
PIP1;3     CGAGVVKGFQPNPYQTLGGGANTVAHGYT 173 
PIP1;4     CGAGVVKGFQPTPYQTLGGGANTVAHGYT 174 
PIP1;5     CGAGVVKGFQPGLYQTNGGGANVVAHGYT 174 
PIP2;1     CGVGFVKAFQSSYYTRYGGGANSLADGYS 166 
PIP2;2     CGVGFVKAFQSSYYDRYGGGANSLADGYN 164 
PIP2;3     CGVGFVKAFQSSHYVNYGGGANFLADGYN 164 
PIP2;4     CGCGFVKAFQSSYYTRYGGGANELADGYN 166 
PIP2;5     CGVALVKAFQSAYFTRYGGGANGLSDGYS 165 
PIP2;6     CGVGLVKVFQSTYYNRYGGGANMLSDGYN 165 
PIP2;7     CGVGFVKAFMKTPYNTLGGGANTVADGYS 159 
PIP2;8     CGVGLVKAFMMTPYKRLGGGANTVADGYS 157 

 
  

PIP2;1     RASGSKSLGSFRSAANV   287 
PIP2;2     RASGSKSLGSFRSAANV   285 
PIP2;3     RASGSKSLGSFRSAANV   285 
PIP2;4     RAAAIKALGSFGSFGSFRSFA  291 
PIP2;7     RASAIKALGSFRSNATN   280 
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