
Table 3. Flanking sequence of deletion and PCR primers 

Region of difference 
(RD) L* - Flanking Sequence (5'-3') R† - Flanking Sequence (5'-3') L* - PCR Primer (5'-3') R† - PCR Primer (5'-3')

105 CGTGGTCGCC GTGGGACGGG GGAGTCGTTGAGGGTGTTCATCAGCTCAGTC CGCCAAGGCCGCATAGTCACGGTCG
108 ACACCGGTCC ATTCCCACCT CGCCGCGTCTGCCGCTCTT GACCAGGACACCGCGCAGATACG
109c GCGCCCAGGC CGGAAATCGC CGCCCGAGCCGATGGTCAAG TCGGCTGCAGCGTCGGTTTTC
110 CCGACCCATG GGAGCCCACC GCGCCGAATACCGGGGACTG CACGCGGTGGGCAGCCAATC
110a GAGCCAAGGC TCGCGTTCGA GAACTGCCGCTGATCGAAGAATGG GGTGTCGATGCCGTGCTATGTGC
110b GCCGCCTTCC CCGTTTTCCG GCGCGGTATCGGCCACTGAGA CTATCCGTTCGCGTTGACTTTTCCATC
110c GAAGGCGATG TGTGATCGCC GCGCGGTATCGGCCACTGAGA CTATCCGTTCGCGTTGACTTTTCCATC
115 GAGACCGCGG CCCCATGAGT TTCGGGGGCCAGGTCGTTGAT CCGCGGGAATGCCTGCTGTTAT
116 TGGTGTGACG ATAATTGAGC CCTGGCACGAGCGGTAGACGAC CAAGGGATCCGACGAACCAGAACG
117 CCGGGTGGCC AAGAACTGGT GGCGGGCCGAAGACCTCGTAGA CTGGTGGCGCCAAGGCTGAAA
120 TCATCAATAG TCCCAACGCT AGTCCTCATCGAGGATGCACAAGAGCGAGATG CGTGTTGGGCCTGCCCGCGCTG
121 CGCGGCGGAG AGTCCGAAAT AGTGCCGCGGGTGTGGTCTCC GCTTTTGGCTGCCCGCTGTCC
122 GGTCGCTCGT GGTGATCGCG GCCGGCACCGCTAATCGCTACTT TTCTCTTGGGCATGATCATCCTTTCGTTA
127 GCGCGCGGCC CGCCTGCTGT GACTCCGATCTGGAGGAGCTG CAGGCCGGCCAGAAAGTCCAG
129 GCGCAGCACT CGATCCCGTC GAAAGCCGCTCGTGGTCAGGTTG GCTGCGGCCGGCTCCATC
130 TACCGGGCTA TGTCAATCTC ACCGTCCCGGTTTTCGAC GACGCAGTCGCCCACTATG
131ab ACCCGTCGGG TACTACCAAA CGGCGTCAGTCCTATTGTCTCCAAGCCGAT GGCGCCGGGTGGTCGATGTCAGTGAT
131e TCAAGTGAAG GAGGCAACCA TGTTGGGCCGCGGTCATAATCA GTGGCCAGGGGTAGGTCGGTTTC
132 CGATGCCGGC GCCGAGGAAG GTGCGGATGGGCCCAGTAGGTG CCGGTCATCGTGGTGGTCAACAA
134 GTAGCTTGGA GGTGTCCAAC GTGGGCCTTTTCGAGCGTATCTGG GCAGGATCGGGTCAAGCAATGGTT
141a CCCGTCACCC GGTCAAGTGG CGGGCCCGATTGCACCAGAG GTAAAACTTGCCGCGGTCCTCCAC
142 CATCGGCGTG GCCGTGCTGC TCCGCGACGACGAACAACGAC TCACTTCCATTTCCAGCGGCAACT
145 TTGCGGAAGT ACCGTCACTG CCGGCGTAGGCGCATCGGCGGT GCGCGTGCGCACGATTTCGTGACAAT
145a GCCGCGCGAG GACTACGCGT ATCGCGCCCCTAAACATCTCTTCGTA ATCTTCGTCGCCCATCGCATCAC
147b CGCACGCCAC GGGGGGGGGT CGACGCCGGCGGTGGTCATCAACTA CCATATCACCATCGGTTCACGGTGTGTGG
147c CAGGAGCAGC TCAGGGCTCG GCTCCGCTGCGCACGATTTC CGACGCCGGCGACTCTGGT
149 GTTGGTGCGG GGTTGGCCGT CATGTCACCCTGGCCCGACGGGTC CCAGGCGATCTTCGACCACGGCACAC
150 ACGTTCGTAT CTAGCGCGTC TGTGGCGTGGCTCGGCAAATAG CGGGACGGCAAACGGGTGAT
152 ATCTCCGACC CACCCCACGA CCGGGTTGAGCAATGCGGATATCAGTGGAC TGGGATAGTTCAGGTGGCCATCGTGGGCAT
163 CTTGCCGCGC AGCGGCGGTG ATTTGCCGTGTGCTGCGTCCTGTC CGGCGGAGTCGGCCATCGTTAC
164 CTCGCCGGTG CCGAAGCCGC GGGGAAGCGGCTGGCGTTGAG TTCGTTGGCGGATCGGTAGTCG
165 GGTAAATCGC ACAAATGCGC GCCTTCGCTGCCCGTGTTCTG GCTCGCGGGGTGCTGGTGTTT
166 CGCCAACGCT TCCTGGTGCC CCAGGGTTGGCAGCCGTGCGTCTTGAA GTACTCGCTGTCGCCAAGCGCATAGAGAAGAT
167 ATACGATGCC GTTCACCCGG GGCGGTGCGGGCATTGAACTG TGCTGGACATGCCGCTGGAAGA
168 TTCAGGGTCA GGAAAGTTTA GTTGTGCAACGAACGTGCCACGCCGA ACGTTGGTGTCCAGGACGTAGGTCACAGTT
171 TCGGTACGCA CGAAGTGGCG ATTGACGGTCTTTCATGGCG CGGGTCTGCGACATACACCT
172 GGGTCGCCCC CACAAGCTTC GTTGTCGCCGGTGAGCATCGTC TCCGTGTTCGCGCATCAAGTCC
172a GGCGGCCTAT GGCGACTGTC GGCAGCGGTGGCATGGTTGTC GACGCGGTGCCGGATTCTGG
174 ACCGCCGCCG CAAGGACGA GGTGCCCTCCCGCAGAACTGTG AGCGCGATCGCAGCGGTGAA
174a CGCCCGAGAC CCCGGCCCAA GGCCAGGGCGGCAAAGATTCC CTACCGCGACGCCCCCTTCTACA
175a GGCGACAAGT CACCCGCGAG ACGAGACAACGAAATCAGCGAACCCACCATGGAAA TGGGTGAGTCCCACCAGCTCGGCCAATT
178 GCTGCCTGGC CCGGCACCGC CCCGCGGGCTCGTTGTGG CCGCCCGCGCTGTTGTGAT
181 GGGACCAAGC AGGTCGTACG CGCAACGGCCGCGGTGAACTCT CGGGCGGCTGCGGGAACCTT
182 GCCAACGGTC GCCAGCCTAT TGTTATACGCCCTGTCGGCGGTCACCAT GCGCATCCCGCCGGCGTTGGTT
182a CCCGCACGCA CGGAGTCACT CGGTGGGGCTCTGCGTGGTC AGGCGTTCGGGGATGCGTCTT
183 GTCGCCCGGC GAAGTCTTCA CCGAACCGCCCGCATCAAG ACGACGGCCGAAACCACAGGAA
188 GGTCGATGTT GCCCCTCCTC ACCGCGGGATTGGACAGCAAGAT CGCTCAACACGGGCTTCTTCAG
193 GACCACGCCT TCGCGGCGTG CCGACTACGCCTGGCGCTAAACC GTAGGGGCCACCCGGATTGTCAC
196 CCCACAGCAG TGATCGCACC TTCGTGATGACCACACCCGATGAC TGGCCGTAGGAGTCGTCGTTGAAT
196b CTCGACGCCA ACCCCGTGAG GGCCGATCGCCAACAGCGTAAT CGCGGGCCAGCAGTATGTCATC
198a GGAAGAGGTC ACTGGTTCAA GCTAAACCTCGGGGCAGAAG GACGCGACAACAGCGTGATA
202 GGGATGGGCG CATCGAAGTG GGGTTCGGGGGCGGGTGGTA GGGATGTCTCGGCACGGGTCAA
203 GAGGTTGACGT GCGCCTACCG CCCGGACGGCAAGAAGACCAGA CGCCCTCGGATTCAGAAACCTCAC
206 ACCGATCCGG GTCGTCAGAC GGACGCGACGATGCCCTGTTC GTTGCCCCGCGCCCTTTTC
207* CCGACCTGAA TGAACCGCCC GACGAGTTCGCGCTCAAAATGT CCCCGGCGAGGAACAGAA
210* ATTTCAGCCT GTCGTCAGAC GACGAGTTCGCGCTCAAAATGT CCCCGGCGAGGAACAGAA
213a TACTGCTGCT TGCCGTTGAC CAGTTGTTGGCCGGGTGAGTGGT TCCAAGCGCAAGGTACCGAAGTGA
219 GGGTCCATGA CGCGGTGCGC GCGTCGGTGCCCAGTTGC GCGACGGCGGTTTTGATGC
223 CGCCTTCAAA TCGCGCCGAT AGGCAACTGGAAACGCTGGT GGCGCAGGCAAGACCGACATTCTCATT
231 CGCCCTCGGC GGCGCTGATC GGTGCCCGTCGCGACTCTGAT TCACCGCCGGCAACCACCTT
236 GCGCTTCGCC TGCTGCTGGA CCAGGATGTCGCGGGTCGTCT CCAGGTGTAGGGGCGGATGTGC
236a CGACGATGGA ACTACATCGG GCTCATGCCTGCCGCCTATCTCA CATCGCAACTCCAACCCCGTCAG
239 ACGGACGAAT GCTACCGTTG GGCCAACATCGACCACCTACCC ATCCTCGCTACCGGCACCTCAT
246 GCCACTACAA GATCTTCCAC CAATGCCGATGGACCGCTACGAC CGCTGGCAGGCTCCGAACG
247 GACAAGTGGC GTGCTGTTGC GCGCGGGTTATGGTTCCAATCC CGGCACGCTCATCGGTCTGGT
247b CGAACAGGGC CAGGCTCTCC CGACAGCGGGCGACTCACATTC CGGCACGCTCATCGGTCTGGT
252 CCCGCACACC GACCCACCAC TAACAACGCGATCATGGCCAGCACTTCTAGCCATT ATGAACGTGACATGCTGACGACGACGGTCGAT
252b GCGGATCGAA CGGCCGATAT AGCCCGGTGGATAGCGATTCGTA GGGCGGCGGCGGTATGC


