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[BACKGROUND & TYPING AT Sax/
== geographic origin us papan (M1 sax [0 fsax[sax wa (wa o fwa o |wa e faustr
554 typing 28 657 [aors |sors
MLST typing Gl 1573|5177
[SPECIES MARKER Domain 1 of 235TRNA D1 (5. aureus) I POs | POs | POs | Pos | Pos | Pos | Awis | Pos | pos | pos | Pos | Pos | PG
ocus 1 aph [ Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | po
atalase A kath PO POs | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pe
coagulase oA [ Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | po
thermostable extracellular nuclease nuct PO POs | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pe
protein A spa [ Pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Po
sbi PG POS | POs | POs | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | POs | POS | PG
[REGULATORY GENES accessory regulator A sarA [ Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Po
histdine protein kinase, sae locus saes PO POs | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pe
sensor protein wras PO Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | po
accessory gene regulator alele agr total) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
accessory gene reg I agrl (total) NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
accessory gene regulator alele I agrl ftotal) POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
accessory gene reg W agriV total) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
haemolysin delta hid POS | POs | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | POs | Pos | POs | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos
[METHICILLIN RESISTANCE _ aiternate peniciin binding protein 2, defining MRSA ech POs | NeG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | Ne | Neg
[AND SCCmec TYPING truncated signal transducer protein MecR1 delta_meck POS | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
ugpQ Pos | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | Nec | NeG
cassette chromosome recombinase genes A/81 cerA1 NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
51 NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
plasrmin-sensitive surface protein pisscc (coL) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
from SCCmec elements Q9XB68-dcs AV | NEG | POs | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NEG | NEG | NG | nee
cassette chromosome recombinase genes A/82 corA2 POS | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
82 POs | NEG | Pos | Pos | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Ne | NeG
TPase A, chain 2 -scc NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | Pos | NEG | NeG
potassium TPase B, chain 1 B-5CC NEG | NEG | POs | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Ne | NeG
i C,chain 2 Cscc NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
sensor kinase protein D-5CC NEG | NEG | POs | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
KDP operon regulatory protein £-5cC NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
‘methicilinresistance regulatory protein mec NEG | NEG | POs | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
signal transducer protein MecR1 mech NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
homolog of xylose repressor, associated with SCCmec elements R NEG | NEG | Pos | Pos | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | Avi | Av | NEG | A | NEG | NG | Pos | NEG | NeG
cassette chromosome recombinase genes A/83 corA3 NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
o83 NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
‘mercury resistance operon merA NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
merB NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
cassette genes "ccrAA” corAn NEG | NEG | NEG | NeG | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | NeG | NeG
and cerc corc (85-2082) NEG | NEG | NEG | NG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | Nec | NeG
cassette chromosome recombinase genes A/84 corAd. NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
] NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG
[RESISTANCE : blaZ POs | POs | POs | NG | pos | Pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos
P beta [ ) blal Pos | Pos | Pos | NeG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
beta lactamase regulatory protein biaR POS | POS | POS | NEG | pos | pos | pos | pos | Pos | POs | Pos | POs | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos
[RESISTANCE : MiLs- resistance ermfA] NEG | NEG | POs | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Ne | NeG
resistance erm(B) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NeG | NeG | Nee NEG
erm(C) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | POs | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NEG | NeG | Pos | NEG | NEG | Ne | WeG
Inu(4) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
energy dependent efflux of erythromycin msr(A NEG | NEG | NEG | NG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | NeG | Pos | Pos | neG | pos | Nes | pos
macrolide mef(A) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
probable synthetase mph(C) NEG | NEG | NEG | NG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | NeG | Pos | Pos | neG | pos | nes | pos
virginiamycin vot(A) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
ac A vat(s) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
ATP binding proten, streptogramin A resistance vgalA] NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
vga(A) (8 3327) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Ne | NeG
virginiamycin 8 hydrolase voB(A] NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
[RESISTANCE : AMINO- o ntomicin resistance acA-0phD NEG | NEG | NEG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | NeG | Pos | Pos | Pos | Pos | NG | Pos | Ne | NeG
YSOSIDES aminogycoside tob resistance aadD NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
3 apha3 NEG | NEG | NEG | NG | Pos | Pos | Pos | POs | POs | POs | PO | NEG | POs | POS | NEG | POs | NeG | POS
sat NEG | NEG | NEG | NG | pos | Pos | pos | Pos | Pos | POs | POs | NeG | POs | Pos | NG | Pos | Ne | pos
reductase type 1 s NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
fusidic acid resistence Jorl NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
ith fusidic ocd resistance fusC (@6GD50) NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
‘mupirocin resistence protein upA NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
tetrazykin resistance tetfk) NEG | AVB | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
tet{i) NEG | NEG | NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
cat total) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
235 (RN ofr NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
orter Jexh NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
‘metallothiol transferase JosB. NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
Jos8 plasmid) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | AwB | NEG | NEG
[RESISTANCE : EFFLUX quaternary ammonium compound resistance protein A qach NEG | NEG | NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NeG
svsTEMS quaternary ammonium compound resistance protein C qacc (total) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
transport/effiux protein sdr POS | POs | POs | Pos | pos | pos | pos | pos | Pos | POs | POs | POs | POs | Pos | pos | pos | pos | pos
[RESISTANCE : vencomycin resistance gen vonA NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
(GLycopepTIDES vancomycin resistance gene from enterococei and Clostridium vonB NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
teicoplanin resistance gene from enterococei vanz NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG
VIRULENCE : toxic shock syndrome toxin 1 st consensus) NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | WeG
st (*human” alele) NEG | NEG | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG
st (*bovine” alele) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
VIRULENCE : enterotoxin A sea POs | Pos | NEG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | NG | NeG | Ne | pos
enterotoxin A, allele from strain 320E sea (320€) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | AvB | AV | AVB | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin A, allele from strain N315 = enterotoxin P sea (N315)/sep NEG | NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin 8 seb NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Avs | AMB | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Aws | NEG | NeG
enterotoxin C sec Pos | NeG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
enterotoxin D sed NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | AV | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Aws | NEG | NeG
enterotoxin £ see NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin G seg NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
enterotoxin H seh POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin | sei NEG | NeG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
enterotoxin J sef NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
enterotoxin K sek POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin L sel Pos | NeG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | po:
enterotoxin M selm NEG | NeG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pe
enterotoxin N seln (consensus) NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | os | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | awi | pe
seln (other than RF122) NEG | NeG | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pe
enterotoxin O selo NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | aws | pe
enterotoxin Q seq POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
enterotoxin R ser NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
Enterotoxin U and/or Y selufy NEG | NEG | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
protein ORF CM14 ORF W14 NEG | NEG | NEG | NeG | Pos | Pos | Pos | POs | POs | POs | POs | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | PoOs
VIRULENCE : HLGAND  haemolysin gamma / leuk TukE- POs | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos
LeukociDINS haemolysin gamma / leukocidin, component C ks Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos
kS (5T2245T45) NEG | Avis | NEG | aws | pos | aws | awis | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | aws | NEG | pos | pos | Avs
aemolysin gamma, component A 7 Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos
anton Valentine leukocidin F component FPV. POS | NEG | Nec | NeG | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | NEG | NEG | Ne | pos
anton Valentine leukocidin § component PV POs | NEG | NEG | NG | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | NG | NEG | Ne | pos
component from hypothetical leukocidin F-PV (P83) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
mponent from hypothetical leukocidin NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
leukocidin D component 0 POS | POS | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
leukocidin € component 3 POs | Pos | Pos | Pos | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
leukocidin/ haemolysin toxin family protein X Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | NeG | pe
toxin family protein Y PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC PC Pos_| pos |
¥ [ST30+5T45) N N N N N N N N N N N N N N N N N N
[VIRULENCE : HAEMOLYSINS putative membrane protein Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pc
haemolysin apha Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pe
putative membrane protein i consensus) Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pc
i other than RF122) POs | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pe
haemolysin beta ib_probe 1 AMB | AVB | A Fos | N N N NEG | A N N N N N o5 | N o5 | N
hib_probe 2 POS | POS | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | AvE | NEG | NEG | Nec | Nec | Pos | NEG | pos | NeG
hib_probe 3 A | Ave | NeG | Pos | Awis | awe | pos | aws | pos | pos | pos | Aws | Pos | NeG | Pos | pos | Pos | nee
un-disrupted hib NEG | NEG | NEG | N NEG | NEG | NEG | AV | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NeG | NeG | Awis
sak POs | Pos | Pos | POs | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Ne | NeG
(cHips) cho NEG | NEG | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | Aws | NEG | NeG
lement inhibit san POs | POs | Pos | Pos | pos | pos | Pos | Pos | POs | POs | POs | Pos | Pos | Pos | pos | Pos | Pos | PoOs
[VIRULENCE : EXFOLTOXINS _exfoliative toxin serotype A en NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NeG
exfolative toxin serotype 8 e NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG
iative toxin ) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
[VIRULENCE : EPIDERMAL _ epidermal cell nhibitor edinA NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NG | NG | NEG | Ne | NeG
[CELL DIFF. INHIBITOR epidermal el di inhibitor 8 edind NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
mal cell inhibitor C dinC NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG
[VIRULENCE : ACME LOCUS locus "ACVE (total) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | WeG
ACME locus: arginine dihydrolase arc-SCC NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NiG
ACME locus arcB-Scc NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG | NeG
ACME locus arec-scc NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NE | NeG
ACME locus arcD-ScC NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | AwB | NEG | NEG
[VIRULENCE : PROTEASES _ aureolysin aur (consensus] Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | Aws | pos
aur (other than MRSA252) Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
aur (MRSA252) NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
serin protease A splA POS | POS | POS | POS | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
serin protease 8 splB POs | Pos | Pos | Pos | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
serin protease € splE NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NEG | NeG
ssph Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
staphopain 8, protease sspB Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos
staphopain A (staphylopain A), protease sspP (consensus] Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | os | pos | Pos | pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos
sspP (other than ST93) POs | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos | pos | pos | Pos | Pos | Pos | Pos | Pos | pos | pos | pos | pos




table S1: Full array

for isolates from this study

cc1 strains for

ccs strains for

Other ST772-MRsA-V isolates

Related (5T573/772) isolates for
parison

55103/set8_probe 2
55103/5et8 (MRSA252, SAR0424)

comparison |comparison oy
g
[Target (class) Target (Description) Target (Symbol) 2 ¢ 3 B =
§S | 5|z |= 8|8 |8 |2 |E|E |8 |E|[8]|E ELE g
s |38 |¢g £ 18 |8 |5 |8 |8 |8 |8 |8 28 |2
£ & ¢ |8 |E|B |8 |s & |5 |¢% £ R
8
[VIRULENCE Staphyl. exotoxinlike protein SetC (=selX)
o 1 ss101/set6 (COL)
SUPERANTIGEN / 55101/set6 (MuSOHN315)
55101/5et6 (MW2+MSSA476)
(seT/sst) 55101/set (MRSA252)
ss101/set6 (RF122)
55101/set6 (other allles)
staphylococcal superantigenlike protein 2 ss102/set7
55102/set? (MRSA252)
staphylococcal superantigenlike protein 3 ss103/set8_probe 1

staphylococcal superantigenike protein 4

55104/set9
55104/set9 (MRSA252, SAR0425)

staphylococcal superantigenike protein 5

55105/5et3_probe 1
55105/5et3 (RF122, probe-611)
5s105/5et3_probe 2 (612)

55105/5et3 (MRSA252)
staphylococcal superantigenike protein 6 5sl06/5et21

55106 (NC
staphylococcal superantigenike protein 7 5s107/setl

5s107/set1 (MRSA252)
55107/set1 (AF188836)

staphylococcal superantigenlike protein 8

55108/set12_probe 1
5s108/set12_probe 2

staphylococcal superantigenlike protein 8

55109/set5_probe 2

staphylococeal superantigenlike protein 10

55109/setS (MRSA252)
ssl10/setd
55110 (RF122)

ss110/set4 (MRSA252)

staphylococcal superantigenelike protein 11

ssl11/set2 (COL)
ssl114set2(MuS0+N315)
ssl11+set2{MW2+MSSA476)
ssl11/set2 (MRSA252)

staphylococcal exotoxinlike protein, second locus

setB3
setB3 (MRSA252)
182

sef
setB2 (MRSA252)
setB1

[CAPSULE- AND BIOFILM-

capsule type 1

cap 1 total)

capsule type 5

cap 5 (total)

capsule type 8

cap 8 (total)

intercellular adhesion protein A

icad

intercellular adhesion protein C

icaC

biofilm PIA synthesis protein D

icaD

involved in biofilm formation

bap

[ADHAESION FACTORS /
|GENES ENCODING
IMICROBIAL SURFACE
lcoMPONE

(MSCRAMM GENES)

bone sialoproteinbinding protein

bbp (total)

bbp (consensus)
bbp (COL+MW2)
bbp (MRSA252)

bbp (Mus0)

bbp (RF122)

clumping factor A

clfA (MRSA252)
cn

clumping factor B

ol (total)

cIfB (consensus)
a8 (COL+MuS0)
cif (Mw2)

oIfB (RF122)

collagen binding adh:

cell wall associated

ebh (consensus)

cell surface elastin binding protein

ebps (01-1111)
ebps (COL)

enolase

eno

fibrinogen binding protein (19 kDa)

fib (MRSA252)

Tfibronectinbinding protein A

fibronectinbinding protein 8

fnbB (COL)
fnbB (COL+MUSO+MW2)
0)

JfnbB (5T45-2)

Major histocompatibilty complex
class I analog protein (<Extracellular
adherence protein, eap)

‘map (total)
‘map (COL)
map (MRSA252)

Staphylococcus aureus surface protein G

5asG (total)
505G (COL+Mu50)

SerAsp rich fibrinogen/bone sialoprotein binding protein C

sdrC (total)
SdrC (consensus)
sdrC (81)

SdrC (MW2+MRSA252+RF122)
sdrC (other than MRSA252+RF122)

SerAsp rich fibrinogen/bone sialoprotein binding protein D.

sdrD (total)
sdrD (consensus)
sdrD (COL+MW2)

lebrand factor binding protein

wh (total)

vwb (RF122)

[TYPE [RESTRICTION-

type I site-specifi bunit, Ist locus

hsds1 (RF122)

type I site-specific deoxyribonuclease subunit, 2nd locus

hsdS2 (MuS0+N315+COL+USA300+NCTC8325)
hsds2 (MW2+MSSA476)

type I site-specific deoxyribonuclease subunit, 3rd locus

'hsdS3 (all other than RF122+ MRSA252)
hsds3 (COL+USA300+NCTCB325+MW2+MSSA476+RF122)
hsds3 (Mus0+N315)

type I site-specific deoxyribonuclease subunit, unknown locus

[HYALURONATE LYASE

hyaluronate lyase, first/ second locus

hysAl (MRSAZ52]
hysA1 (MRSA252+RF122) and/or hysA2 (consensus)
hysA1 hysA2 (COL+USA300)

hyaluronate Iyase, second locus

y:
hysA2 (all other than MRSA252)

hysA2 (COL+USA300+NCTC8325)
hysA2 (all ther than COL+USA300+NCTC8325)
hysA2 (all other than COL+USA300+NCTC8325)

[MISCELLANEOUS GENES

next to serine protease operon

hysA2 (MRSA252)
Q2FXCO

immunodominant antigen B

isaB
isaB (MRSA252)

efensin resistance protein

mprF (COL+MW2)

mprf.

transferrin-binding protein

isdA (consensus)
isdA (MRSA252)

isdA (other than MRSA252)
RF122)

similar to Integral

Lorp.

[
ImrP (RF122)




