APPENDIX

A 0/1-MATRIX FOR VALVE LENGTH AND BREADTH AS WELL AS NUMBER OF STRIAE
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B TREES OF INDIVIDUAL GENE MARKERS (18SV4, ITS, rRBCL)

B1 18SV4: MP strict consensus tree, LB, PB and PP given,
black arrows indicate SAMS support, clades named

according to Fig. 7.

Clade 3

Clade1 o g

\{5\ w

‘o ‘o
% E .
o
016‘0 :,
96\ 8

Clade 1
016\045

D16_044

800 91d

30.0

Clade 4

Clade 2

Do3_15;




B2 ITS: MP strict consensus tree, LB, PB and PP given,
black arrows indicate SAMS support, clades named

according to Fig. 7.

Clade 4

/
Clade 2 5 g
Clade 3
©
o, / $
< 7
%, 3
NUa
2
0’5
916‘045 Clade 1
016‘044
016’011

025

016

D16_009

50.0



B3 rbcL: MP strict consensus tree, LB, PB and PP given,

black arrows indicate SAMS support, clades named

according to Fig. 7
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B4 18SV4 with Genbank sequences: Bootstrapped (10 000
replicates) MP strict consensus tree, PB given, black arrows

indicate SAMS support, clades named according to Fig. 7
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B5 18SV4 with Genbank sequences: Bootstrapped (10 000
replicates) RAXML best scoring ML tree, LB given, black arrow

indicate SAMS support,clades named according to Fig. 7
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B6 18SV4 with Genbank sequences: Majority rule consensus tree

from MrBayes, PP given, black arrows indicate SAMS support,

clades named according to Fig. 7
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B7 ITS with Genbank: MP strict consensus tree, LB, PB
and PP given, black arrows indicate SAMS support,

clades named according to Fig. 7.
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B8 rbcL with Genbank: MP strict consensus tree, LB, PB
and PP given, black arrows indicate SAMS support,

clades named according to Fig. 7.
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C UNCORRECTED P-DISTANCES
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D13 034 D03 167 0.0112 D16 026 D16 005 0.0010 D16 030 D16 005 0.0000 D16 044 D16 026 0.0010 D20 027 D16 009 0.0122 D23 012 D12022 0.0142 D33 006 D16 028 0.0132 D33 024 D23012 0.0071
D13 034 D12022 0.0010 D16 026 D16 008 0.0010 D16 030 D16 008 0.0000 D16 044 D16 027 0.0000 D20 027 D16 026 0.0102 D23 012 D13034 0.0152 D33 006 D16 030 0.0132 - - -
D16 004 D03 167 0.0102 D16 026 D16 009 0.0010 D16 030 D16 009 0.0000 D16 044 D16 028 0.0000 D20 027 D16 027 0.0122 D23 012 D16 004 0.0142 D33 006 D16 042 0.0132 D36 003 D03 167 0.0000
D16 004 D12 022 0.0000 D16 027 D03 167 0.0112 D16 030 D16 026 0.0010 D16 044 D16 030 0.0000 D20 027 D16 028 0.0122 D23 012 D16 005 0.0152 D33 006 D16 044 0.0132 D36 003 D12 022 0.0102
D16 004 D13034 0.0010 D16 027 D12 022 0.0010 D16 030 D16 027 0.0000 D16 044 D16 042 0.0000 D20 027 D16 030 0.0122 D23 012 D16 008 0.0152 D33 006 D16 045 0.0132 D36 003 D13 034 0.0112
D16 005 D03 167 0.0112 D16 027 D13 034 0.0000 D16 030 D16 028 0.0000 D16 045 D03 167 0.0112 D20 027 D16 042 0.0122 D23 012 D16 009 0.0152 D33 006 D20 027 0.0081 D36 003 D16 004 0.0102
D16 005 D12 022 0.0010 D16 027 D16 004 0.0010 D16 042 D03 167 0.0112 D16 045 D12022 0.0010 D20 027 D16 044 0.0122 D23 012 D16 026 0.0132 D33 006 D23 009 0.0071 D36 003 D16 005 0.0112
D16 005 D13 034 0.0000 D16 027 D16 005 0.0000 D16 042 D12022 0.0010 D16 045 D13 034 0.0000 D20 027 D16 045 0.0122 D23 012 D16 027 0.0152 D33 006 D23012 0.0071 D36 003 D16 008 0.0112
D16 005 D16 004 0.0010 D16 027 D16 008 0.0000 D16 042 D13 034 0.0000 D16 045 D16 004 0.0010 D23 009 D03 167 0.0102 D23 012 D16 028 0.0152 D33 024 D03 167 0.0061 D36 003 D16 009 0.0112
D16 008 D03 167 0.0112 D16 027 D16 009 0.0000 D16 042 D16 004 0.0010 D16 045 D16 005 0.0000 D23 009 D12022 0.0142 D23 012 D16 030 0.0152 D33 024 D12022 0.0122 D36 003 D16 026 0.0091
D16 008 D12 022 0.0010 D16 027 D16 026 0.0010 D16 042 D16 005 0.0000 D16 045 D16 008 0.0000 D23 009 D13034 0.0152 D23 012 D16 042 0.0152 D33 024 D13034 0.0132 D36 003 D16 027 0.0112
D16 008 D13 034 0.0000 D16 028 D03 167 0.0112 D16 042 D16 008 0.0000 D16 045 D16 009 0.0000 D23 009 D16 004 0.0142 D23 012 D16 044 0.0152 D33 024 D16 004 0.0122 D36 003 D16 028 0.0112
D16 008 D16 004 0.0010 D16 028 D12 022 0.0010 D16 042 D16 009 0.0000 D16 045 D16 026 0.0010 D23 009 D16 005 0.0152 D23 012 D16 045 0.0152 D33 024 D16 005 0.0132 D36 003 D16 030 0.0112
D16 008 D16 005 0.0000 D16 028 D13 034 0.0000 D16 042 D16 026 0.0010 D16 045 D16 027 0.0000 D23 009 D16 008 0.0152 D23 012 D20 027 0.0112 D33 024 D16 008 0.0132 D36 003 D16 042 0.0112
D16 009 D03 167 0.0112 D16 028 D16 004 0.0010 D16 042 D16 027 0.0000 D16 045 D16 028 0.0000 D23 009 D16 009 0.0152 D23 012 D23 009 0.0000 D33 024 D16 009 0.0132 D36 003 D16 044 0.0112
D16 009 D12 022 0.0010 D16 028 D16 005 0.0000 D16 042 D16 028 0.0000 D16 045 D16 030 0.0000 D23 009 D16 026 0.0132 D33 006 D03 167 0.0061 D33 024 D16 026 0.0112 D36 003 D16 045 0.0112
D16 009 D13034 0.0000 D16 028 D16 008 0.0000 D16 042 D16 030 0.0000 D16 045 D16 042 0.0000 D23 009 D16 027 0.0152 D33 006 D12022 0.0122 D33 024 D16 027 0.0132 D36 003 D20027 0.0020
D16 009 D16 004 0.0010 D16 028 D16 009 0.0000 D16 044 D03 167 0.0112 D16 045 D16 044 0.0000 D23 009 D16 028 0.0152 D33 006 D13034 0.0132 D33 024 D16 028 0.0132 D36 003 D23 009 0.0102
D16 009 D16 005 0.0000 D16 028 D16 026 0.0010 D16 044 D12022 0.0010 D20 027 D03 167 0.0020 D23 009 D16 030 0.0152 D33 006 D16 004 0.0122 D33 024 D16 030 0.0132 D36 003 D23012 0.0102
D16 009 D16 008 0.0000 D16 028 D16 027 0.0000 D16 044 D13 034 0.0000 D20 027 D12022 0.0112 D23 009 D16 042 0.0152 D33 006 D16 005 0.0132 D33 024 D16 042 0.0132 D36 003 D33 006 0.0061
D16 026 D03 167 0.0091 D16 030 D03 167 0.0112 D16 044 D16 004 0.0010 D20 027 D13034 0.0122 D23 009 D16 044 0.0152 D33 006 D16 008 0.0132 D33 024 D16 044 0.0132 D36 003 D33 024 0.0061
D16 026 D12 022 0.0000 D16 030 D12 022 0.0010 D16 044 D16 005 0.0000 D20 027 D16 004 0.0112 D23 009 D16 045 0.0152 D33 006 D16 009 0.0132 D33 024 D16 045 0.0132
D16 026 D13034 0.0010 D16 030 D13 034 0.0000 D16 044 D16 008 0.0000 D20 027 D16 005 0.0122 D23 009 D20 027 0.0112 D33 006 D16 026 0.0112 D33 024 D20 027 0.0081




C4 188V, ITS and rbcL combined

28 28 28 28 28
- ('] - O - ('] -0 - ('] -0 - ('] = O - ('] - 0
£ £ g5 £ £ g5 £ £ g5 £ £ g5 £ £ g5
© © = © © = = © © = = © © = © © - -
S o S 2 S 2 S Q S o
D16004  D12022 0.0072 D16042  D16004  0.0062 D16045  D16044  0.0000 D23012  D12022 o020 | 35006 2O $~ POEA
D16005  D12022 0.0077 D16042  D16005 0.0015 D20027  D12022 0.0144 D23012  D16004 0.0190 D33006  D23009 0.0175
D16005  D16004  0.0046 D16042  D16008 00000 | D20027 Di6004 00134 | D23012  D16005 00154 | 35006 [EEGE 2~ [POEES
D16008  D12022 0.0072 D16042  D16009 0.0000 D20027  D16005 0.0098 D23012  D16008 0.0149 D36003  D12022 0.0154
D16008  D16004  0.0062 D16042  D16027 00000 | D20027 Di6008 00092 | D23012  D16009  0.0149 D36003  D16004  0.0144
D16008 D16 005 0.0015 D16042  D16030 0.0000 D20027  D16009 0.0092 D23012  D16027 0.0149 D36003  D16005 0.0108
D16009  D12022 0.0072 D16044  D12022 0.0072 | D20027 [P16027 00052 | D23012 D16030  0.0149 D36003  D16008  0.0103
D16009 D16 004 0.0062 D16044  D16004 0.0062 D20027  D16030 0.0092 D23012  D16042 0.0149 D36003  D16009 0.0103
D16009 D16 005 0.0015 D16044 D16 005 0.0015 | D20027 16042 (00052 | D23012  D16044  0.0149 D36003  D16027  0.0103
D16009  D16008 0.0000 D16044  D16008 0.0000 D20027  D16044 0.0092 D23012  D16045 0.0149 D36003  D16030 0.0103
D16027  D12022 0.0072 D16044  D16009 00000 | D20027 Di6045 00092 | D23012  D20027  0.0118 D36003  D16042  0.0103
D16027  D16004  0.0062 D16044  D16027  0.0000 D23009  D12022 0.0226 D23012  D23009 00036 | D36003 D16044  0.0103
D16027  D16005 0.0015 D16044  D16030  0.0000 D23009  D16004  o0.021c | D3SO0 P02 2620 | D36003 pIE04S 00103
D16027  D16008 0.0000 D16044  D16042 0.0000 D23009 D16 005 0.0180 D33006  D16004 0.0201 D36003  D20027 0.0026
D16027  D16009  0.0000 D16045  D12022 0.0072 D23009  D16008 00175 | PSSO PEEO0S OIS D36003  D23009  0.0154
D16030  D12022 0.0072 D16045  D16004 0.0062 D23009  D16009 0.0175 D33006  D16008 0.0160 D36003  D23012 0.0129
D16030  D16004  0.0062 D16045 D16 005 0.0015 D23009  D16027 00175 | PSSO PEE00S ~ GIGIE0 D36003  D33006  0.0129
D16030 D16 005 0.0015 D16045  D16008 0.0000 D23009  D16030 0.0175 D33006  D16027 0.0160
D16030  D16008  0.0000 D16045  D16009  0.0000 D23009  D16042 00175 | P35I60F [EE30 ~ [GI6EE0
D16030  D16009 0.0000 D16045  D16027 0.0000 D23009  D16044 0.0175 D33006  D16042 0.0160
D16030  D16027  0.0000 D16045  D16030  0.0000 D23009  D16045 00175 | P33I60F [EEDA ~ [GI6E60
D16042  D12022 0.0072 D16045  D16042 0.0000 D23009  D20027 0.0144 D33006  D16045 0.0160




C5 18SV, ITS and rbcL combined, compared to Genbank sequences

2 8 ki @ 2 [ K © ® ©
© © © © o © © © © ©
- o~ [ - o~ [ - o~ (= - ~ [ - ~ [
o o P o o P o o e o o P o o P
[ § 83 [ § 33 [ § 393 [ [T [ g 9%
o » S& o » S& o » S5& o » S& o » Sa
TCC429  D12022 0.0231 | TCC492 D16 030 0.0164 | TCC612 D33 006 0.0123 | TCC725  D12022 0.0200 | TCC736 D16 005 0.0133
TCC429 D13 034 0.0185 | TCC492 D16 042 0.0164 | TCC612 D361003 00036 | TCC725 D13 034 0.0159 | TCC736 D16 008 0.0128
TCC429 D16 004 0.0221 | TCC492 D16 044 0.0164 | TCC612  TCC429 0.0138 | TCC725 D16 004 0.0195 | TCC736 D16 009 0.0128
TCC429 D16 005 0.0185 | TCC492 D16 045 0.0164 | TCC612  TCC492 0.0133 | TCC725 D16 005 0.0159 | TCC736 D16 027 0.0128
TCC429 D16 008 0.0179 | TCC492 D20 027 0.0134 | TCC664 D12 022 0.0138 | TCC725 D16 008 0.0154 | TCC736 D16 030 0.0128
TCC429 D16 009 0.0179 | TCC492 D23012 0.0056 | TCC664 D13 034 0.0092 | TCC725 D16 009 0.0154 | TCC736 D16 042 0.0128
TCC429 D16 027 0.0179 | TCC492 D33 006 0.0154 | TCC664 D16 004 0.0128 | TCC725 D16 027 0.0154 | TCC736 D16 044 0.0128
TCC429 D16 030 0.0179 | TCC492 D36 003 0.0139 | TCC664 D16 005 0.0092 | TCC725 D16 030 0.0154 | TCC736 D16 045 0.0128
TCC429 D16 042 0.0179 | TCC492  TCC429 0.0139 | TCC664 D16 008 0.0087 | TCC725 D16 042 0.0154 | TCC736 D20 027 0.0113
TCC429 D16 044 0.0179 | TCC612  D12022 0.0143 | TCC664 D16 009 0.0087 | TCC725 D16 044 0.0154 | TCC736 D23 012 0.0113
TCC429 D16 045 0.0179 | TCC612 D13 034 0.0097 | TCC664 D16 027 0.0087 | TCC725 D16 045 0.0154 | [CCESE DSSI006 0.0128
TCC429 D20 027 0.0143 | TCC612 D16 004 0.0133 | TCC664 D16 030 0.0087 | TCC725 D20 027 0.0123 | TCC736 D36 003 0.0118
TCC429  D23012 0.0129 | TCC612 D16 005 0.0097 | TCC664 D16 042 0.0087 | TCC725 D23012 0.0026 | TCC736  TCC429 0.0107
TCC429 D33 006 [PI0048 | TcCc612 D16 008 0.0092 | TCC664 D16 044 0.0087 | TCC725 D33 006 0.0144 | TCC736  TCC492 0.0118
TCC429 D36 003 0.0143 | TCC612 D16 009 0.0092 | TCC664 D16 045 0.0087 | TCC725 D36 003 0.0128 | TCC736  TCC612 0.0102
TCC492  D12022 0.0211 | TCC612 D16 027 0.0092 | TCC664 D201027 00020 | TCC725  TCC429 0.0129 | TCC736  TCC664 0.0097
TCC492 D13 034 0.0169 | TCC612 D16 030 0.0092 | TCC664 D23 012 0.0113 | TCC725 TCC492 0.0031 | TCC736  TCC725 0.0118
TCC492 D16 004 0.0205 | TCC612 D16 042 0.0092 | TCC664 D33 006 0.0118 | TCC725  TCC612 0.0123
TCC492 D16 005 0.0169 | TCC612 D16 044 0.0092 | TCC664 D361003 00031 | TCC725  TCC664 0.0118
TCC492 D16 008 0.0164 | TCC612 D16 045 0.0092 | TCC664  TCC429 0.0133 | TCC736  D12022 0.0190
TCC492 D16 009 0.0164 | TCC612 D201027 00026 | TCC664  TCC492 0.0128 | TCC736 D13 034 0.0133
TCC492 D16 027 0.0164 | TCC612 D23 012 0.0118 | TCC664  TCC612 0.0005 | TCC736 D16 004 0.0169




C6 Clade 2: Individual p-Distances for 18SV, ITS and rbcL compared to Genbank sequences

[]
(]
g 5 gag
- - [o 2% -} "';;
b b (3] —
[72] [72] c a
=
D36 003 D20 027 0.0000
D03 167 D20 027 0.0000
D03 167 D36 003 0.0000
TCC595 D20 027 0.0000
TCC595 D36 003 0.0000
TCC595 D03 167 0.0000
TCC612 D20 027 0.0000
TCC612 D36 003 0.0000
TCC612 D03 167 0.0000
TCC612  TCC595 0.0000
TCCe664 D20 027 0.0000
TCC664 D36 003 0.0000
TCCe664 D03 167 0.0000
TCC664  TCC595 0.0000
TCC664 TCC612 0.0000

[]
(]
g §5  fag
- - (o2 -] "';;
b b (3] —
(2] (2] c a
=
D36 003 D20 027 0.0064
TCC664 D20 027 0.0032
TCC664 D36 003 0.0097
TCC612 D20 027 0.0048
TCC612 D36 003 0.0113
TCC612  TCC664 0.0016
TCC595 D20 027 0.0032
TCC595 D36 003 0.0097
TCC595  TCC664 0.0000
TCC595  TCC612 0.0016

rbcL

£ o

c e 8.¢

‘= ‘= tog

- - [o 2% -} "';;

b b o —

(2] (2] c a

=

D20 027 D03 167 0.0022
D36 003 D03 167 0.0000
D36 003 D20 027 0.0022
TCC595 D03 167 0.0000
TCC595 D20 027 0.0022
TCC595 D36 003 0.0000
TCC612 D03 167 0.0011
TCC612 D20 027 0.0032
TCC612 D36 003 0.0011
TCC612 TCC595 0.0011
TCC664 D03 167 0.0000
TCC664 D20 027 0.0022
TCC664 D36 003 0.0000
TCC664 TCC595 0.0000
TCC664 TCC612 0.0011




C7 Clade 3: Individual p-Distances for 18SV, ITS and rbcL compared to Genbank sequences

Q Q
3] 3]
(= c P c - c = c
= = 0 [} = = 0 [}
g g 243 g S 8af
-~ -~ [= 2 -~ -~ c 2
n O STT n O ST T
D33 024 D33 006 0.0027 TCC429 D33 006 0.0143
TCC429 D33 006 0.0027 TCC736 D33 006 0.0333
TCC429 D33 024 0.0053 TCC736 TCC429 0.0263
TCC736 D33 006 0.0053
TCC736 D33 024 0.0080
TCC736 TCC429 0.0027

-
o
(2]

-

uncorrecte

d p-
distance

IIIII Strain 1
IIIII Strain 2

E



C8 Clade 4: Individual p-Distances for 18SV, ITS and rbcL compared to Genbank sequences

[ [
- o~ © @ - o~ © @
c c @ . 2 c c -
s s 5508 s s 5°o8
= = oTH = = oT Y
n n c T n n c S
=} =}
D23 012 D23 009 0.0000 D23 012 D23 009 0.0119
TCC492 D23 009 0.0000 TCC734 D23 009 0.0172
TCC492  D23012 0.0000 TCC734 D23012 0.0086
TCC734 D23 009 0.0000 TCC725 D23 009 0.0172
TCC734 D23012 0.0000 TCC725 D23012 0.0086
TCC734  TCC492 0.0000 TCC725 TCC734 0.0000
TCC725 D23 009 0.0000 TCC492 D23 009 0.0172
TCC725 D23012 0.0000 TCC492 D23012 0.0086
TCC725  TCC492 0.0000 TCC492 TCC734 0.0000
TCC725 TCC734 0.0000 TCC492  TCC725 0.0000

rbcL
[]
- N ‘5 @
c c [ 2
5 5 Eog
— - (o3 -] “u‘,
b b o b4
n n c k<]
=
D23 012 D23 009 0.0000
TCC492 D23 009 0.0065
TCC492 D23012 0.0065
TCC725 D23 009 0.0000
TCC725 D23 012 0.0000
TCC725 TCC492 0.0065
TCC734 D23 009 0.0000
TCC734 D23 012 0.0000
TCC734  TCC492 0.0065
TCC734 TCC725 0.0000




