TABLE S1 Primers used in this study

Primer name

Oligonucleotide sequence+3’)

Over-expression experiments

pf279-Xbal-F
pf279-HindllI-R

pf774- Xbal- F

pf774- Hindlll-R
Inactivation experiments
KO-pf279- Xbal-F
KO-pf279- BamHI-R
KO-pf774- Xbal-F

KO-pf774- BamHI-R

TATGCTCTAGAATGCGACGTCGCAC
TATGCAAGCTTTCACCGGGATTCCC
GATCATICTAGAGTGAGTCGGTCGGGACGG

GATCATAAGCTTTCACGCCTCCGCAGAGCC

GATCTTTICTAGAAGCCCTCGCTGCTGTCTTGA
GATCTTGGATCAGGAGTCGGACAGGCATTCG
GATCTTTICTAGAGGTTGCGTTCCTGTTGCTGA

GATCTTGGATCAGCAGGTTCGCGTCAAGGTT

Underlined sequences indicate the position ofic&tn sites



FIG S1 ClustalwW multiple sequence alignment of 61240 bp of pf279 gene
encoding a secreted esterase in 21 wild straifsayionibacterium freudenreichii
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61 120
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCECACCCCCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCECACCCCCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEGEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCCCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGT GGG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEGEECACCAGT TCCACCCCACGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEEECACCAGT TCCAS CGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGEEEECACCAGT TCCA CGCAGCGTGECG
GCCCAGGCCGCACCCGCCAGT GCCGACGGEEGEECACCAGT TCCA! CGCAGCGTGECG
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121 180
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GT GEGCGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGEGCGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CAECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGEGCGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CEECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECATGT GBGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CAECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CAECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CAECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECAT GTGECGACCTGGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CAECATGT GGCGACCT GGTGCAGCTG
ACATCGACGT CGT CCGCT GECGT GGACCCGECGT CGECATGT GBGCGACCT GGTGCAGCTG
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181 240
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCT GAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGGEGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGEGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCT GAGT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GHT GAGT TCCGACCACACGCCCGACGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
GCGCCGGET GT TCCGACCACACGCCCGACGGECAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACT
GCGCCGGT GCTGAGCTCCGACCACACGCCCGAT GGCAAGCAGAT CACGCCGAAGCCCACC
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