Color Key

NL/ Acute/ Chronic/

Acute Chronic Normal NL NL
I PI3 ———————————— 0.57* 3.98** 0.77 3.06**
2 1. 0 1 2 TMPRSS4 ———————— 0.82 1.99** 0.99 1.98*%%*
Rowz_SCore PDZK1IPl1 ——————— 0.46** 2.04** 0.86 1.76*
SPRR1B ————————— 0.22** 3.,28** 1.31 4.29%%
SERPINB3 ——————— 0.28** 5,31** 1,28 6.81**
SPRR3 —-————————— 0.28** 2.68** 1.38 3.68*%*
MMPl ——————————— 0.56 2.76** 1.33 3.68**
[ COL6A6 ————————— 1.17 2.39%* 1.60 3.83%%*
COL6A5 ————————— 0.58% 2.86** 1.23 3.52*%
GALNT6 ————————-— 0.90 1.86** 1.10 2.05%%*
AKR1B10 ———————— 0.91 2.21*%* 1,53 3.39%%*
[ LCE3D —————————— 0.44% 2.88** 2.11%* 6.08**
S100A8 ——————— 0.77 4.70*%* 1.03 4.86*%*
- s100A9 ————————— 0.75 4.25*% 1.11 4.74%*
S100A7 - —————— 0.88 4.23*%* 1.16 4.,92%%*
MMP12 —————————— 0.86 3.83*% 1.21 4.64**

L - LAMB4 —————————— 0.97 0.62** 1.27 0.79
RGS1 ——————————— 0.65 1.96** 1.21 2.37*%
SMTNL2 ————————— 1.37+ 0.63** 0.99 0.62**

T HIF3A —————————— 2.00%* 0.59** 1.09 0.64*
| [ FREM2 —————————— 1.96** 0.52** 0.97 0.51%%
—: ENOl1-AS1 ——————— 1.49** 0.67** 1.15 0.77*
CAPN14 ————————— 1.36% 0.60** 1.26 0.75%

TPH1 ——————————— 1.49+ 0.65** 1.18 0.78
- FGF18 ————————-— 1.54** 0.64** 0.90 0.58**
WNK4 ——————————— 2.49** 0.56** 0.90 0.50**
] CBLN2 —————————— 2.59** 0.36** 1.13 0.40**
PIRT ——————————— 1.63** 0.64** 1.01 0.65**
e ATP8A2 ————————— 1.43*%* 0.65*%* 1.00 0.65**
KRT32 —————————-— 1.61%* 0.55** 0.93 0.52%%*

[ GRP ———————————— 1.51** 0.62** 1.05 0.66%
ANGPTL7 ———————— 1.79** 0.47** 1.04 0.49**
FGL2 ——————————— 0.42** 1.82** 0.92 1.67**
[ | LHX2 ——————————— 3.76** 0.55** 0.95 0.52%%

| OGN ———————————— 0.31** 1.88** 0.79 1.49+
[ SULT1El ———————- 1.52%% 0.58%* 1.30%* 0.76%
S0CS3 —————————— 0.82 1.90** 1.01 1.91%%*

NR4A3 —————————— 0.72 1.95** 0.84 1.64%
FOSL1l ————————-— 0.96 2.70*%* 0.74 2.00%*%*

ZGl6B —————————— 1.07 2.04** 0.55* 1.13
ZNF557 —-——————— 0.64** 1.81** 0.88 1.59**

RGS5 ——————————— 1.41+ 0.65** 1.25 0.82

LOC100506725 —— 1.14 0.66** 1.37** 0.90
LINCO0312 —————-— 1.61** 0.61** 1.20 0.73*%*

_E BTBD18 ————————- 1.86** 0.58** 1.46** 0.85
SULT2Bl ———————— 0.44** 2,10** 0.77 1.62%

_I: IREB2 ————————— 1.47* 0.65** 1.43%* 0.92
RUNDC3B ———————-— 1.29 0.66** 1.18 0.78

ATP8B4 ————————— 1.36* 0.65** 1,27 0.83

C6orfl62 ——————— 1.57* 0.65** 1.33 0.86

Figure E1. The 50 differentially expressed genes (DEGs) between acute and non-lesional atopic dermatitis (AD) include a large representa-
tion of terminal differentiation genes. Number of DEGs between acute, compared to non-lesional and chronic lesions, determined using the criteria
of fold change (FCH)>1.5 and p-value<0.1. (red, upregulated; blue, downregulated) *P < .05, **P < .01, and ***P <.001, (n=8). NL, non-lesional.



