Figure S1. Maximum Likelihood phylogenies of the tribe Hyoscyameae based on individual chloroplast regions using
Garli. All available plastid data from GenBank of species within Hyoscyameae were included. Numbers in parenthesis
indicate length of the data set (left) and number of parsimony-informative characters (right). Bootstrap support values
(above branches) are shown when >50%. The bar indicates the number of substitutions per site. Solanum lycopersi-
cum (Solanum) was used as outgroup. New sequences from this study are in bold face. Different species of Anisodus
(A.), Hyoscyamus (H.), Physochlaina (P.), and Scopolia (S.) are included. At the bottom, partial alignment of the
intergenic region trnC-psbM with inverted repeats (arrows) and 10-nt inversion (underlined).

atpB (1100 nt, 5)

H. niger

H. muticus

H. albus

63 L H. pusillus

H. aureus

H. turcomanicus

P. orientalis

P. physaloides

Atropanthe

A. carniolicoides
A. luridus

| 60 A. tanguticus

A. acutangulus

85

P. praealta
Przewalskia
S. japonica
S. carniolica
ﬂ| Atropa belladonna

Atropa komarovii
Solanum

— 6.0E-4

rps16-trnQ (900 nt, 24)

72|

100

Atropa belladonna

Solanum

—— 0.0060

rps16-trnK (850 nt, 43)

96 H. niger
H. albus

H. muticus
H. aureus
H. pusillus
H. turcomanicus
A. carniolicoides
BA. acutangulus

A. luridus
A. tanguticus
Atropanthe
100, P. orientalis
P. physaloides
P. praealta
S. japonica
S. carniolica
Przewalskia
&rAtropa belladonna

Atropa komarovii
Solanum

65

— 0.0050

ndhF (2000 nt, 56)

— H. turcomanicus

rbcL (1400 nt, 15)

H. muticus
H. aureus

Archihyoscyamus 61
61 H. muticus H. turcomanicus
H. desertorum 66 —|7_70‘_|-| niger
H

. aureus
N H. albus
= Los I H. niger us
H. albus 100 | P. physaloides
H. boveanus P. orientalis
- H. pusillus
Przewalskia Atropar_nh_e
P. praealta ﬁ| S. carniolica
69 P. infundibularis S. japonica
6157 P. orientalis 57

SP. physe}!oides
. carniolica
"'-6_5 S. japonica
— Atropanthe

—— 0.0040

P. orientalis
100
P. physaloides
H. muticus

H. niger

H. turcomanicus

A. acutangulus
771A. luridus

100 | Atropa belladonna

1o A. tanguticus
le_iA. carniolicoides

65'— Atropa belladonna
Atropa komarovii

A. tanguticus
Przewalskia

P. praealta
A. carniolicoides
89 | A. acutangulus

n A. luridus
Atropa komarovii
Solanum
0.0020
ycf3-rps4 (1100 nt, 28) ndhF-rpl32 (700 nt, 30)
A. tanguticus ——A. tanguticus
Atropa belladonna Atropanthe
H. turcomanicus .
. H. niger
H. niger 100
H. aureus 75 H. aureus
0 93
51 H. muticus H. muticus
Przewalskia P. orientalis
Atropanthe —|66 .
00| P. physaloides Przewalskia
P. orientalis Atropa belladonna
Solanum Solanum

— 0.0060

trnC-psbM (1950 nt, 67)

100  S- japonica

S. carniolica

i Przewalskia
66 97 A. luridus
A. tanguticus
56

100

A. carniolicoides
A. acutangulus
— H. aureus
H. turcomanicus

H. muticus
100 :
97 H. niger
H

. pusillus

100 jAtropa komarovii 56

Atropa belladonna

100 j P. physaloides
J§_|__| P. orientalis 5

— 0.0080

Solanum

trnH-psbA (550 nt, 33)
591 S. carniolica
S. japonica
97 Atropa belladonna
Atropa komarovii
55rH. albus
H. niger

H. turcomanicus
H. pusillus

H. aureus
H. muticus

93] A. luridus
] 64| 'A. acutangulus
_is5 EA carniolicoides
A. tanguticus

Atropanthe

981P. orientalis
P. physaloides

I— P. praealta

Przewalskia

——— Solanum
— 0.0090

trnL-F (1070 nt, 29)

Atropanthe
H. muticus
H. desertorum
H. boveanus

H. pusillus
100 H- albus

H. niger
Archihyoscyamus
Atropa belladonna

gg| A- tanguticus

A. luridus
S. carniolica
P. infundibularis

61 P. orientalis

7 S. japonica
Przewalskia
Solanum

— 0.0030

9

©
©
©

trnC-psbM (1940 nt, 59), excluding 10-nt inversion

H. pusillus

100, H. niger

H. albus

H. muticus

H. turcomanicus

H. aureus

97 S. carniolica

H. albus

.

S. japonica
Przewalskia

A. tanguticus
97 A. carniolicoides

A. acutangulus
A. luridus

100  Atropa belladonna

1 Atropa komarovii

P. physaloides

8_|J_-Q0-| P. orientalis
P. praealta P. praealta
Atropanthe L— Atropanthe
Solanum L Solanum
0.0050 —— 0.0040

Hyoscyamus Spp. AAATAGTATGGTAGAAAGAAATAGATGAATCTTTCTACCATACTATCT

Anisodus spp. AAATAGTATGGTAGAAAGATTCATCTATTTCTTTCTACCATACTATCT

Inverted Repeat

trnC-psbM 10-nt inversion

Inverted Repeat



