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5’ TGGTGGCTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
GTGGCTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
TGGCTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
GGCTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
GCTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
CTATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
TATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
ATGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
TGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
TGAACCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
CCCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
CCAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
CAGAGGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
GGTCGTGGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG
GAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGCGGCATGGG
GGAGGTGGCCGTGGAGGCAGAGGTGGCATGGG

[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGT
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCC
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCA
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAG
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGT
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTC
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCA
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAG
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGT
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGG
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGG
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGGC
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGGCT
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGGCTCTTA
[CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGGCTCTTACGAG
CATCCCAGTGACTGCATCCCTCCCTCCACTTGAGTGGCCGCTGTCCAGTCAGTCAGGCTCTTACGAGCT 3/

GCAG AREGET G GCAT G GIC AT CCCAGTESE AC T CART
GYEPRGRGGGRGGRGGMG| IPVTASLPPLEWPLSSQS
Exon 6 Exon 3
NCI0165
ciCc Chr19:42799282 | ChrX:70321079 FOX0O4

GGCGGCCCCGCCACTGCCTCCGCCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CTGCCCCGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA|
TGCCCCGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA|

5

GAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA|
CCCCGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CCCGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA

CCGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CGCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
GCCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA|
CCACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA|
\CTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
ACTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CTGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
TGCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
GCCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CCTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CTCCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
TCCACCCCCAGACTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA
CCACCCCCAGAGTCGGGGCCTGGACAGCCTGGCTGGGA

(GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCC
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCA
(GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGC
(GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCA
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAG
GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGA
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGC
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCC
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCCC
GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCGCC
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCCCCT
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCCCCTG
[GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCCCCTGT
GGTTACCGGCCCCTTACACACCTACAGCAGCTCCCTTTTCAGCCCAGCAGAGGGGCCCCTGTC3!
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5’ CATCATGGTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
ATCATGGTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
CATGGTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
TGGTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
GGTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
GTCTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG)
CTCTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
CTGTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
TGTCTCCCCGACTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
GTCTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
CTCCCCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG!
CCGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
CGCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
GCCTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG
CTGAAGAGCACGCCATGCCCATTGGGAGAATAGCAG

AT T 6 6 6 A 6 AAT

AAANAANNAMNNAN AN

AR 6 CAHG

ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGA
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAAC
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGG
[ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGGG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGACGGAG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGGGAGCCTT
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGGGAGCCTTT
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGGGAGCCTTTG
ATGTGCAGCACATTAAGAGGAGAGACATCGTGCTGAAGCGAGAACTGGGTGAGGGAGCCTTTGGA
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