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Supplementary 
Figure 2. 
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Supplementary Legends. 

Supplementary	  Figure	  1.	  LDLR	  Levels	  in	  the	  Small	  Intes@ne	  of	  mPCSK9	  -‐/-‐,	  WT	  and	  
hPCSK9	  tg	  Mice.	  	  (A)	  Immunoblot	  showing	  LDLR	  and	  β-‐ac)n	  in	  the	  small	  intes)ne.	  
Lane	  1:	  mPCSK9	  -‐/-‐;	  lane	  2:	  WT;	  lane	  3:	  hPCSK9	  tg.	  (B)	  Quan)ta)ve	  analysis	  of	  LDLR	  
protein	  levels	  normalized	  to	  β-‐ac)n	  in	  the	  small	  intes)ne.	  (One-‐Way	  ANOVA:	  
*p<0.05,	  ***	  p<0.001).	  
Supplementary	  Figure	  2.	  LDLR	  Levels	  in	  the	  Large	  Intes@ne	  of	  mPCSK9	  -‐/-‐,	  WT	  and	  
hPCSK9	  tg	  Mice.	  (A)	  Immunoblot	  showing	  LDLR	  and	  GAPDH	  in	  the	  large	  intes)ne.	  
Lane	  1:	  mPCSK9	  -‐/-‐;	  lane	  2:	  WT;	  lane	  3:	  hPCSK9	  tg.	  (B)	  Quan)ta)ve	  analysis	  of	  LDLR	  
protein	  levels	  normalized	  to	  GAPDH	  in	  the	  large	  intes)ne.	  	  
	  
Supplemental	  Table	  1.	  Fold	  Change	  in	  Gene	  Expression	  Levels	  in	  PCSK9	  Treated	  
CaCo-‐2	  Cells	  (10	  µg/mL,	  24	  Hours)	  from	  Control	  Untreated	  Levels.	  All	  Data	  in	  the	  
Current	  Table	  Show	  Data	  with	  Expression	  Levels	  which	  are	  Not	  Significantly	  
Different	  from	  Control	  Levels.	  
	  
Supplemental	  Table	  2.	  Fold	  Change	  in	  Gene	  Expression	  Levels	  in	  siPCSK9	  
Transfected	  CaCo-‐2	  Cells	  (48	  Hours)	  Versus	  Cells	  Transfected	  with	  a	  Nega)ve	  
Control	  Vector.	  All	  Data	  in	  the	  Current	  Table	  Show	  Data	  with	  Expression	  Levels	  
which	  are	  Not	  Significantly	  Different	  from	  Control	  Levels	  	  	  


