
  H. Guo et al.	 13 SI	
 

	
A	

 
B 

 
C 

0

10

20

30

40

50

60

70

80

90

Un
ch
an
ge
d

R
ea
d
 c
o
ve
ra
ge

At
 to
 D
t

Dt
 to
 A
t

Dt
 to
 n
ov
el
 a
lle
le

At 
to 
no
vel
 all
ele

bo
th 
to 
no
vel
 al

lele

Ot
he
rs

Acala maxxa

GA120R183

Yucatanense

Mustelinum

0

1000000

2000000

3000000

4000000

5000000

6000000

Original

Deletions	filtered



14 SI  H. Guo et al.	
	

 
 
D 

 
E 

0

200000

400000

600000

800000

1000000

1200000

1400000

1600000

Original

Deletions	filtered

0

200000

400000

600000

800000

1000000

1200000

1400000

1600000

Original

Deletions	filtered



  H. Guo et al.	 15 SI	
 

 
 
 
Figure S7   (A) Average mapped read coverage for different mutation categories in four cotton species. (B‐E) Effects of 
deletion. Blue bar shows number of sites in each mutation category. Red bar shows number of sites after removal of 
the ones with reads coverage less than or equal to half of the average read coverage of each chromosome. (B) Acala 
Maxxa, (C) GA120R183, (D) Yucatanense, (E) G. mustelinum 
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