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Supplemental Figure 1. Visualisation of bacterial community structure of the kakapo and hoatzin hindgut microbiota. 
Unweighted Pair Group Method with Arithmetic Mean clustering of kakapo and hoatzin hindgut microbiota based on phylotyping 
community data at the class (left) and genus (right) level. Distances were calculated using the Jaccard index using data obtained from 
[Godoy-Vitorino et al. (2012) ISME J 6, 531-541]. Hoatzin sample is bolded and appeared to cluster with the Juvenile_Fourth and 
Adult_Second samples, rather than clustering away from kakapo communities. 
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OTU0237 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.27 0.00 0.00 0.00 Actinobacteria Actinobacteria 

OTU0222 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.75 0.00 0.00 0.00 Actinobacteria Actinobacteria 

OTU0033 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.94 0.75 0.00 0.00 0.00 0.50 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.60 0.68 0.00 0.08 0.82 0.00 0.73 0.72 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.51 0.09 0.42 0.31 0.68 Bacteroidetes Flavobacteria 

OTU0043 0.00 3.52 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Bacteroidetes Flavobacteria 

OTU0024 0.00 0.09 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.02 0.24 0.00 0.00 0.00 0.27 0.69 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Bacteroidetes Flavobacteria 

OTU0130 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.10 0.01 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.03 0.00 0.00 0.21 0.00 0.00 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.07 0.49 0.00 0.07 Bacteroidetes Sphingobacteria 

OTU0003 16.33 52.32 45.83 6.02 49.62 77.58 6.03 33.85 1.22 0.61 0.04 0.95 2.81 0.66 0.66 0.75 76.42 78.30 1.00 13.75 64.90 2.71 76.89 0.54 1.08 0.51 1.51 0.90 0.45 0.19 0.33 5.93 3.11 1.40 2.35 17.44 43.62 0.10 57.17 22.80 0.11 0.00 11.23 0.00 0.70 0.12 1.27 0.07 Firmicutes Bacilli 

OTU0005 0.07 0.01 0.02 0.02 0.05 0.27 0.09 0.12 50.46 68.21 0.10 1.46 57.29 94.46 53.84 0.15 0.00 0.00 0.00 0.06 0.07 0.02 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.95 0.12 26.21 9.07 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.14 0.92 0.00 0.02 0.02 Firmicutes Bacilli 

OTU0006 0.00 7.85 0.21 40.28 40.58 0.00 0.01 0.33 36.15 4.44 0.04 1.08 31.51 0.43 34.16 0.22 0.00 0.37 39.89 10.03 0.04 0.10 0.00 0.20 0.11 0.00 0.03 0.03 0.00 0.21 0.14 0.00 0.00 0.06 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.02 0.02 0.12 Firmicutes Bacilli 

OTU0019 0.00 0.00 3.18 17.45 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.41 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 9.28 0.00 0.00 0.00 0.00 0.41 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.07 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Bacilli 

OTU0011 0.00 0.00 0.00 0.02 0.02 0.00 0.00 0.04 11.91 2.27 0.00 0.11 7.54 1.34 11.10 0.00 0.00 0.00 0.33 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Bacilli 

OTU0016 0.00 9.09 0.00 0.20 5.89 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.02 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Bacilli 

OTU0097 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 3.31 0.46 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Bacilli 

OTU0186 0.00 0.04 0.00 0.00 1.55 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Bacilli 

OTU0004 0.25 1.04 0.02 3.26 0.00 0.00 1.94 0.12 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 1.10 1.27 0.67 5.06 0.00 0.89 78.11 8.13 1.34 87.66 6.07 0.00 2.19 0.00 0.00 0.46 0.76 0.14 4.19 0.00 4.28 0.00 1.55 59.16 0.00 0.00 0.07 0.14 0.02 Firmicutes Clostridia 

OTU0007 16.15 17.46 0.19 0.01 0.00 2.12 0.00 0.00 0.00 1.47 0.00 0.00 0.47 0.31 0.00 0.00 14.53 3.55 44.78 23.43 2.50 0.02 9.42 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 Firmicutes Clostridia 

OTU0036 0.00 0.03 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 5.56 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Clostridia 

OTU0050 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 14.25 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Clostridia 

OTU0025 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 5.55 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.52 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Clostridia 

OTU0042 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 3.44 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Clostridia 

OTU0008 0.04 4.44 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.02 0.59 41.87 8.74 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Erysipelotrichia 

OTU0137 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 4.99 0.00 0.00 0.00 Firmicutes Erysipelotrichia 

OTU0012 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.17 0.32 0.00 0.00 0.00 0.32 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.27 0.38 0.00 0.05 0.37 0.00 0.49 0.45 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.62 0.02 0.27 0.34 0.50 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0020 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.40 0.51 0.00 0.00 0.00 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.54 0.08 0.00 0.00 0.53 0.00 0.43 0.37 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.37 0.02 0.00 0.10 0.20 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0014 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.29 0.38 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.20 0.19 0.00 0.03 0.45 0.00 0.15 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.17 0.00 0.12 0.17 0.07 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0105 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.24 0.00 0.00 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0075 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.09 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.07 0.19 0.00 0.00 0.13 0.00 0.13 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.00 0.10 0.23 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0028 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.08 0.00 0.00 0.00 0.07 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.07 0.05 0.00 0.03 0.13 0.00 0.13 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.36 0.17 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0027 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.10 0.08 0.00 0.00 0.00 0.17 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.13 0.16 0.00 0.00 0.11 0.00 0.11 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.02 0.12 0.05 0.07 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0063 0.00 0.00 0.00 0.56 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Alphaproteobacteria 

OTU0021 0.00 0.00 0.00 0.36 0.00 0.00 0.96 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.19 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 3.60 0.08 0.00 0.00 13.74 2.45 0.00 Proteobacteria Betaproteobacteria 

OTU0026 0.00 0.00 0.00 0.19 0.19 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.02 0.00 0.00 0.11 0.00 0.24 0.00 0.26 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Betaproteobacteria 

OTU0001 67.03 2.76 50.30 17.95 0.07 0.00 78.95 63.97 0.02 0.98 0.00 0.24 0.00 2.75 0.00 1.54 7.30 8.40 10.00 0.95 21.51 55.12 8.02 0.07 13.44 17.68 55.19 4.22 7.23 0.68 0.04 86.72 70.21 89.07 96.08 79.16 55.75 95.35 41.21 72.29 98.99 94.45 3.61 0.87 71.89 3.60 23.32 0.62 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0010 0.04 0.28 0.09 2.70 0.21 0.00 7.84 0.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.23 0.04 0.02 0.00 0.00 0.03 0.03 0.88 0.00 0.38 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0017 0.00 0.00 0.00 4.45 0.14 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.22 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0045 0.00 0.06 0.00 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.05 0.04 0.03 0.00 0.00 0.00 9.99 0.00 0.15 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0031 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.06 0.00 0.07 0.00 0.00 7.76 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.06 0.00 0.00 0.05 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0015 0.00 0.09 0.00 0.28 0.02 0.00 1.97 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.09 0.26 0.00 0.00 0.00 0.03 0.74 0.00 0.19 0.00 0.00 2.07 0.05 0.23 0.00 0.00 0.00 0.00 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0018 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.19 0.50 0.00 0.00 0.00 0.55 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.16 0.00 0.47 0.16 0.00 0.03 0.63 0.00 0.51 0.44 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.37 0.03 0.25 0.22 0.35 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0023 0.00 0.27 0.00 0.74 0.05 0.00 0.01 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.22 0.05 0.00 0.00 0.00 0.53 0.00 0.11 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.54 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0040 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.02 0.25 0.21 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.07 0.22 0.00 0.11 0.16 0.00 0.11 0.20 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.11 0.00 0.05 0.36 0.08 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0022 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.03 0.00 0.02 0.00 0.03 0.07 0.00 1.12 0.00 0.00 1.20 0.00 0.04 0.00 0.00 0.00 0.03 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.10 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Proteobacteria Gammaproteobacteria 

OTU0002 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.04 20.93 90.97 86.57 0.00 0.01 0.00 89.82 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 35.78 0.00 91.74 70.45 0.00 6.51 84.99 0.00 85.42 90.96 0.00 0.00 0.00 0.09 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 23.19 91.06 6.77 48.84 67.12 91.60 Proteobacteria Unclassified 

OTU0009 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.18 1.55 1.73 0.00 0.00 0.00 0.95 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.39 0.00 0.81 1.30 0.00 0.08 1.48 0.00 1.43 1.16 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.21 1.71 0.07 0.79 0.65 1.37 Proteobacteria Unclassified 

OTU0032 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 12.29 0.00 0.00 Proteobacteria Unclassified 

OTU0055 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 9.78 0.00 0.00 Proteobacteria Unclassified 

OTU0013 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.31 0.38 0.74 0.00 0.00 0.00 0.69 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.33 0.00 0.67 0.38 0.00 0.08 0.66 0.00 0.75 0.57 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.29 0.93 0.02 0.10 0.05 0.68 Unclassified Unclassified 

OTU0038 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.13 0.24 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.06 0.00 0.40 0.08 0.00 0.03 0.05 0.00 0.09 0.04 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.08 0.00 0.02 0.02 0.07 0.07 Unclassified Unclassified 

OTU0311 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.73 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Unclassified Unclassified 

OTU0034 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.04 0.13 0.13 0.00 0.00 0.00 0.12 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.14 0.00 0.07 0.08 0.00 0.00 0.03 0.00 0.09 0.08 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.03 0.06 0.02 0.07 0.05 0.10 Unclassified Unclassified 

Remainder 0.07 0.64 0.12 5.24 1.60 0.23 2.09 1.27 0.19 0.37 4.04 2.99 0.38 0.01 0.23 2.81 0.38 0.08 0.05 7.89 0.68 2.71 0.10 2.82 9.87 2.21 5.52 2.64 2.07 2.22 2.69 1.78 0.35 0.11 0.97 2.31 0.45 0.36 1.08 0.54 0.78 0.19 1.52 2.95 1.27 6.58 2.79 2.92 Misc. Misc. 

Supplementary Table 1. Relative abundances (%) of OTUs reported in Figure 1, and the remainder of each sample (abundance pooled). 


