
Strain CT

07HMPA903 73 o o o o o  o o o o o  74 o o o o o o o o o o o o o 1

102MB9 74 o o o o o o o  o o  75 o o o o o o o o o o o o o 2

261/01 74 o o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

CB5250 75 o o o o  77 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 4

CB7612 76 o o  78 o o o o o o o o o 5

CB7960 77 o o o o  o o  79 o o o o o o o o o o 6

CB8531 78 o o o o o o o o o o o  77 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 7

CB8578 79 o o o o o  o o o o  80 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 8

CB9070 80 o o o o o o  o o  81 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 9

Ec226/04 81 o o o o o o o  o o o  81 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 10

Ec253/02 81 o o o o o o o  o o o  82 o o o o o o o o o o o o 11

Ec258/01 82 o o o  o o  83 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 12

EH41 83 o  o o o o o  o o o  84 o o o o o o o o o o o o o o 13

MDP0927 84 o o o o o o o  85 o o o o o o o o o o o o o o 14

MDP0947 85 o o o o o o  86 o o o o o o o o o o o o o o 15

NV254 86 o o o o o  o o o  87 o o o o o o o o o o o o o o o o o o 16

TW02918 87 o o o o o o o o o  88 o o o o o o o o o o o o o o o o o o 17

04-1450 88 o o  o o o  89 o o o o o o o o o o o o o o o o o o 18

98NK2 89 o o o o o o o  o o o  90 o o o o o o o o o o o o o o 19

226/1 74 o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

254/2 74 o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

188/06-28 74 o o o o o o  o o  91 o o o o o o o o o o o o o o o 20

226/99 90 o o o o  o o o  92 o o o o o 21

258/04 76 o o  93 o o o o o o o 22

370/02 91 o o o o o o  o o o  94 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 23

397/02 103 o o o o o o o  o o o o o o  o o o o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 50

571/05 92 o o o o o o  o o  95 o o o o o o o 24

889/06 92 o o o o o o  o o  96 o o o o o 25

997/01 85 o o o o o o  95 o o o o o o o 26

1108/01 91 o o o o o o  o o o  95 o o o o o o o 27

1112/06 92 o o o o o o  o o  96 o o o o o 25

CB2125 93 o o o o o  o o  97 o o o o o o o o o o o o o 28

CB6160 94 o o  o o  98 o o o o o o o o o o o o o o o o 29

CB6699 81 o o o o o o o  o o o  99 o o o o o o 30

CB7267 95 o o o o o o  o o  o o o  84 o o o o o o o o o o o o o o 31

CB7561 86 o o o o o  o o o  100 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 32

Ec784 96 o o o  o o o  101 o o o o o o o o o o o o 33

Ec41/03 97 o o o o o o  o o  102 o o o o o o o o o o o o o 34

Ec62/03 98 o o o o o  o o o  103 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 35

Ec182/04 74 o o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

Ec227/01 82 o o o  o o  104 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 36

Ec254/01 82 o o o  o o  83 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 12

Ec301/02 81 o o o o o o o  o o o  82 o o o o o o o o o o o o 11

Ec472/01 92 o o o o o o  o o  105 o o o o o o o o o o o o o o o 37

Ec503/05 99 o o o o o o o o  106 o o o o o o o 38

Ec507/01 81 o o o o o o o  o o o  82 o o o o o o o o o o o o 11

Ec585/05 91 o o o o o o  o o o  101 o o o o o o o o o o o o 39

Ec596/05 74 o o o o o o o  o o  107 o o o o o o o o o o o o o o o o 40

Ec624/05 74 o o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

Ec648/05 74 o o o o o o o  o o  108 o o o o o o o o o o o o o o 41

Ec670/05 97 o o o o o o  o o  109 o o o o o o o o 42

Ec678/04 91 o o o o o o  o o o  95 o o o o o o o 27

Ec684/04 91 o o o o o o  o o o  95 o o o o o o o 27

Ec689/04 91 o o o o o o  o o o  95 o o o o o o o 27

Ec719/05 74 o o o o o o o  o o  110 o o o o o o o o o o o o o o o o o o 43

Ec727/05 74 o o o o o o o  o o  76 o o o o o o o o o o o o o o o 3

Ec858/05 100 o o o o o  111 o o o o o o o o o o o o o 44

FP-054 92 o o o o o o  o o  112 o o o o o o o o o 45

FP-120 92 o o o o o o  o o  112 o o o o o o o o o 45

Gc20 91 o o o o o o  o o o  101 o o o o o o o o o o o o 39

Gc138 92 o o o o o o  o o  105 o o o o o o o o o o o o o o o 37

MDP10-35 101 o o o o o  o o  113 o o o o o o o o o o o 46

MV1.2/18 102 o o o  o o  82 o o o o o o o o o o o o 47

T842 74 o o o o o o o  o o  81 o o o o o o o o o o o o o o o o o o o o 48

TW01391 92 o o o o o o  o o  114 o o o o o o o o o 49

CRISPR1 Allele CRISPR2a Allele

Figure: Graphic representation of spacer arrangements in CRISPR1 and CRISPR2a of the 65 O113:H21 E. coli  strains. Each unique spacer is represented by a unique color combination of the center shape and background. The shape in the center indicates the spacer length (o = 32 bp, 

 = 33 bp). Gaps were introduced to improve alignment of similar CRISPR arrays. CRISPR1 and 2a allele numbers are shown in their respective columns to the left of the CRISPR arrays. Each unique combination of CRISPR1 and CRISPR2a alleles was assigned a CRISPR type (CT) 

number.


