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Table S1   Isoform‐level summary of read alignment in the simulated CAST data 
 

 
 
The simulated reads were aligned to the NCBIM37 and CAST transcriptomes. Reads that improve by alignment to CAST are 
highlighted in green, with those that improve by two or more categories are highlighted in dark green. Reads that improve by 
alignment to NCBIM37 are highlighted in red, with those that improve by two or more categories highlighted in dark red. Reads 
on the diagonal align equivalently by both strategies. 
 
   


