
THRESHOLDS 0.73

1.37

PROTEIN CFNP/CTRL 1 CFNP/CTRL 2 CFNP/CTRL 3 CFNP/CTRL 4 CFNP/CTRL AVE NP/CTRL 1 NP/CTRL 2 NP/CTRL 3 NP/CTRL 4 NP/CTRL AVE pValue t-test pvalue MW

K1C17_HUMAN 1.69 1.60 1.44 1.54 1.57 0.80 0.63 0.81 0.82 0.77 0.00003 0.01400

K1C14_HUMAN 1.59 1.78 1.61 1.47 1.61 0.78 1.02 0.83 0.78 0.85 0.00012 0.01400

DESP_HUMAN 1.45 1.34 1.34 1.28 1.35 0.98 0.90 0.97 0.92 0.94 0.00022 0.01400

ACADM_HUMAN 0.48 0.50 0.59 0.54 0.53 0.80 0.81 0.86 0.74 0.80 0.00024 0.01400

FAS_HUMAN 0.38 0.42 0.50 0.43 0.84 0.91 0.98 0.91 0.91 0.00024 0.01400

ACTN1_HUMAN 1.27 1.18 1.25 1.18 1.22 0.84 0.93 0.98 0.87 0.90 0.00026 0.01400

G6PI_HUMAN 0.66 0.54 0.67 0.55 0.61 0.85 0.99 0.94 0.91 0.92 0.00043 0.01400

K2C6A_HUMAN 1.92 1.71 1.50 1.82 1.74 0.81 1.05 1.05 0.77 0.92 0.00049 0.01400

K2C5_HUMAN 1.56 1.45 1.28 1.44 1.44 0.82 0.86 1.03 0.97 0.92 0.00055 0.01400

1433B_HUMAN 0.68 0.59 0.73 0.68 0.67 0.96 0.86 0.94 0.90 0.92 0.00067 0.01400

PRDX2_HUMAN 0.33 0.26 0.31 0.28 0.30 0.45 0.42 0.51 0.46 0.46 0.00073 0.01400

GDIR1_HUMAN 0.72 0.65 0.72 0.66 0.69 1.00 0.87 0.97 0.91 0.94 0.00088 0.01400

CATB_HUMAN 2.24 2.52 1.87 2.01 2.16 1.35 0.97 0.98 1.04 1.09 0.00129 0.01400

PRDX1_HUMAN 0.26 0.27 0.33 0.33 0.30 0.43 0.42 0.49 0.43 0.44 0.00131 0.01400

ACTN4_HUMAN 1.22 1.19 1.19 1.20 1.20 0.82 0.93 0.97 0.88 0.90 0.00169 0.01400

TBA1A_HUMAN 0.56 0.64 0.65 0.61 0.89 1.10 0.95 0.86 0.95 0.00412 0.01400

PRDX6_HUMAN 0.34 0.30 0.37 0.33 0.33 0.39 0.44 0.46 0.48 0.44 0.00426 0.01400

LAMP1_HUMAN 1.45 1.59 1.85 2.04 1.73 0.81 0.96 1.06 1.10 0.98 0.00558 0.01400

SET_HUMAN 0.64 0.76 0.62 0.66 0.67 0.77 0.91 0.93 0.96 0.89 0.00702 0.01400

MVP_HUMAN 0.69 0.72 0.60 0.71 0.68 0.83 0.93 0.77 0.88 0.85 0.00772 0.01400

GRP78_HUMAN 3.56 3.39 3.78 3.65 3.60 3.24 2.94 3.02 3.32 3.13 0.00848 0.01400

HSPB1_HUMAN 0.36 0.66 0.51 0.52 0.51 0.66 1.01 0.95 0.91 0.88 0.01078 0.01400

KPYM_HUMAN 0.67 0.64 0.74 0.68 0.90 0.93 1.04 0.84 0.93 0.01143 0.01400

ANXA1_HUMAN 0.60 0.60 0.64 0.58 0.61 0.71 0.81 0.90 0.89 0.83 0.01190 0.01400

PGAM1_HUMAN 0.49 0.59 0.60 0.56 0.80 0.84 0.82 0.82 0.01264 0.01400

STIP1_HUMAN 0.59 0.63 0.68 0.65 0.64 0.766 0.864 0.951 0.763 0.84 0.01458 0.01400

TKT_HUMAN 0.49 0.62 0.55 0.58 0.56 0.80 0.93 0.66 0.81 0.80 0.01546 0.01400

G6PD_HUMAN 0.47 0.58 0.73 0.72 0.63 0.89 0.85 0.97 0.81 0.88 0.01870 0.01400

1433S_HUMAN 0.52 0.58 0.59 0.56 0.56 0.67 0.94 0.98 0.87 0.87 0.01942 0.01400

SYNC_HUMAN 0.70 0.58 0.64 0.71 0.66 0.73 0.90 1.02 0.91 0.89 0.01993 0.01400

ASSY_HUMAN 0.54 0.58 0.64 0.61 0.60 0.74 0.73 0.96 0.90 0.83 0.02069 0.01400

PPGB_HUMAN 1.06 1.14 1.23 1.46 1.22 0.98 0.79 0.67 0.81 0.02414 0.01400

NONO_HUMAN 1.11 1.00 1.08 1.05 1.06 0.97 0.86 0.96 0.75 0.89 0.03009 0.01400

ACTB_HUMAN 1.32 1.33 1.16 1.27 0.77 0.98 0.96 0.98 0.92 0.00679 0.02800

HS90A_HUMAN 0.53 0.58 0.60 0.54 0.56 0.61 0.81 0.98 0.83 0.81 0.04418 0.01400

EZRI_HUMAN 0.58 0.58 0.61 0.61 0.59 0.82 1.04 0.83 0.90 0.04750 0.01400

GELS_HUMAN 0.88 0.84 0.88 0.86 0.93 1.24 1.42 1.53 1.28 0.04842 0.01400

RAP1B_HUMAN 1.22 1.18 1.10 1.17 0.86 1.05 0.99 0.97 0.05031 0.01400

TALDO_HUMAN 0.57 0.47 0.62 0.55 0.65 0.89 0.88 0.83 0.79 0.05266 0.02800

LMNB2_HUMAN 1.11 0.96 1.10 1.02 1.05 0.65 0.89 0.89 0.81 0.08062 0.02800

ODO1_HUMAN 0.60 0.60 0.69 0.62 0.63 0.70 0.89 0.72 0.77 0.12619 0.02800

ODPA_HUMAN 0.67 0.69 0.76 0.73 0.71 0.76 0.77 0.88 0.80 0.12980 0.02800

GLNA_HUMAN 0.23 0.24 0.31 0.60 0.34 0.57 0.85 0.99 0.74 0.79 0.01157 0.02900

SPB3_HUMAN 1.64 1.51 1.71 1.37 1.56 1.07 1.02 1.44 1.12 1.16 0.01880 0.02900

K2C8_HUMAN 0.95 0.94 0.82 0.92 0.91 0.62 0.56 0.89 0.65 0.68 0.04357 0.02900

TERA_HUMAN 0.60 0.73 0.71 0.73 0.69 0.70 0.94 0.97 0.87 0.87 0.05276 0.02900

ENPL_HUMAN 3.07 3.20 2.87 2.78 2.98 2.00 2.64 2.83 2.35 2.45 0.05563 0.02900

HSP7C_HUMAN 0.55 0.62 0.64 0.61 0.60 0.63 0.78 0.96 0.89 0.81 0.06602 0.02900

ILEU_HUMAN 0.64 0.57 0.70 0.59 0.63 0.65 0.88 0.94 1.23 0.92 0.08394 0.02900

K1C16_HUMAN 0.95 1.01 0.98 1.08 1.01 0.95 0.61 0.96 0.51 0.76 0.11727 0.02900

DPP2_HUMAN 1.44 2.20 2.21 1.95 1.35 1.23 0.90 1.16 0.07041 0.05000

TBA4A_HUMAN 0.57 0.59 0.61 0.59 0.70 0.96 0.92 0.86 0.07606 0.05000

LOX15_HUMAN 0.39 0.36 0.49 0.41 1.10 0.54 0.61 0.75 0.18783 0.05000

TCPA_HUMAN 1.13 1.00 1.07 1.07 1.79 1.31 1.16 1.42 0.20007 0.05700

DHSA_HUMAN 0.66 0.81 0.85 0.72 0.76 0.82 0.97 0.92 0.90 0.06515 0.05700

MDHM_HUMAN 0.60 0.67 0.62 0.70 0.65 0.62 0.98 1.01 0.87 0.87 0.08744 0.05700

HNRPG_HUMAN 0.94 1.02 0.94 1.15 1.01 0.93 0.99 0.79 0.75 0.86 0.09376 0.05700

IF4A1_HUMAN 0.74 0.83 0.98 0.85 1.05 0.92 1.04 1.15 1.04 0.09450 0.05700

1433G_HUMAN 0.90 0.98 0.83 0.90 1.46 1.07 1.12 1.22 0.11143 0.05700

LMNA_HUMAN 1.15 1.09 1.06 1.07 1.09 0.65 0.83 0.84 1.15 0.86 0.11324 0.10000

CPNS1_HUMAN 1.64 1.37 1.29 1.43 2.07 1.51 1.67 1.75 0.18780 0.10000

ROA1_HUMAN 0.90 0.96 0.92 1.02 0.95 0.79 0.87 0.98 0.89 0.88 0.19950 0.10000

HNRPU_HUMAN 1.00 0.93 0.92 0.99 0.96 0.93 0.72 0.99 0.84 0.87 0.21461 0.10000

VIME_HUMAN 2.11 1.84 1.96 2.83 2.18 1.72 0.93 0.86 2.70 1.55 0.25402 0.10000

AOFA_HUMAN 0.67 0.68 0.64 0.67 0.67 0.65 0.71 1.09 0.74 0.80 0.26529 0.10000

EF1G_HUMAN 0.71 0.89 0.90 0.88 0.84 2.51 0.80 0.97 1.02 1.32 0.31302 0.10000

RS3_HUMAN 0.68 0.78 0.60 0.63 0.67 0.79 0.77 0.75 0.77 0.07648 0.11400

ASAH1_HUMAN 1.22 1.45 1.29 1.32 0.93 0.92 1.39 0.93 1.04 0.09769 0.11400

GDIB_HUMAN 0.80 1.00 1.13 1.15 1.02 1.35 1.18 1.06 1.20 0.18863 0.11400

ANXA4_HUMAN 1.05 1.21 1.23 0.95 1.11 1.59 1.13 1.37 1.36 0.19419 0.11400

GANAB_HUMAN 1.24 0.99 1.01 1.08 1.20 0.91 0.91 0.81 0.96 0.33832 0.11400

COF1_HUMAN 0.48 0.52 0.47 0.44 0.48 0.35 0.84 0.93 0.88 0.75 0.13168 0.17100

ROA2_HUMAN 1.02 0.83 0.98 1.13 0.99 0.85 0.78 1.01 0.86 0.87 0.19436 0.17100

ENOA_HUMAN 0.79 1.03 1.09 1.38 1.07 1.29 1.36 1.15 1.22 1.25 0.23330 0.17100

MYH9_HUMAN 1.56 1.44 1.51 1.73 1.56 2.15 2.94 0.85 3.43 2.34 0.25960 0.17100

AT1A1_HUMAN 0.65 0.58 0.51 0.59 0.58 0.55 0.61 0.88 0.68 0.68 0.27739 0.17100

HNRPM_HUMAN 1.05 0.93 0.97 1.02 0.99 0.79 0.72 0.91 1.10 0.88 0.28109 0.17100

RL18A_HUMAN 0.66 0.75 0.72 1.00 0.78 0.87 0.93 0.88 0.85 0.88 0.29185 0.17100

K1C19_HUMAN 0.73 0.70 0.70 0.74 0.72 0.63 0.51 0.82 0.56 0.63 0.29825 0.17100

DHE3_HUMAN 0.58 0.65 0.69 0.69 0.65 0.80 0.69 0.76 0.58 0.71 0.35804 0.17100

RS15A_HUMAN 0.78 0.78 0.61 0.72 0.73 0.89 0.88 0.83 0.22006 0.20000

SFPQ_HUMAN 0.86 1.09 0.93 0.98 0.97 0.72 0.88 0.94 0.85 0.22458 0.20000

ADT1_HUMAN 1.27 1.09 1.01 1.02 1.10 1.10 0.73 0.96 0.93 0.25753 0.20000

PDIA3_HUMAN 2.98 2.85 3.31 3.05 2.79 2.99 2.69 2.89 2.84 0.26565 0.20000

DDX5_HUMAN 1.13 0.93 1.04 1.03 1.08 0.78 0.76 0.87 0.26759 0.20000

EF1A1_HUMAN 1.11 0.99 1.17 1.09 1.12 1.13 1.15 1.33 1.18 0.28149 0.20000

LG3BP_HUMAN 0.62 0.86 0.64 0.70 0.71 0.50 0.56 0.59 0.31999 0.20000

ADT2_HUMAN 0.72 0.74 0.67 0.70 0.71 0.68 0.79 0.86 0.78 0.32396 0.20000

HNRL1_HUMAN 0.86 0.98 0.95 0.93 0.68 0.97 0.82 0.82 0.34194 0.20000

H31_HUMAN 1.07 0.95 0.85 0.96 0.62 0.61 0.70 1.28 0.80 0.41834 0.20000

ARP2_HUMAN 0.76 0.81 0.93 0.83 0.83 0.75 0.95 1.05 0.89 0.91 0.33931 0.24300

IDHP_HUMAN 1.22 1.05 1.24 1.20 1.18 1.20 1.07 1.06 1.11 0.34700 0.31400

RS6_HUMAN 0.65 0.55 0.44 0.42 0.51 0.28 1.08 1.21 0.86 0.35555 0.31400

PDIA4_HUMAN 3.06 2.71 3.32 3.03 3.03 2.41 2.89 3.07 2.79 0.36760 0.31400

TMED9_HUMAN 0.92 1.05 1.08 0.96 1.00 0.98 0.99 0.90 0.96 0.37218 0.31400

RS17_HUMAN 0.49 0.56 0.56 0.51 0.53 0.64 0.84 0.47 0.65 0.37914 0.31400

RL17_HUMAN 0.84 0.99 0.85 0.83 0.88 0.72 1.11 1.67 1.17 0.40784 0.31400

GRP75_HUMAN 0.83 0.79 0.86 0.83 0.83 0.80 0.89 1.13 0.81 0.91 0.36973 0.34300

DHX9_HUMAN 1.27 0.99 1.15 1.13 1.02 1.01 1.03 1.02 0.29294 0.35000

SSRB_HUMAN 1.02 0.85 1.01 0.96 0.90 0.89 0.87 0.89 0.29955 0.35000

CHCH3_HUMAN 0.64 0.68 0.70 0.67 0.62 0.81 0.92 0.78 0.33205 0.35000

QCR2_HUMAN 0.67 0.80 0.74 0.73 0.79 0.77 0.77 0.78 0.34952 0.35000

PGRC1_HUMAN 0.80 1.02 0.92 0.91 0.81 0.94 0.71 0.82 0.36710 0.35000

RS18_HUMAN 0.42 0.41 0.38 0.40 0.21 0.69 1.24 0.71 0.40225 0.35000

HYEP_HUMAN 0.61 0.64 0.62 0.62 0.41 0.46 0.73 0.63 0.56 0.42409 0.42900

K2C4_HUMAN 0.20 0.19 0.17 0.21 0.19 0.28 0.17 0.40 0.15 0.25 0.39902 0.44300

RS8_HUMAN 0.33 0.36 0.32 0.35 0.34 0.18 0.49 2.98 1.22 0.42600 0.31400

K2C7_HUMAN 0.92 0.83 0.72 0.91 0.84 0.79 0.65 1.01 0.53 0.75 0.43022 0.24300

G3P_HUMAN 1.20 1.52 1.95 1.56 5.40 1.63 1.40 2.81 0.43821 0.35000

RL7A_HUMAN 0.89 0.87 0.94 0.90 1.25 0.93 0.86 1.01 0.43842 0.50000

FLNB_HUMAN 1.33 1.47 1.53 1.44 1.78 1.29 0.97 1.08 1.28 0.43886 0.20000

NB5R3_HUMAN 1.16 1.23 0.92 0.84 1.04 0.81 1.01 1.01 0.94 0.44142 0.31400

RS9_HUMAN 0.65 0.89 0.76 0.77 0.77 0.62 0.78 0.79 2.04 1.06 0.44314 0.34300

RL7_HUMAN 0.60 0.54 0.48 0.51 0.53 0.29 0.71 2.61 1.21 0.44562 0.31400

FLNA_HUMAN 2.37 3.44 2.68 2.83 2.99 2.91 1.09 2.53 2.38 0.44668 0.42900

H4_HUMAN 0.94 0.92 0.85 0.84 0.89 0.55 0.64 0.97 1.02 0.79 0.48294 0.55700

RL9_HUMAN 1.01 1.02 1.03 1.04 1.02 1.12 0.95 1.16 1.08 0.49005 0.31400

RL10_HUMAN 0.70 0.73 0.72 0.71 0.50 0.87 1.47 0.95 0.49501 0.35000

AT1B1_HUMAN 0.42 0.39 0.49 0.43 0.34 0.47 0.49 0.65 0.48 0.49923 0.42900

RL19_HUMAN 0.60 0.76 0.46 0.57 0.60 0.30 0.72 2.05 1.03 0.50126 0.42900

ARPC4_HUMAN 0.94 1.02 0.90 0.87 0.93 0.89 1.09 0.99 0.92 0.97 0.50397 0.34300

YBOX1_HUMAN 1.87 1.56 1.27 1.37 1.52 1.04 1.68 1.35 1.36 0.50922 0.31400

ETFB_HUMAN 0.76 0.85 0.94 0.85 1.25 0.85 0.79 0.96 0.51909 0.35000

RL13_HUMAN 0.92 1.01 0.89 0.86 0.92 0.75 0.76 2.96 1.49 0.52030 0.31400

RL8_HUMAN 0.70 0.65 0.63 0.62 0.65 0.45 0.62 2.01 1.03 0.52039 0.42900

RL28_HUMAN 0.97 0.65 0.62 0.75 0.48 0.81 2.08 1.12 0.52095 0.50000

SPTA2_HUMAN 1.04 1.16 1.21 1.15 1.14 1.33 0.98 1.13 0.80 1.06 0.53111 0.24300

SQRD_HUMAN 1.08 0.86 1.00 0.98 0.74 1.21 0.95 1.46 1.09 0.54022 0.42900

RS3A_HUMAN 0.65 0.59 0.54 0.62 0.60 0.37 0.74 1.24 0.79 0.54413 0.31400

ACON_HUMAN 0.72 0.84 0.77 0.78 0.88 0.78 0.77 0.81 0.54478 0.20000

K1C15_HUMAN 0.75 0.81 0.76 0.94 0.82 0.92 0.59 0.93 0.52 0.74 0.55089 0.34300

HSP71_HUMAN 1.92 2.16 2.12 2.09 2.07 1.94 2.73 2.17 1.95 2.20 0.55632 0.34300

IF4A3_HUMAN 1.07 1.01 1.04 0.93 1.01 0.89 0.83 1.15 0.98 0.96 0.56558 0.24300

RL11_HUMAN 1.05 0.95 0.89 0.90 0.95 0.58 0.94 2.57 1.36 0.56607 0.57100

RL13A_HUMAN 1.06 1.02 0.72 0.77 0.89 0.61 0.85 2.28 1.25 0.56798 0.57100

ADT3_HUMAN 0.91 0.93 0.81 0.91 0.89 1.00 0.81 0.97 0.93 0.57190 0.20000

AK1C1_HUMAN 0.93 1.04 1.05 1.11 1.03 0.65 1.27 1.06 1.67 1.16 0.58463 0.24300

SERPH_HUMAN 1.52 1.35 1.79 1.55 0.84 0.75 2.17 1.25 0.58844 0.35000

ATPA_HUMAN 0.66 0.68 0.68 0.79 0.70 0.56 0.71 0.98 0.77 0.75 0.59792 0.34300

ANXA2_HUMAN 0.97 1.02 0.96 1.03 1.00 1.46 0.84 1.12 0.89 1.08 0.60305 0.55700

AATM_HUMAN 0.71 0.85 0.97 0.76 0.82 0.68 0.96 1.03 0.89 0.60931 0.42900

IMMT_HUMAN 0.97 1.08 1.05 1.03 2.36 0.96 0.68 1.33 0.61927 0.35000

H2A1C_HUMAN 0.91 0.92 0.90 0.77 0.87 0.75 0.68 1.01 0.81 0.62520 0.31400

HNRPC_HUMAN 0.66 0.61 0.66 0.57 0.62 0.33 0.69 0.67 1.15 0.71 0.63721 0.17100

HNRH1_HUMAN 1.03 0.96 0.91 0.97 1.06 1.01 0.83 0.82 0.93 0.64164 0.42900

EFTU_HUMAN 0.89 0.91 1.15 0.98 1.23 0.92 0.99 1.04 0.64499 0.20000

MYOF_HUMAN 1.11 0.99 0.87 0.91 0.97 1.25 0.78 0.93 0.66 0.90 0.65107 0.34300

NDUS3_HUMAN 0.63 0.80 0.88 0.99 0.82 1.34 0.70 0.75 0.93 0.66801 0.57100

EF1D_HUMAN 1.07 1.20 1.31 1.19 1.78 1.33 0.87 1.33 0.66970 0.35000

KAD2_HUMAN 0.68 0.64 0.81 0.71 0.92 0.76 0.58 0.76 0.70663 0.50000

PEPL_HUMAN 0.73 0.78 0.81 0.85 0.79 0.90 0.72 1.07 0.64 0.83 0.71194 0.55700

OAT_HUMAN 0.94 1.15 1.09 1.06 1.28 0.75 1.07 0.93 1.01 0.72110 0.31400

BAP31_HUMAN 0.68 0.60 0.61 0.63 0.28 0.74 0.70 0.57 0.72639 0.35000

RRBP1_HUMAN 1.13 1.16 0.97 1.08 1.14 1.28 0.57 1.00 0.73382 0.50000

CH10_HUMAN 0.72 0.86 0.96 0.85 0.85 1.18 0.96 0.81 0.64 0.89 0.73612 0.55700

PHB2_HUMAN 0.67 0.72 0.72 0.66 0.69 0.39 0.72 0.94 0.91 0.74 0.75074 0.34300

K1C18_HUMAN 0.60 0.54 0.48 0.56 0.55 0.30 0.46 1.11 0.55 0.60 0.76298 0.34300

MYH14_HUMAN 2.09 1.88 1.74 1.87 1.90 2.25 1.96 1.03 2.02 1.81 0.78158 0.34300

GLU2B_HUMAN 0.99 0.78 0.91 0.86 0.89 0.70 0.73 0.77 1.20 0.85 0.78159 0.17100

TACD2_HUMAN 0.92 0.78 0.85 0.82 0.84 0.62 0.80 1.27 0.90 0.79518 0.42900

MPCP_HUMAN 0.86 0.86 0.75 0.80 0.82 1.02 0.79 0.73 0.81 0.84 0.80397 0.44300

SEPT9_HUMAN 1.21 1.21 1.17 1.20 1.37 1.18 0.92 1.16 0.80538 0.50000

PPIB_HUMAN 1.17 1.13 1.21 1.26 1.19 0.57 1.27 1.07 1.62 1.13 0.81193 0.55700

RU2A_HUMAN 0.75 0.77 0.84 0.68 0.76 0.75 0.89 0.57 0.74 0.81959 0.57100

K2C1_HUMAN 0.40 0.64 0.76 0.60 0.23 0.58 0.82 0.61 0.56 0.82080 0.42900

CAPZB_HUMAN 0.89 1.01 1.14 1.13 1.04 1.12 1.26 0.85 1.08 0.82240 0.57100

VAPA_HUMAN 0.62 0.68 0.72 0.67 0.48 0.83 0.80 0.70 0.82554 0.35000

NDUS1_HUMAN 1.04 0.88 0.80 0.83 0.89 1.03 0.89 0.79 0.90 0.85778 0.57100

CLH1_HUMAN 0.82 0.91 0.85 0.94 0.88 0.90 0.89 0.92 0.82 0.88 0.85952 0.44300

HXK1_HUMAN 0.98 0.90 0.87 0.88 0.91 1.03 0.93 0.71 0.89 0.87724 0.42900

CTNA1_HUMAN 0.57 1.12 1.42 1.04 0.78 0.90 1.60 1.09 0.88002 0.50000

HNRPF_HUMAN 0.89 0.89 0.94 0.91 1.06 0.68 1.07 0.77 0.89 0.89620 0.57100

PTBP1_HUMAN 0.73 1.20 1.18 1.09 1.05 1.17 0.94 1.59 0.62 1.08 0.89774 0.44300

AHNK_HUMAN 1.20 1.00 0.98 0.89 1.02 1.39 1.03 0.73 1.05 0.89934 0.42900

KCRU_HUMAN 0.60 0.66 0.69 0.69 0.66 0.58 0.54 0.88 0.60 0.65 0.90202 0.24300

SPTB2_HUMAN 0.86 0.85 0.84 0.85 1.09 0.92 0.75 0.67 0.86 0.90926 0.57100

ELAV1_HUMAN 0.99 1.13 1.40 1.12 1.16 1.43 0.75 1.23 1.13 0.92095 0.42900

NCPR_HUMAN 0.58 0.67 1.06 0.87 0.80 0.71 0.73 1.24 0.58 0.82 0.92402 0.55700

RL35A_HUMAN 1.06 0.82 0.70 0.69 0.82 0.69 0.96 0.83 0.83 0.93003 0.42900

RL5_HUMAN 1.07 1.04 0.96 0.98 1.01 1.09 0.82 0.83 1.34 1.02 0.94071 0.55700

HNRL2_HUMAN 1.48 1.46 1.44 1.46 2.23 1.00 1.05 1.43 0.94406 0.35000

PYGB_HUMAN 1.16 1.17 1.19 1.18 1.76 0.97 0.74 1.16 0.95818 0.35000

TIF1B_HUMAN 0.92 1.07 1.10 1.05 1.04 1.09 1.27 0.77 1.04 0.96534 0.42900

TRI29_HUMAN 0.83 0.90 0.90 0.83 0.86 1.33 0.63 0.65 0.87 0.97175 0.31400

K1C13_HUMAN 0.56 0.74 0.68 0.78 0.69 0.62 0.72 0.73 0.69 0.98677 0.36180

PDIA1_HUMAN 2.17 2.60 2.31 2.47 2.39 2.36 2.15 2.64 2.38 2.38 0.99648 0.55700


